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Metodika vzorkovani GM rostlin pri1 jejich
nezamérném vyskytu v zZivotnim prostiedi

Uvod

Urceno:

Povéfenym pracovnikiim Ministerstva Zivotniho prostiedi a pracovnikim Ceska inspekce
Zivotniho prostiedi, (CIZP), jakoZto odborného organu Geské stitni spravy, ktery je povéfen
dozorem nad respektovanim pravnich ptedpisii a zavaznych rozhodnuti spravnich organti v
oblasti Zivotniho prostiedi.

Cil metodiky

Ucelem ,Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezdmémém vyskytu v Zivotnim
prostiedi®“ (dale jen Metodika) je poskytnuti potiebnych podkladii pro provadéni kontrol
pfitomnosti nepovolenych geneticky modifikovanych (dadle GM) rostlin na péstebnich
plochach vybranych zemédélskych plodin (kukufice, sja luStinnd, brambor, fepka) pracovniky
dozorovych organti ¢i tstfednich organti statni spravy CR. CIZP umoZiuje kontrolni &innost
v této oblasti § 31 zdkona ¢. 78/2004 Sb. v platném znéni, z hlediska ochrany Zivotniho
prostredi.

Utelem inspekci (kontrol) subjektdi (pravnickych i fyzickych osob) hospodaficich na
kontrolovanych pozemcich je zjistovéani souladu aktivit téchto subjektd se zdkonem 78/2004
Sb. v platném znéni.

Kontroly jsou zaméfeny na stanoveni nezamérného vyskytu pro péstovani nepovolenych GM
rostlin v dobé vegetace na pozemku, na kterém fyzickd nebo pravnicka osoba v pfislusném
kalendafnim roce péstuje nékteré z vyse uvedenych zeméd¢lskych plodin.

Metodika byla vypracovana na zdkladé podkladl ziskanych jako vystup feSeni projektu
TB050MZP015 (TACR BETA) - jsou zde definovany postupy odbéru vzorki rostlin
zemédélskych plodin (kukufice, séji lustinné, bramboru a fepky) a rovnéZ jsou poskytnuty pro
potieby vyjmenovanych uzivateli nové poznatky obsahujici zejména

- Prehled pouZivanych metod detekce a identifikace GM rostlin

- Informace o systému uchovavani referencnich vzorkl a validaci detek¢nich metodu GM
rostlin uvddénych na trh v EU,

- Vytipovani moZnych lokalit dniku / §ifeni GM rostlin do Zivotniho prosttedi.

Predkladatel:

VURV, v.v.i., Praha 6 — Ruzyné, Drnovska 507, 161 06 Praha 6 - Ruzyné:
Zpracovatelé:

Doc.RNDr. Jaroslava Ovesna CSc., Ing. Ladislav Kucera CSc., Ing. Tereza Sovova, PhD.,
Ing. Katarina Mitrova a Ing. Vladimira Pouchova

Kontaktni osoba: doc.RNDr. Jaroslava Ovesna CSc.
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Popis metodiky

Uvod

Pii kontrolnich inspekcich pfitomnosti geneticky modifikovanych rostlin nepovolenych pro
péstovani je dileZité zajistit validitu vzorkovacich strategii pouZivanych pro tyto ucely a
zajistit i validitu vlastnich vzorkovacich postupti.

Strategie vzorkovani a volba pouZzité laboratorni analyzy zavisi na frekvenci vyskytu a
prostorovém rozmisténi relevantnich GM rostlin v rdmci ptidniho bloku, popt. dilu padniho
bloku.

Vzhledem k mnozZstvi rznych dostupnych technik pro detekci a identifikaci GM rostlin je
cilem tohoto pokynu poskytnout osobam povéfenym inspek¢ni ufedni kontrolou voditko pro
navrh strategie vzorkovani i postupu vzorkovani vhodného pro stanoveni pifitomnosti GM
rostlin v porostech vybranych polnich plodin v dobé vegetace.

Pro zajisténi validity planu strategie vzorkovéani a provadéni vzorkovani maji byt vzorky
odebrané z mista kontrolni inspekce v maximalni mozné mife reprezentativni pro
kontrolovany pozemek (pidni blok nebo dil padniho bloku (§ 3a odst. 3 a 4 Zakona o
Zemédelstvi).

Souvisici pravni predpisy EU a CR:

* Nafizeni Evropského parlamentu a Rady ¢. 1829/2003 o geneticky modifikovanych potravinich a
krmivech,

* Nafizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 1830/2003 o sledovatelnosti a ozna¢ovani GMO,

* Smérnice Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 2001/18 ze dne 21. biezna 2001 o
zamérném uvolnovani geneticky modifikovanych organisml do Zivotniho prostredi,

» Zikon ¢. 78/2004 Sb. v platném znéni o nakladani s GMO a genetickymi produkty,

e Zékon €. 252/1997 Sb., o zem¢&délstvi v platném znéni (véetné provadécich vyhlasek),

o Zakon ¢. 219/2003 Sb. v platném znéni (vCetn¢ provadécich vyhlasek), o uvadéni do
ob¢hu osiva a sadby péstovanych rostlin a o zméné nékterych zékont (zdkon o ob&hu
osiva a sadby),

e Zakon ¢. 255/2012 Sb., o kontrole (kontrolni rad)
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Clanek 1
Uvodni ustanoveni

(1) Metodika specifikuje metodu vzorkovani - odbéru vzorki rostlin v pribéhu vegetace
na pidnich blocich, piip. dilech plidnich bloki pro stanoveni piitomnosti geneticky
modifikovanych (dile nepovolenych GM) rostlin, které nejsou v EU povoleny pro péstovani.

(2) Cilem vzorkovéni je poskytnout reprezentativni vzorky (laboratorni vzorek a rezervni
vzorek), na ktery lze nasledné aplikovat analytické metody (zkousky) pro diikaz pfitomnosti
GM rostlin, které jsou ptedmétem zajmu.

Clének 2
Terminy a definice

Pro ucely tohoto metodického pokynu se rozumi:

a) vzorkovatelem — osoba, kterd je pisemné¢ poveiend piisluSnym organem statni spravy
k odebrani uredniho vzorku,

b) odbérovym planem — plan odbéru vzorkl na kontrolovaném pozemku,

¢) dil¢im vzorkem - malé, pfibliZzné€ stejné mnozstvi rostlinného materialu, ktery se odebira
ze stanovenych ¢asti vybrané rostliny,

d) souhrnny vzorek: souhrn dil¢ich vzorkl odebranych z rostlin

e) laboratornim vzorkem - vzorek o pfedepsané minimalni hmotnosti urceny k zaslani do
laboratofe (miiZe to byt i cely souhrnny vzorek); musi mit oznaceni "Laboratorni vzorek*,
piip. ve zkratce ,,A",

f) rezervnim vzorkem — vzorek odebrany a pfipraveny totoZnym zpusobem jako laboratorni
vzorek ve stejnou dobu a na stejném misté; musi mit oznaceni "Rezervni vzorek®, ptip. ve
zkratce ,,R" (rezervni vzorek je urCen pro rozhod¢i analyzy v ptipad¢, Ze kontrolovand
osoba pozada o rozhodc¢i fizeni, aby bylo zajisténo pravo na odvolani a poskytnuti druhého
stanoviska)

g) ufednim vzorkem - kazdy vzorek odebrany a adjustovany (zapecetény) vzorkovatelem,

h) zaplombovanim, ptip. zapeceténim - uzavieni celkového obalu nebo jednotlivych oball, v

nichZ jsou uloZeny vzorky, tak, Ze nelze tyto obaly otevfit a opét uzavtit bez poruSeni
uzavéru (plomby, peceti, samolepky apod.) nebo bez naznaku jeho poskozeni.

Clanek 3
Reprezentativnost vzorku

Cilem vzorkovani je ziskdni reprezentativnich vzorki, které slouZzi k rozhodnuti, zda
vzorkovany porost obsahuje nepovolené GM rostliny. Vzorky musi v maximélni mifte
reprezentovat vzorkovany porost — kontrolovanou ¢ast pozemku s porostem urcité zemédélské
plodiny (ptidni blok nebo dil piidniho bloku).
Vzhledem k moZnym variantdm cili inspek¢nich kontrol:
1. pfipady nizkého podilu (méné nez 0,5%) nepovolenych GM rostlin na pozemcich
s ptisluSnou plodinou (napiiklad kontaminace osiv ¢i sadby pro péstovani
nepovolenymi GM),
2. ptipady sledovani nepovolenych GM rostlin na pozemcich s pfedchozim vyskytem pro
pestovani nepovolenych GM rostlin v nédslednych letech (pifedev§im u plodin
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s primérni dormanci a pfeZivanim v pudé¢, napiiklad rostliny rostouci na pozemku ze
semen nebo hliz z tzv. ,,pidni zdsoby*, vydrol, skliziiové ztraty).
Vyse uvedené cile jsou charakterizovany odliSnou strategii vzorkovéni a tim 1 poZadavky na
mnoZzstvi odebiranych vzork rostlin.

Ad 1.

Volba strategie vzorkovani musi v tomto pfipadé€ vzit v tvahu technickd omezeni spojena se
vzorkovanim a s uvazovanou metodou zkousSeni, zejména pro piipady nizkého podilu (méné
nez 0,5%) nepovolenych GM rostlin, jelikoZ se sniZujicim se mnoZstvim geneticky
modifikovaného materidlu se zvySuje analytickd nejistota. Minimalni pozadovany pracovni
limit (MPPL) je nejnizs$i mnoZstvi geneticky modifikovaného materialu, ktery se napiiklad
posuzuje pii validaci kvantitativnich metod. Toto mnoZstvi odpovida 0,1 % hmotnostniho
zlomku geneticky modifikovaného materidlu a je nejnizsi trovni, na niZ mohou ufedni
laboratoie uspokojivé opakovat vysledky, pokud pro meéfeni vzorkli pouziji piislusné
protokoly o odbéru vzorki a metody zkouSeni.

Vzorek pro zkousku ma mit takovou velikost, kterda zaru¢i stanoveni geneticky
modifikovaného materidlu, jehoz vyskyt odpovidd MPPL, se statistickym stupném
spolehlivosti na drovni 95 %.

Pro zjiSténi pfitomnosti nepovolenych GM rostlin je tieba dosdhnout minimélné stejného
statistického stupn¢ spolehlivosti.

Pro droven 95% pravdépodobnosti, Ze maximdlni podil nepovolenych GM rostlin na
kontrolovaném pozemku je pod 0,1%, je nezbytné vytvofit celkem:

30 souhrnnych vzorkt ziskanych sloucenim vzorkl odebranych ze 100 individuélnich rostlin.
Vysledky zkousek stanoveni piitomnosti nepovolené GM musi byt pro vSechny souhrnné
vzorky negativni.

Ad 2.

Volba strategie vzorkovani musi vtomto piipadé vzit vidvahu, Ze vzorkovani nebude
zaméfeno na odbér velkych pocti rostlin (vzork®) z porostu na kontrolovanych pozemcich,
ale bude cilené zamétena na odbér vzorkt rostlin v naslednych letech po ukonceni péstovani
nepovolenych GM a na potvrzeni, ¢i vylouceni, Ze se jedna o GM rostliny, na které je cilena
inspek¢ni kontrola. OdlisSny pfistup je pro tyto piipady upraven a specifikovan v textu
dodatkem v piislusném Clanku nebo odstavci.

Clanek 4
Standardni operacni postup

(1) Pti odbéru vzorkii se vzorkovatel fidi standardnim operacnim postupem (dale SOP), ktery
zahrnuje:

a) identifikaci péstitele,

b) identifikaci pozemku,

¢) vzorkovaci plan,

d) popis lokality,

e) popis bioklimatologickych podminek pfi odbéru,

f) vycet potrebného materialu,

g) zpusob zachazeni se vzorkem pfi odbéru,

h) zplsob uchovavani vzorku,

i) zpusob dopravy (doruceni) vzorku do smluvni zkuSebni laboratote
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j) zpusob likvidace veSkerého odpadu, ktery vznikne v souvislosti s odbérem vzorku
k) formu zapisu o predani vzorku do smluvni zkuSebni laboratote

Clanek 5
Predpoklady odbéru a piiprava pred odbérem

(1) Pracovist¢ povéfené provedenim kontrolnich odbéri vzorkli (naptiklad oblastni
inspektorat CIZP), kromé& poZadavkd na inspekéni &innosti vyplyvajicich z obecnych
legislativnich ptfedpisii a vlastnich pokynii, zajisti kontakt vzorkovatele s péstitelem, dohodne
termin odbéru vzorkd, zjisti udaje pro popis vzorku (aplikace agrochemikalii, péstovana
odrtida, oznaceni porosti a jejich vyvojové stddium) a informuje péstitele o velikosti
odebraného vzorku,

(2) Zjisti-li vzorkovatel, Ze porost byl vystaven uc¢inkiim takové udalosti, ktera by evidentné
ovlivnila vysledek zkousek (napt. porost v dobé kveteni, poSkozeny porost, nedavna aplikace
agrochemikalii), neprodlené informuje fidici pracovisté, které rozhodne, zda je odbér mozno
provést,

(3) Pred vlastnim odbérem vzorkovatel zjistuje prostfednictvim mapovych podkladl tvar a
orientaci pozemku (piidniho bloku nebo dilu ptidniho bloku) a umisténi kontrolovaného
porostu, pfistupové moznosti k pozemku, piipadné pocty fadkl obsevu apod.; pfip. tyto
informace zjisti pfedem pfimo na misté péstovani,

(4) Pripravi vzorkovaci plan (viz Clanek &. 6), zahrnujici i navrZené vzorkovaci schéma,
v predstihu do piislusnych Protokolti o odbéru vzorkd (viz. Clanek &. 12) vzorkovatel
zaznamend predem dostupné potiebné udaje, ptipravi oznacené vzorkovnice pro odbér vzorki
(viz. Clanek €. 14) a ostatni potiebné néstroje a pomiicky,

(5) S predstihem pied samotnym odbérem vzorkl je vyrozuména smluvni zkuSebni laboratof
a dohodnuta doprava a ptejimka vzorkli takovym zpiisobem, aby nebyla ovlivnéna kvalita
vyslednych zkousek.

Clanek 6
Vzorkovaci plan

(1) Vzorkovaci plan se sestavuje na zdkladé¢ predem definovaného cile, technickych,
ekonomickych a néslednych analytickych moznosti. Komplexni systém fizeni jakosti
vzorkovani je uplatnén zavedenim pfisluSnych opatfeni v kazdém z bodl planu odbéru
vzorkl. Pro vlastni realizaci by pak plan mél obsahovat zejména tyto body:

a) zakladni schéma kontrolovaného pozemku (identifikace a rozméry pozemku, ptistupy
k pozemku), ptipadné pfibliznou orientaci sméru fadki a vegetacni fazi rostlin,

b) Ad 1. navrh vzorkovaciho schématu pro dany pozemek (pocet a rozmisténi odbérnych
mist individudlnich vzorka rostlin v pfipadé¢ pseudoniahodného (systematického)
vzorkovani, nebo pocet odbérnych mist individudlnich vzorkd rostlin je-li pouZito
nahodné vzorkovani (vétSinou rovnomérné rozmisténi na plose),

Ad 2.
navrh vzorkovaciho schématu pro dany pozemek (pocCet kontrolnich mist
monitorovani pfitomnosti rostlin druhu shodného s druhem nepovolenych GM rostlin),

c) typ vzorku (napiiklad segmenty listl rostlin),
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d) zpiisob odbéru,

e) zakladni principy vybéru rostlin, lista a jejich casti,

f) hmotnost vzorku,

g) Cas a perioda vzorkovani (zapoceti odbéri a jejich ukonceni),
h) baleni, uchovavani, dokumentace a pfeprava vzorku.

Clanek 7
Doba odbéru vzorku

Doba odbéru vzorku je urCena pfedem schvilenym vzorkovacim pldnem. Zasadné lze
odebirat vzorky pouze pfed nastupem kveteni porostu.

Clanek 8
Odbér vzorku

(1) Ad 1. Odbér vzorki je proveden z rostlin porostu zemédélské plodiny na
kontrolovaném pozemku (ptidni blok nebo dil pidniho bloku), Vylouceny jsou rostliny, u
kterych je patrné poskozeni, ztrata chlorofylu,

Ad 2. Odbér vzorku je proveden cilen¢ pouze z rostlin druhu shodného s druhem
nepovolenych GM rostlin (po ukonceni péstovani nepovolenych GM),

(2)  Ad 1. Vybér odbérovych mist je proveden na zakladé vyhodnoceni tvaru pozemku,
zvoleného zptsobu vzorkovani (ndhodné, pseudondhodné systematické) a poctu potiebnych
individualnich (dil¢ich) vzork rostlin,

Ad 2. Vybér kontrolnich mist je proveden na zakladé vyhodnoceni tvaru pozemku,
zvoleného zpiisobu vzorkovani, tj. je cilené¢ zaméfen na zjiStovani pfitomnosti rostlin druhu
shodného s druhem nepovolenych GM rostlin).

(3)  Ad I. Odebira se miniméln¢ takovy pocet individudlnich vzorki rostlin, aby bylo
dosaZeno potfebné miry statistického stupné spolehlivosti (viz Clanek ¢.3).

1. Vzorky se odebiraji z porostu tak, ze se v u¢enych mistech z kazdé individualni
rostliny odebird list, ze kterého jsou nésledné odstfizeny minimaln¢ 2
rovnocenné segmenty (viz. Obr.1), které se ulozi oddélené¢ do dvou vzorkovnic
(jedna urcena pro vytvoreni souhrnného vzorku laboratorniho ,,A* a druha pro
vytvofeni souhrnného vzorku rezervniho ,R*. VSechny dil¢i vzorky
(segmenty) musi pochazet z 1 rostliny!

2. Pro vytvofeni vySe uvedenych souhrnnych vzorkl je odebrano miniméalné 100
individudlnich vzorkl (listd) rostlin (dil¢ich vzorki) (viz Obr.2). Celkem jsou
na kontrolovaném pozemku (ptidni blok nebo dil pidniho bloku) nebo na
souboru kontrolovanych pozemkt (napiiklad v pfipad¢, Ze tyto pozemky byly
osety stejnou partii osiva ¢i osivem pfipravenym smichianim vice partii)
postupné odebrany vzorky z celkem 3000 rostlin a pfipraveno 30 souhrnnych
vzorkll laboratornich a 30 rovnocennych souhrnnych vzorka rezervnich.
V ptipadé velkych pozemku (nad 1ha), je mozné odbéry provézt pouze na jeho
¢asti (na ploSe priblizn¢ 1ha). Orienta¢ni pocty rostlin vybranych polnich
plodin jsou uvedeny v Tabulce €. 1
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Tabulka ¢. 1

Plodina Pocet.rosthn na radky
ha v tis cm
65 -70

kukuftice 90 -95 50-80
110 (CERAN 195)

sOja 550 - 650 25 -40

fepka 400 - 600 21-25

3. Nahodné vzorkovani: Na kontrolovaném pozemku jsou mista odbérii vzorku
rostlin rozmisténa ndhodné, a pokud to velikost a tvar pozemku umoznuje, tak,
aby byla odbérna mista rozmisténa po celé plose pozemku.

4. Pseudondhodné (systematické) vzorkovani: Na kontrolovaném pozemku se
vzorky odebiraji z porostu tak, Ze se postupuje po vyznacenych liniich
schématu a vzorky se odebiraji v nepravidelnych intervalech podél zvolené
linie, pokud to velikost a tvar pozemku umoznuje. Odhadne se potiebny pocet
odbérnych mist a linie pfesunu pozemkem napii¢ fadky podle V- nebo W-
schématu (dle obr. ¢. 2).

5. Pii obou zplsobech je mozné pro sniZeni ¢asové a pracovni narocnosti zvolit
pocet odbérnych mist rovny poctu souhrnnych vzorka laboratornich (30) a
v okoli odbérného mista provézt odbér vzorku listl z ndhodné vybranych 100
rostlin v okruhu piiblizn¢ 10-15 metrd.

6. Pfi obou vySe uvedenych postupech je nutné zajistit, aby nedochézelo
k preferovanému vybéru urcitych typu rostlin.

Metodika vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi 8/19



Obr. 1 Mista odbéru vzorki ,,A* a ,,R* na prikladu séji lustinné

Obr. 2 Schéma tvorby Souhrnného vzorku

Vzorek A
Vzorek A Rostlina . Vzorek A
Rostlina ¢. 1 Rostlina €.
100 2

Vzorek A
Rostlina €. Rostlina ¢.
99 3

Vzorek A Vzorek A
Rostlina €. Rostlina ¢.
98
Souhrnny
vzorek ,,A*
ze 100
Vzorek A rostlin Vzorek A
Rostlina €. Rostlina €.

Vzor
Vzorek A

Vzorek A

Rostlina €.
Rostlina ¢.

Vzorek A Vzorek A
Rostlina €. Vzorati Rostlina €.

Rostlina €.
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Obr. 3
Vzorkovaci schéma W (priklad pro 30 odbérnych mist uréenych pro odbér 100
individualnich vzorki rostlin

Ad 2. Odebira se maximalni pocet 100 individualnich vzorkt nalezenych rostlin

1. Nahodny vybér kontrolnich mist:  Na kontrolovaném pozemku jsou mista
kontrol pfitomnosti druhu shodného s druhem nepovolenych GM rostlin
rozmisténa nahodné, a pokud to velikost a tvar pozemku umoZziiuje, tak, aby
byla mista kontrol rozmisténa po celé plose pozemku.

2. Pseudondhodny (systematické) vybér kontrolnich mist: Na kontrolovaném
pozemku jsou mista kontrol pfitomnosti druhu shodného s druhem
nepovolenych GM rostlin rozmisténa tak, Ze se postupuje po vyznacenych
liniich schématu a mista kontrol jsou rozmisténa v nepravidelnych intervalech
podél zvolené linie, pokud to velikost a tvar pozemku umoziuje. Odhadne se
potifebny pocet kontrolnich mist a linie pfesunu pozemkem podle V- nebo W-
schématu (dle obr. €. 2).

3. Na kontrolnich mistech se monitoruje pfitomnost rostlin druhu shodného
s druhem nepovolenych GM rostlin v okruhu pfiblizné 10-15 metrt.

4. V piipadé velkych pozemkii (nad 4ha), je mozné kontroly provézt pouze na
jeho ¢asti (na ploSe pfibliZzné 4 ha).

5. Vzorky se odebiraji na pozemku tak, Ze v mistech vyskytu rostlin druhu
shodného s druhem nepovolenych GM rostlin se z kazdé individudlni rostliny
odebira list, ze kterého jsou nasledné¢ odstfizeny minimélné 2 rovnocenné
segmenty (viz. Obr.1), které se uloZi oddélen¢ do dvou vzorkovnic oznac¢enych
v souladu s Clankem &.14 (jedna uréena jako vzorek rostliny laboratorni ,,A“ a
druha pro vytvoreni vzorku rezervniho ,,R*. Tyto dil¢i vzorky (segmenty) musi
pochézet z 1 rostliny!

6. Kontrolni mista s pfitomnosti rostlin druhu shodného s druhem nepovolenych
GM rostlin se lokalizuji pomoci GPS a soufadnice se zaznamenaji do
Protokolu o odbéru vzorkt.

7. Jsou-li k disposici udaje o mistech vyskytu nepovolenych GM rostlin na
pozemku z pfedchozich inspekénich kontrol, jsou tato mista zafazena do
vybéru.
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Clanek 9
Pomiicky a pristroje

Pro odbér a nasledny transport vzorkll jsou urceny nasledujici pomiicky a pfistroje:

a) prenosné boxy pro prepravu odebranych vzorkli do laboratofe, dostatecnid zasoba
vychlazenych vlozek, ptipadné suchého ledu,

b) rukavice (netalkované, chirurgické),

¢) nuzky (2 ks), piipadné pinzeta (2 ks) - vSe nerezové,

d) vzorkovnice (viz Clanek 10), nalepky (zavésky) pro oznageni sacki se vzorky,

e) Cisté bunicité pleny (cca 20x20 cm) — cca 40 ks, box na buniCinu,

f) stficka s destilovanou vodou (cca 0,2 1), zasoba destilované vody (cca 3 1),

g) nalepky (zavésné Stitky) pro oznaceni, tuzky pro popis (fixy permanentni)
polyethylenovy pytel (cca 40x80 cm) na spotfebovany material,

h) obaly na vzorkovnice, napiiklad PE saCky vétstho rozméru (pro 60 vzorkovnic pro
uloZeni souhrnnych vzorki; 30A a 30R)

i) pristroje doporucené - napt. GPS, fotograficky pfistroj aj.

Clanek 10
Vzorkovnice

(1) Pfed odbérem vzorkit musi byt v rdmci pfipravy planu vzorkovéani u¢inéno rozhodnuti,
ktery typ vzorkovnic bude pouZit ke skladovani vzorku a ptepravé. K vybéru jsou doporuceny
nasledujici typy vzorkovnic:

a) PE, pfipadn¢ mikrotenové sacky (cca 15x10cm, nejlépe uzaviratelné zipem/liStou).
(2) Pti volbé vhodné vzorkovnice, ptipadné obalu na vzorkovnice, je dile nutno zabezpecit:

a) aby byla vylouena moZnost reakce mezi materidlem vzorkovnice a vzorkem
(zkumavky, sacky a nddoby z plastu),

b) aby byly splnény poZadavky na uzavéry — zamezeni vniknuti vlhkosti a prachovych
¢astic, moznost zaplombovani (napiiklad ptelepenim papirovou paskou s podpisy
vzorkovatele a razitkem apod.).

(3) Vzorkovnice musi byt stidle uzavieny, a to i pied jejich pouZzitim, skladoviany a
piepravovany v €istém prostredi.

(4) Vzorkovnice urcené pro odbér vzorkii musi byt zabezpeCeny v autorizovanych
(zaplombovanych) uzavienych piepravnich obalech nebo pod stilym dohledem vzorkovatele.
Vzorkovnice musi byt pfedem zkontroloviny, zda jsou nepoSkozené a zda vyhovuji vyse
uvedenym kritériim.

Clanek 11
Postup vzorkovani
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(1) Vzorky se odebiraji ze stfednich casti listd (segmenty listovych Cepeli bez centrilniho
nervu, odstiizené ntizkami) u rostlin pfed kvetenim z pln¢ vyvinutych listl hornich pater; po
odkvétu z list stfednich pater.

(2) Z kazdé individuélni rostliny na odbérném misté se odebiraji minimaln¢ 2 rovnocenné
vzorky segment listovych Cepeli (dil¢i vzorky), které se ulozi do 2 vzorkovnic:

a) laboratorni vzorek A,
b) rezervni vzorek R,

3) Ad 1. Velikost dil¢tho vzorku (segmentu listu rostliny) je priblizné 0,02 — 0,1g.
Velikost segmentt dil¢ich vzorki musi byt piiblizn¢ stejna,

Ad 2. Velikost segmentu listu rostliny je pfiblizné 1 — 2g.

(4)  Ad 1. Souhrnny vzorek je tvofen 100 dil¢imi vzorky segmenti listovych Cepeli z jedné
rostliny,

5) Ad 1. Velikost souhrnného vzorku tvoreného 100 dil¢imi vzorky segmentil listovych
¢epeli z jedné rostliny musi dosahnout nejmén¢ velikosti laboratorniho vzorku (2 - 10 g),

(6) Ad 1. Vzorky jsou uloZeny do vzorkovnic, které se vhodné oznac¢i Ciselnym a
pismennym koédem dle typu vzorkovnice (napf. pro 3. souhrnny vzorek jsou uréeny 2
vzorkovnice s oznaCenim 3A a 3R) a vhodnym kdédem pro jednoznané a nezaménitelné
oznaceni pozemku (napfiklad ¢islem pidniho bloku, ¢i dilu pidniho bloku z registru LPIS),

Ad 2. Vzorky jsou uloZeny do vzorkovnic, které se vhodné oznaci Ciselnym a
pismennym kdédem dle typu vzorkovnice (napt. pro 3. rostlinu jsou urCeny 2 vzorkovnice
s oznacenim 3A a 3R), Ciselnym koédem pro oznaceni kontrolniho mista na pozemku a
vhodnym kédem pro jednoznacné a nezaménitelné oznaceni pozemku (napiiklad c¢islem
pudniho bloku, ¢i dilu ptdniho bloku z registru LPIS),

(7) Pti odebirani vzorku vzorkovatelem je nutno vyloucit moznost kontaminace. Je nutné
pecovat o vSechny vzorkovadla a pomicky pro dé€leni vzorkl tak, aby byly Cisté, suché, a
prosté cizich necistot, a aby byly chranény ptfed nahodilym znecisténim, vlhkosti, prachem
apod.,

(8) Po ukonceni vzorkovani je vyhotoven Protokol o odbéru vzorkd.

Clanek 12
Protokol o odbéru vzorku

V Protokolu o odbéru vzorkl by mély byt uvedeny minimalné tyto informace:
a) datum a ¢as odbéru,
b) identifikace péstitele a pozemku, z n¢hoZz byl vzorek odebran,
¢) jména a podpisy osob zodpovédnych za odbér vzorki,

Metodika vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostiedi 12/19



d) jména a podpisy ostatnich zicastnénych,

e) popis rostlinného materialu (oznaceni, odriida)

f) popis vzorkovani (divod odbéru, misto odbért, pocet odebranych vzorku a jejich
oznaceni),

g) dodate¢né pozndmky (zpisob dopravy, stav porostu, odhadovana homogenita porostu,
identifikace transportniho prostiedku atd.).

h)

Clanek 13
Laboratorni vzorek

(1) A a R vzorky jsou urCeny pro zkousky (stanoveni genetické modifikace) ve smluvni
zkuSebni laboratofi. R vzorky jsou pouZzity pro zkousky v piipadé¢ vyzadani opakovéni
zkousek kontrolovanym subjektem.

(2) Pocet laboratornich vzorkl vcetné jejich oznaceni, ktery byl odebran pro kontrolni tcely,
musi byt uveden v Protokolu o odbéru vzorkd.

Clanek 14
Baleni vzorku a oznaéeni obalu

(1) Vzorkovnice s odebranymi vzorky se umisti do vhodného, neposkozeného obalu na
vzorkovnice tak, Ze jsou spolecné zabaleny vZdy vzorky A, resp. R.

(2) Kazdy obal na vzorkovnice musi byt zaplombovan ¢i zapecetén (prelepen paskou). Obaly
se vzorky A a R musi zapecetit (zaplombovat) vzorkovatel.

(3) Jestlize se pouZzivaji pro znacCeni obali na vzorkovnice papirové etikety, musi jejich
kvalita odpovidat danému ucelu. Okraje otvoru (ocka) etikety musi byt zesilené, etiketa
pripevnéna k obalu na vzorkovnice peceti a musi mit peCet’ (razitko) vzorkovatele. Pfipevnéni
etikety musi byt uzptisobeno tak, aby zaru¢ovalo neporugitelnost obali. Udaje uvedené na
etiketé musi byt zapsany nesmazatelnym zptisobem.

(4) Identifikace vzorku: vzorek musi byt nesmazatelné oznacen a musi byt identifikovan tak,
aby existovala jednoznacné vazba na Protokol o odbéru vzorku.

(5) Na etiketé oball na vzorkovnice musi byt uvedeny nésledujici ddaje:
a) identifikacni ¢islo vzorkovnic v obalu,
b) pocet vzorkovnic,
¢) misto (lokalita) odbéru vzorkd,
d) datum odbéru vzorkd,
e) identifikace vzorkovatele.

(6) Identicka etiketa se umisti pied uzavienim dovniti obalu na vzorkovnice.

Metodika vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostiedi 13/19



Clanek 15
Odeslani vzorkiu do laboratore

(1) Laboratorni vzorky (pifipadné i vzorky rezervni) musi byt odeslany vzorkovatelem co
nejdiive do laboratofe povérené stanovenim piitomnosti nepovolenych GM rostlin.

(2) Pokud je to mozné, vzorky by mély byt uchovavany a transportovany v suchém prostredi
pii teploté do 25 °C, mimo piimé slunecni svétlo, a pfedany do 12 hodin po odbéru.

(3) Vzorky mohou byt pfed predanim do laboratofe kratkodobé uchovavany (do 24 hod) pii
teploté 0 -12 °C.

Seznam samostatnych Ptiloh k Metodice:

1. Ptehled dostupnych referencnich materialti pro stanoveni GMO
a. Ptehled dostupnych referen¢nich materiala pro stanoveni GMO
b. Rozhodovaci matice pro pouziti certifikovanych referencnich materialt
2. Prehled GMO uvolnénych ve svété k péstovani
a. Prehled GM plodin uvolnénych svét
b. Piehled GM zemédé&lskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné
piehledu transgent a jejich elementti vyuZivanych u zemédélskych plodin
c. Pfehled nové uvolnénych GM plodin k 20161123
d. Prehled transgent a element GM rostlin
Prehled pouzivanych metod detekce a identifikace GMO
Ptehled zptisobu validace/verifikace metod stanoveni GMO
Ptehled moZnych mist vyskytu nepovolenych GMO

7 Vv

Ptehled moZnosti Siteni GM rostlin do Zivotniho prostiedi

SNk Ww
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Srovnani ,,novosti‘‘ postupu

Podle § 2, odst. 1, pism. c), bod 2 zakona €. 130/2002 Sb. se jedna o organizacni inovaci,
kterou se rozumi realizace nového zplsobu organizace inspekcnich kontrol (vzorkovani
rostlin) pfi kontrolach dodrZzovani zékona ¢. 78/2004 Sb. v platném znéni.

Metodika vzorkovani GM rostlin pii jejich nezdmérném vyskytu v Zivotnim prostiedi je zcela
nova a doposud nebyla metodika obdobného zaméteni publikovéna.

Predkladatelé metodiky prohlaSuji, Ze zpracovana metodika nezasahuje do prav jinych osob z
pramyslového nebo jiného dusevniho vlastnictvi.

Popis uplatnéni certifikované metodiky

Uplatnéni metodiky spociva predevSim v oblasti ufednich inspek¢nich kontrol, pti kterych
jsou ziskavany vzorky pro posouzeni nezdmérného vyskytu GM rostlin v Zivotnim prostredi.
Pro platnost zavéra inspekci je rozhodujici postup vzorkovani pro ziskani reprezentativnich
vzorki, které slouzi k rozhodnuti, zda vzorkovany porost obsahuje nepovolené GM rostliny.
Vzorky musi v maximdlni mife reprezentovat vzorkovany porost — kontrolovanou ¢ast
pozemku s porostem urcité zemeédélské plodiny (ptidni blok nebo dil ptidniho bloku).

Mezi zakladni oblasti uplatnéni metodiky, které jsou v souladu s nejcastéjSimi variantami cila
inspek¢nich kontrol pii kontrolach dodrZovéni zakona €. 78/2004 Sb. v platném znéni., nalezi:

1. piipady nizkého podilu (méné nez 0,5%) nepovolenych GM rostlin na pozemcich s
pfisluSnou plodinou (naptfiklad kontaminace osiv ¢i sadby pro péstovani nepovolenymi GM),

2. piipady sledovani nepovolenych GM rostlin na pozemcich s pfedchozim vyskytem pro
pestovani nepovolenych GM rostlin v néaslednych letech (pfedevS§im u plodin s primarni
dormanci a ptreZivanim v pud¢, naptiklad rostliny rostouci na pozemku ze semen nebo hliz z
tzv. ,,pudni zdsoby*, vydrol, skliziiové ztraty).

Ekonomické aspekty

Vyuziti certifikované metodiky je zdkladnim aspektem platnosti vysledkil inspekénich kontrol
pii kontrolach dodrzovéani zdkona €. 78/2004 Sb. Kromé tohoto aspektu je dale piinosem
aplikace metodiky ovéfeni neptitomnosti, ptipadné sledovani Sifeni nepovolenych GM rostlin
do zZivotniho prostiedi.

Vcasna identifikace nezdmérného vyskytu geneticky modifikovanych rostlin v Zivotnim
prostiedi umozni zabranit jejich Sifeni a tim i zamezi narastu ztrat spojenych s jejich likvidaci.
Naklady na likvidaci porostu zemédé€lskych plodin s nezamérnym vyskytem GM rostlin je
mozné vycislit pouze orientaén¢ jako ndklady na ztraty vzniklé nevyuzitim planované
produkce dané plodiny na daném plidnim bloku v konkrétnich podminkach daného roku a
dale i nepfimymi néklady spojenymi napiiklad s pfed¢asnou likvidaci porostu a opatfenimi
pro hospodareni na daném misté v dalSich letech a monitoringem nasledného vyskytu GM
rostlin.
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Kalkulator SeedCalc 8 na strankach ISTA (http://seedtest.org/en/home.html)

Posouzeny byly dalsi relevantni zdroje:

CSN EN 12305 (831022) Biotechnologie - Modifikované organismy pro pouZiti v Zivotnim
prostiedi - Pokyny pro strategie vzorkovani pfi zamérném uvoliovani GM rostlin

CSN EN 12468 (831022) Biotechnologie - Modifikované organismy pro pouZiti v Zivotnim
prostiedi - Pokyny pro strategie monitorovani pfi zamérném uvoliiovani GM rostlin.
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Doporuceni Komise 2004/787/ES ze dne 4. fijna 2004 o technickych pokynech pro odbér
vzorkl a detekci geneticky modifikovanych organismt a materidlu vyrobeného z geneticky
modifikovanych organismii nebo produktli s jejich obsahem podle nafizeni Komise (ES) €.
1830/2003.

Natizeni Komise (EU) €. 619/2011 ze dne 24. ¢ervna 2011 kterym se stanovi metody odbéru
vzorkl a laboratorniho zkousSeni pro ufedni kontrolu krmiv z hlediska pfitomnosti geneticky
modifikovaného materialu, u n&jZ probiha postup povolovani nebo u néjz uplynula platnost
povoleni

Seznam publikaci, které predchazely metodice

Metodika vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostiedi je pro
pouziti v dané oblasti zcela novd a metodika obdobného zameéteni doposud nebyla
publikovana.
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Metodika vznikla za finanéni podpory Technologické agentury CR, programu BETA a jako
planovany vystup projektu ¢. TBOSOMZPO015.
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ProhlaSeni predkladatele, Ze souhlasi s uvefejnénim jeho prace na webovych
strankach certifika¢niho organu

Ptredkladatel metodiky souhlasi s uvefejnénim metodiky na
webovych strankach MZP
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Psací stroj


Seznam pfiloh k Metodice vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim
prostredi:

1. Ptehled dostupnych referen¢nich materialt pro stanoveni GMO

a. PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI
GMO (od str.1 priloh)
b. Rozhodovaci matice pro pouziti certifikovanych referenénich materiala (Str.34)

2. Prehled GMO uvolnénych ve svéte k péstovani
a. Prehled_GM_plodin_uvolnénych_svéte (od str.35)
b. Ptehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné
prehledu transgendt a jejich elementil vyuZivanych u zeméd¢€lskych plodin (od str.43)
c. Prehled_nov¢ uvolnénych GM plodin_k 20161123 (od str.75)
d. Piehled transgent a elementi_GM_rostlin (0od str.77)
Prehled pouzivanych metod detekce a identifikace GMO (od str.91)
Pfehled zptsobu validace/verifikace metod stanoveni GMO (od str.124)
Piehled moZnych mist vyskytu nepovolenych GMO (od str.132)
Ptehled moznosti $ifeni GM rostlin do Zivotniho prostiedi (0od str.138)

kW

19719


pouchova
Obdélník

pouchova
Psací stroj
19/19

pouchova
Psací stroj
(od str.1 příloh)

pouchova
Psací stroj
(str.34)

pouchova
Psací stroj
(od str.43)

pouchova
Psací stroj
(od str.77)

pouchova
Psací stroj
(od str.138)

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj
(od str.132)

pouchova
Psací stroj
(od str.124)

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj
(od str.91)

pouchova
Psací stroj
(od str.75)

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj
(od str.35)


1a PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

0,15 ml genomova DNA .
Beta vulgarls -repa genomova
H7-1 pFipravena z ERM- 5211507001 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan

cukrovka DNA
BF419b (100% GMO)

1 g susSeny prasek .
. i Beta vulgaris - fepa

H7-1 vyrobeny z kofent ERM-BF419b 100 % (m/m)  sugeny prasek  ANO IRMM / ERM
cukrovka
cukrové fepy
1 g susSeny prasek .
Beta vulgaris - fepa
H7-1 vyrobeny z kofent ERM-BF419a 0 % (m/m) sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
cukrovka
cukrové fepy (blank)
10 g prasek vyrobeny ze Beta vulgaris -fepa  >91.87 %
H7-1 AOCS 1206-B suseny prasek  ANO AOCS
semen cukrové fepy cukrovka (m/m)
10 g prasek vyrobeny ze .
gp y y Beta vulgaris-fepa <0.1%
H7-1 semen cukrové fepy AOCS 1206-A suseny prasek  ANO AOCS
cukrovka (m/m)
(blank)
10 pg genomové DNA .
Brassica napus - <0.01 % genomovéa
Rfl vyrobené z tkané listd AOCS 0306-B3 L ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikované)
10 g genomové DNA Brassica napus - >99.99 % enomova
Rf1 Ha 9 AOCS 0711-B ) L 9 ANO AOCS
vyrobené z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi


pouchova
Psací stroj
1a

pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj

pouchova
Obdélník


PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

8 ' + . Referencni
2l opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
10 pg genomové DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Rfl AOCS 0711-B2 . . ANO AOCS
vyrobené z tkang listl fepka olejna (m/m) DNA
Brassica napus - genomova
OXY-235 52938 ) . NE SIGMA-ALDRICH
fepka olejna DNA
10 pg genomové DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
145 AOCS 0208-A3 . . ANO AOCS
vyrobené z tkang listl fepka olejna (m/m) DNA
10 pg genomové DNA Brassica napus - genomova
T45 AOCS 0208-A ) o 100 % (m/m) ANO AOCS
vyrobené z tkané listt fepka olejna DNA

10 pg genomové DNA

Brassica napus - <0.01 % genomova
145 vyrobené z tkané listi AOCS 0306-B ) . ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 ug genomové DNA )
Brassica napus - <0.01 % genomova
T45 vyrobené z tkané listd AOCS 0306-B3 . o ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 pg genomové DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
T45 AOCS 0208-A4 | . ANO AOCS
vyrobené z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
10 pg genomové DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
T45 AOCS 0208-A5 . ANO AOCS
vyrobené z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
GT73 Genomova DNA 55231 Brassica napus - 1% (m/m)  genomova NE SIGMA-ALDRICH

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

b ‘ " Katal Referencni
2l opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO o Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
fepka olejna DNA
Brassica napus - genomova
GT73 0.15 ml genomova DNA 5211501701 ) . 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan
fepka olejna DNA
100 g - cela semena Brassica napus - <0.05 %
GT73 AOCS 0304-A . - celasemena  ANO AOCS
(nemodifikovano) fepka olejna (m/m)
Brassica napus - >99.19 %
M 100 g - cela semena AOCS 0304-B . L celd semena ANO AOCS
fepka olejna (m/m)
Genomova DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Ms8 AOCS 0306-F2 o ANO AOCS
vyrobené z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
10 ug genomova DNA )
Brassica napus - <0.01 % genomova
Ms8 vyrobené z tkané listt AOCS 0306-B3 . o ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 enomova DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Ms8 Moo AOCS 0306-F3 . L ANO AOCS
vyrobené z tkang listl fepka olejna (m/m) DNA
Genomova DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Ms8 AOCS 0306-F5 ., - ANO AOCS
vyrobené z tkang listl fepka olejna (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA )
Brassica napus - <0.01 % genomova
Ms8 vyrobené z tkané listi AOCS 0306-B4 o ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA

(nemodifikovano pro
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

Ms1, Ms8, Rf1, Rf2, Rf3,
T45, Topas 19/2)

10 g fepka olejna prasek Brassica napus - >99.94 %

MON88302 AQCS 1011-A . - suSeny prasek  ANO AOCS
vyrobeny ze semen fepka olejna (m/m)
1 g - fFepka olejna prasek Brassica napus -

73496 ERM-BF434e . . 10 % (m/m)  suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen fepka olejna
1 g - Fepka olejna prasek Brassica napus - 0.01 %

73496 ERM-BF434d . L sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen fepka olejna (m/m)
1 g - fFepka olejna prasek Brassica napus -

73496 ERM-BF434c . . 0.1% (m/m)  sudeny pra8ek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen fepka olejna
1 g - fepka olejna prasek Brassica napus - >98.8 %

73496 ERM-BF434b . L sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen fepka olejna (m/m)
1 g - fepka olejna prasek .

Brassica napus - <0.004 %
73496 vyrobeno ze semen ERM-BF434a . o suseny prasek  ANO IRMM / ERM
fepka olejna (m/m)

(blank)
Genomova DNA z tkané Brassica napus - >99.99 % genomovéa

Rf3 AOCS 0306-G . o ANO AOCS
listd fepka olejna (m/m) DNA
10 ug - genomova DNA z Brassica napus - >99.99 % genomova

Rf3 AOCS 0306-G2 o ANO AOCS
tkané listl fepka olejna (m/m) DNA

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

8 ' + . Referencni
2l opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
10 pg - genomova DNA z Brassica napus - >99.99 % genomova
Rf3 AOCS 0306-G3 o ANO AOCS
tkana listd fepka olejna (m/m) DNA

10 pg - genomova DNA z )
Brassica napus - <0.01 % genomova

R_f3 tkané listl AOCS 0306-B3 . ., ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
Genomova DNA z tkané Brassica napus - >99.99 % genomova
Rf3 AOCS 0306G5 - ANO AOCS
listd fepka olejna (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Ms1 Ho-9 AOCS 0711-A . o ° ANO AOCS
pfipraveno z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA )
Brassica napus - <0.01 % genomova
Ms1 ptipraveno z tkané listd AOCS 0306-B3 . L ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 ug - genomova DNA Brassica napus - >99.99 % genomova
Ms1 Mo~ 9 AQOCS 0711-A2 . . ANO AOCS
pfipraveno z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
Brassica napus - enomova
Falcon GS 40/90 Genomova DNA 55231 y L. 1% g NE SIGMA-ALDRICH
fepka olejna DNA
Brassica napus - genomova
23-18-17 0.15 ml - genomova DNA 5211502001 . iy 100 cp/pl NE EUROFINSGeneScan
fepka olejna DNA
R_f2 10 pg - genomova DNAz  AOCS 0711-C Brassica napus - >99.99 % genomova ANO AOCS
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

tkané listd fepka olejna (m/m) DNA

10 pg - genomova DNA z .
Brassica napus - <0.01 % genomové

Rf2 tkang listd AOCS 0306-B3 . L, ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 g - genomova DNA Brassica napus - >99.99 % enomova
Rf2 979 AQCS 0711-C2 . L, g ANO AOCS
extrahovana z tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA z Brassica napus ) 7 )
- <0. enomova
Topas 19/2 tkané list AOCS 0306-B3 L ° g ANO AOCS
fepka olejna (m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 pg - genomova DNA z Brassica napus - >99.99 % enomova
Topas 19/2 HO -0 AOCS 0711-D iy o ° 9 ANO AOCS
tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA z Brassica napus - >99.99 % enomova
Topas 19/2 Ho -9 AOCS 0711-D2 . o ° 9 ANO AOCS
tkané listd fepka olejna (m/m) DNA
0.15 ml - plasmid DNA - Carica papaya -
55-1 5211515401 .. 100 cp/l plasmid DNA NE EUROFINSGeneScan
pPGSE644 papaja
Carica papaya - genomova
55-1 0.15 ml - genomova DNA 5211514801 . 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan
papaja DNA
1 g - sbja prések . L.
DAS81419 9-soap ERM-BF437e Glycine max-séja  10% (m/m)  suseny prasek  ANO IRMM / ERM

vyrobeny z celd semena

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni

Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO

Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka

500 pl plasmid DNA
obsahuijici 99 bp

fragment - the DP356043 . .. 2-10E06
DP356043 g ERM AD425 Glycine max - séja plasmid DNA ANO IRMM / ERM
5' insert-to-plant junction cp/ul
DNA a 259 bp fragment
— sojovy lectin led
1 g - s6ja prasek . 6
DP356043 g-soap ERM-BF425¢ Glycine max - séja 1.0% (m/m)  suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych zrn
1 g - s6ja prasek
) .. <0.05 %
DP356043 vyrobeny z celych zrn ERM-BF425a Glycine max - s6ja (mim) suSeny praSek  ANO IRMM / ERM
m/m
(blank)
1 g - s6ja prasek . e
DP356043 9-soap ERM-BF425d Glycine max-séja  10% m/m)  suSeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych zrn
1 g - s6ja prasek . .
DP356043 9-soap ERM-BF425b Glycine max-séja  0.1% (m/m)  susenyprasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych zrn
1 g - séja suSeny prasek AT
. oo <U. o
GTS 40-3-2 vyrobeny z celych bobti  ERM-BF410ak Glycine max - s6ja i) suseny pragek  ANO IRMM / ERM
m/m
(nemodifikovano)
5 6 enomova
GTS 40-3-2 20 ul - genomova DNA 5211514202 Glycine max -séja 20 cp/ul gDNA NE EUROFINSGeneScan
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

GTS 40-3-2

A5547-127

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - s6ja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - s6ja prasek

vyrobeny z celych bobt
1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

0.15 ml - genomova DNA

1 g - séja prasek

vyrobeny z celych bobu

1 g - s6ja prasek

vyrobeny zwhole beans

10 ug - genomova DNA

pfipraveno z tkané listd

ERM-BF410e

ERM-BF410c

ERM-BF410b

ERM-BF410gk

ERM-BF410a

5211500601

ERM-BF410bk

ERM-BF410dk

AOCS 0707-C4

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - sdja

2 % (m/m)

0.5 % (m/m)

0.1 % (m/m)

10 % (m/m)

<0.03 %

(m/m)

100 cp/ul

0.1 % (m/m)

1 % (m/m)

>99.99 %

(m/m)

suseny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

genomova
DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

10 pg - genomova DNA 99.99 % enomova

A5547-127 g AOCS 0707-C3 Glycine max - séja g g ANO AOCS
pripraveno z tkané listl (m/m) DNA
10 pg - genomova DNA . .. >99.99 % enomova

FG72 AYSY AOCS 0610-A2 Glycine max - séja 9 ANO AOCS
extrahovana z tkané listd (m/m) DNA

10 g - s6ja prasek

. .. >99.4 %
MON87705 vyrobeny z AOCS 0210-A Glycine max - s6ja - ’ suseny prasek  ANO AOCS
m/m
devitalizovanych semen
10 g s6ja prasek
vyrobeny z . .. <0.01 %
Cvi27 Y y AOCS 0911-A Glycine max - séja sueny prasgek  ANO AOCS
devitalizovanych semen (m/m)
(nemodifikovano)
1 g séja prasek vyrobeny
Cvia7 z devitalizovanych AOCS 0911-B Glycine max - s6ja  <0.1% (m/m) sudeny prasek  ANO AOCS
semen (nemodifikovano)
1 g séja prasek vyrobeny
. L. >96.32 %
Cvi27 z devitalizovanych AOCS 0911-C Glycine max - séja ) sugeny pragek  ANO AOCS
m/m
semen
1 g séja prasek vyrobeny
. L. >96.32 %
Cvia7 z devitalizovanych AOCS 0911-D Glycine max - s6ja i suseny prasek  ANO AOCS
m/m

semen
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

DP305423

DP305423

DP305423

DP305423

MON89788

MON89788

A2704-12

A2704-12

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

1 g - prasek vyrobeny z

celych semen séji

1 g - prasek vyrobeny z

celych semen séji

1 g - prasek vyrobeny z

celych semen séji

1 g - prasek vyrobeny z

celych semen séji (blank)

10 g - s6ja prasek
vyrobeno ze semen

(nemodifikovano)

10 g - s6ja prasek

vyrobeno ze semen

10 pg - genomova DNA z

tkané listd

10 pg - genomova DNA z
tkané listd
(nemodifikovano pro
A2704-12, A5547-127,
FG72)

ERM-BF426b

ERM-BF426d

ERM-BF426¢

ERM-BF426a

AOCS 0906-A

AOCS 0906-B

AOCS 0707-B8

AOCS 0707-A6

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

0.5 % (m/m)

10 % (m/m)

1.0 % (m/m)

<0.08 %

(m/m)

<0.1% (m/m)

>99.4 %

(m/m)

>99.99 %

(m/m)

<0.01 %

(m/m)

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

genomova

DNA

genomova
DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

5 ' + . Referencni
2l opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
10 ug - genomova DNA >99.99 % enomova
A2704-12 Ha -9 AOCS 070785  Glycine max - séja g ANO AOCS
from leaves (m/m) DNA

10 pg - genomova DNA z
<0.01 % genomova

A2704-12 tkané list AOCS 0707-A4 Glycine max - séja ANO AOCS
(m/m) DNA
(nemodifikovano)
10 g - s6ja prasek
. L. >99.94 %
MON87701 vyrobeny z AOCS 0809-A Glycine max - sdja mim) sugeny prasek  ANO AOCS
m/m
devitaliovanych semen
10 g - s6ja prasek
MON87701 pfipraveno ze semen AOCS 0906-A Glycine max-séja  <0.1% (m/m)  sudeny prasek  ANO AOCS
(nemodifikovano)
10 g - soja prasSek . L. >99.05 %
MON87708 9-soap AOCS 0311-A Glycine max - séja ° sugeny prasek  ANO AOCS
vyrobeny ze semen (m/m)
1 g - s6ja prasek
. .. <0.038 %
DAS68416 vyrobeny z celych semen  ERM-BF432a Glycine max - séja (i) suseny prasek ANO IRMM / ERM
m/m
(blank)
1 g - s6ja prasek . aE
DAS68416 9-soap ERM-BF432b Glycine max-séja  05% (m/m)  suSenyprasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen
1 g - s6ja prasek . &
DAS68416 Sl ERM-BF432¢ Glycine max-séja 1 % (m/m) suseny prasek  ANO IRMM / ERM

vyrobeny z celych semen

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

DAS68416

MON87769

DAS44406

DAS44406

DAS44406

DAS44406

DAS44406

DAS81419

DAS81419
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1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

10 g - s6ja prasek

prepared from seed

1 g - séja prasek
vyrobeny z celych semen
(blank)

1 g - s6ja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - s6ja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - séja prasek
vyrobeny z celych semen
1 g - s6ja prasek
vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

1 g - séja prasek

ERM-BF432d

AOCS 0809-B

ERM-BF436a

ERM-BF436b

ERM-BF436¢

ERM-BF436d

ERM-BF436e

ERM-BF437a

ERM-BF437b

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - sdja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

Glycine max - séja

10 % (m/m)

>99.94 %

(m/m)

<0.006 %

(m/m)

>98.6 %

(m/m)

0.1 % (m/m)

1 % (m/m)

10 % (m/m)

<0.7 %

(m/m)

>98.9 %

suseny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

IRMM / ERM

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

DAS81419

DAS81419

COT102

COT102

MON1445

MON1445

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

vyrobeny z celych semen

1 g - s6ja prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - séja prasek

vyrobeny z celych semen

10 g - bavinik prasek
vyrobeny
z devitalizovanych

celych semen

10 g - bavinik prasek
vyrobeny

z devitalizovanych
celych semen
(nemodifikovano pro
COT67B, COT102)

10 g - bavinik prasek

vyrobeny ze semen

10 g - bavinik prasek
vyrobeny ze semen

(nemodifikovano)

Katalogové

cislo

ERM-BF437c

ERM-BF437d

AOCS 1012-C

AOCS 1012-A

AOCS 0804-B

AOCS 0804-A

Rostlinny druh

Glycine max - séja

Glycine max - sdja

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Referencni
hodnota /

jednotka

(m/m)

0.099 %

(m/m)

0.99 %

(m/m)

>99.94 %

(m/m)

<0.1 %

(m/m)

>99.40 %

(m/m)

<0.4 %

(m/m)

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

MON15985

MON15985

MONS531

MONS531

T304-40

T304-40

T304-40

GHB614

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

10 g - bavinik prasek

vyrobeny ze semen

10 g - bavinik prasek
vyrobeny ze semen

(nemodifikovano)

10 g bavinik prasek
vyrobeny ze semen

(nemodifikovano)

10 g bavinik prasek

vyrobeny ze semen

1 g - bavinik prasek

vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

1 g - bavinik prasek

vyrobeny z celych semen

1 g - bavinik prasek

vyrobeny z celych semen

Genomova DNA z tkané

listd

AOCS 0804-D

AOCS 0804-A

AOCS 0804-A

AOCS 0804-C

ERM-BF429a

ERM-BF429c

ERM-BF429b

AOCS 1108-A

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

98.45 %

(m/m)

<0.4 %

(m/m)

<0.4 %

(m/m)

>97.39 %

(m/m)

<0.04 %

(m/m)

10 % (m/m)

1.0 % (m/m)

>99.99 %

(m/m)

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

genomova
DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

GHB614

GHB614

GHB614

GHB614

GHB614

GHB614

MON88913

GHB119

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

10 pg - genomova DNA z

tkané listt

10 pg - genomova DNA z
tkané listl

(nemodifikovano)

Genomova DNA z tkané

listd (nemodifikovano)

10 pg - genomova DNA z

tkané listd

Genomova DNA z tkané

listd

10 pg - genomova DNA z
tkané listd
(nemodifikovano pro
LLCotton25, GHB614)

10 g - bavinik prasek

vyrobeny ze semen

1 g - bavinik prasek

vyrobeny z celych semen

Katalogové

cislo

AOCS 1108-A3

AOCS 0306-A2

AOCS 0306-A

AOCS 1108-A2

AOCS 1108-A4

AOCS 0306-A3

AOCS 0906-D

ERM-BF428b

Rostlinny druh

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Referencni
hodnota /

jednotka

>99.99 %

(m/m)

<0.01 %

(m/m)

<0.01 %

(m/m)

>99.99 %

(m/m)

>99.99 %

(m/m)

<0.01 %

(m/m)

>99.4 %

(m/m)

1.0 % (m/m)

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova

DNA

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

15



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

GHB119

GHB119

LLCotton25

LLCotton25

LLRICE62

LLRICE601

LLRICE62

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

1 g - bavinik prasek
vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

1 g - bavinik prasek

vyrobeny z celych semen

10 pg - genomova DNA z

tkané listd

Genomova DNA z tkané

listd

0.15 ml - plasmid DNA -
pGSE625

0.15 ml plasmid DNA
pGSE219

0.15 ml - plasmid DNA -
pGSE220

0.15 ml - plasmid
pGSE28

10 pg - genomova DNA z

tkané listd

ERM-BF428a

ERM-BF428c

AOCS 0306-E2

AOCS 0306-E

5211509901

5211508501

5211505401

5211505001

AOCS 0306-16

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Gossypium
hirsutum - bavinik

Linum

usitatissimum - len

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryze

<0.02 %

(m/m)

10 % (m/m)

>99.99 %

(m/m)

>99.99 %

(m/m)

100 cp/ul

100 cp/ul

100 cp/ul

100 cp/ul

>99.99 %

(m/m)

suseny prasek

suSeny prasek

genomova
DNA

genomova
DNA

plasmid DNA

plasmid DNA

plasmid DNA

plasmid DNA

genomova
DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

NO

NO

NE

NE

ANO

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

AOCS

EUROFINSGeneScan

EUROFINSGeneScan

EUROFINSGeneScan

EUROFINSGeneScan

AOCS
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

LLRICE62

LLRICE62

LLRICE62

LLRICE62

LLRICE62

PH05-026-0048

EH92-527-1

EH92-527-1

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

10 pg - genomova DNA z
tkané listl

(nemodifikovano)

20 pl - genomova DNA

10 pg - genomova DNA z

tkané listd

10 pg - genomova DNA z
tkané listl

(nemodifikovano)

10 x 20 pl - genomova
DNA

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

0.5 g - bramborovy
prasek vyrobeny z celych
hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

Katalogové

cislo

AOCS 0306-D3

5211514102

AOCS 0306-14

AOCS 0306-D2

5211514120

ERM-BF435B

ERM-BF421b

AOCS 0806-D

Rostlinny druh

Oryza sativa - ryze

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZze

Oryza sativa - ryze

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -

Referencni
hodnota /

jednotka

<0.01 %

(m/m)

20 cp/ul

>99.99 %

(m/m)

<0.01 %

(m/m)

20 cp/ul

100 % (m/m)

100 % (m/m)

>99.01 %

(m/m)

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova
DNA

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

NE

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

AOCS

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

EUROFINSGeneScan

EUROFINSGeneScan
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

EH92-527-1

EH92-527-1

EH92-527-1

AVA43-6-G7

AV43-6-G7

AVA43-6-G7

AVA43-6-G7

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

1 g - bramborovy prasek
vyrobeny z celych hliz

(nemodifikovano)

10 g - bramborovy
prasek vyrobeny z celych

hliz (nemodifikovano)

1 g - bramborovy prasek
vyrobeny z celych hliz
(blank)

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz
(blank)

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

AQOCS 0806-B

AOCS 0806-A

ERM-BF421a

ERM-BF431a

ERM-BF431b

ERM-BF431c

ERM-BF431d

brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum

<0.93 %

(m/m)

<0.93 %

(m/m)

0 % (m/m)

0 % (m/m)

100 % (m/m)

0.99 %

(m/m)

4 % (m/m)

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

AVA43-6-G7

AMO04-1020

AMO04-1020

AMO04-1020

AMO04-1020

AMO04-1020

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek
vyrobeny z celych hliz
(blank)

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

1 g - bramborovy prasek

vyrobeny z celych hliz

ERM-BF431e

ERM-BF430a

ERM-BF430b

ERM-BF430c

ERM-BF430d

ERM-BF430e

tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

Solanum
tuberosum -
brambor

Solanum
tuberosum -

brambor

9.9 % (m/m)

0 % (m/m)

100 % (m/m)

1 % (m/m)

4 % (m/m)

10 % (m/m)

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

B : - r Referencni
it opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
1 g - bramborovy prasek Solanum 0.04 5%
<0.04 ¢
PHO05-026-0048 vyrobeny z celych hliz ERM-BF435A tuberosum - i) ° suseny prasek  ANO IRMM / ERM
m/m
(nemodifikovano) brambor
1 g - prasek kukufice
Zea mays - <0.09 %
MON810 vyrobeno ze semen ERM--BF413ak . suseny prasek  ANO IRMM / ERM
kukuftice (m/m)
(blank)
500 pl - plasmid DNA s
fragmentem - the Zea mays - 2-10E06
MONS810 ERM-AD413 . plasmid DNA ANO IRMM / ERM
5'plant/P-35S junction a kukufice cp/pl
fragment - hmg
0.15 ml genomova DNA Zea mays - genomova
MON810 5211500901 .. 100 cp/l NE EUROFINSGeneScan
pfipravend z MON810 kukufice DNA
1 g - prasek kukurice Zea mays - 0.49 %
MONS810 ERM-BF413ck v suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen kukufice (m/m)
1 g prasek kukufice Zea mays - 1.98 %
MONS810 ERM-BF413ek v sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g - prasek kukurice Zea mays -
MONS810 ERM-BF413gk v 9.9% (m/m)  suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeno ze semen kukufice
10 g - prasek kukufice Zea mays - <0.1%
5307 AOGS 0411-C o suseny prasek  ANO AOCS
vyrobeny z kukuftice (m/m)

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

5307

MON87427

MON87427

Event 98140

Event 98140

Event 98140

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

devitalizovanych semen
(blank)

10 g - prasek kukurice
vyrobeny zdevitalized

seed

10 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych semen

10 g - prasek kukufice
vyrobeny z celych semen
(nemodifikovano pro
MON88017, MON89034,
MON87460, MON87427)

1 g - prasek kukufice
vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

500 pl plasmid DNA
obsahuijici 80 bp
fragment - the 98140 &'

AOCS 0411-D

AQGS 0512-A

AOCS 0406-A

ERM-BF427a

ERM-BF427¢

ERM-AD427

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

>99.88 %

(m/m)

>99.94 %

(m/m)

<0.02 %

(m/m)

<0.04 %

(m/m)

2.0 % (m/m)

2-10E06
cp/ul

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

plasmid DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

AOCS

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

insert-to-plant junction a

79 bp fragment - hmg

1 g - prasek kukurice Zea mays -

Event 98140 4=l ERM-BF427b v 0.5% (m/m)  suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufice
1 g - prasek kukuftice Zea mays -

Event 98140 =l ERM-BF427d v 10 % (m/m)  sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufice
1 rasek kukurice Zea mays - 9.85 %

MON863 x MON810 P ERM-BF417d " suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g prasek kukufice Zea mays - 0.98 %

MON863 x MON810 P ERM-BF417c . suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g prasek kukurice Zea mays -

MON863 x MON810 9P ERM-BF417b Y. 0.1% (m/m) sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufice
1 g prasek kukufice

Zea mays -

MON863 x MON810 vyrobeny z celych semen  ERM-BF417a kukufice <0.1% (m/m)  suSeny pradek ANO IRMM / ERM
(blank)
1 g - prasek kukufice Zea mays -

VCO-01981-5 ERM-BF438e . 10 % (m/m)  suSeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufrice
1 g - prasek kukufice Zea mays -

VC0-01981-5 ERM-BF438d . 1% (m/m) sudeny pragek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

VCO-01981-5

VCO-01981-5

VCO-01981-5

DAS1507

DAS1507

DAS1507

DAS1507

DAS1507

125

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasSek kukufice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych semen

(nemodifikovano)

0.15 ml - genomova DNA

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn
1 g - prasek kukufice
vyrobeny z celych zrn

(blank)

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn

0.15 ml - genomova DNA

Katalogové

cislo

ERM-BF438c

ERM-BF438b

ERM-BF438a

5211507101

ERM-BF418b

ERM-BF418a

ERM-BF418c

ERM-BF418d

5211500801

Rostlinny druh

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -

Referencni
hodnota /

jednotka

0.1 % (m/m)

>98.6 %

(m/m)

<0.6 %

(m/m)

100 cp/ul

0.1 % (m/m)

<0.05 %

(m/m)

0.99 %

(m/m)

9.86 %

(m/m)

100 cp/ul

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

genomova

Certifikat

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

1172016

Vyrobce

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

kukufice DNA

Genomové DNA Zea mays - >99.99 % genomovéa

T25 AOCS 0306-H . ANO AOCS
extrahovana z tkané listt kukufice (m/m) DNA
Genomova DNA Zea mays - >99.99 % genomova

T25 AOCS 0306-H2 . ANO AOCS
extrahovana z tkané listd kukufice (m/m) DNA
Genomovéa DNA Zea mays - >99.99 % genomovéa

125 AOCS 0306-H6 . ANO AOCS
extrahovana z tkané listd kukufice (m/m) DNA
Genomova DNA Zea mays - <0.01 % genomova

T25 AOCS 0306-C2 . ANO AOCS
extrahovana z tkané listt kukufice (m/m) DNA
10 g - prasek kukufice Zea mays - >99.05 %

MON88017 AOCS 0406-D . ° suseny prasek  ANO AOCS
vyrobeny ze semen kukuftice (m/m)
1 g - prasek kukufice Zea mays -

Bt176 ERM-BF411b . 0.1% (m/m)  sudenyprasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice
1 g - prasek kukufice Zea mays -

Bt176 ERM-BF411d . 1.0% (m/m)  suSeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice
1 g - prasek kukufice Zea mays -

Bt176 ERM-BF411f . 50% (m/m)  sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufrice

Bt176 0.15ml - genomova DNA 5211500701 Zea mays - 100 cp/ul genomova NE EUROFINSGeneScan

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

Bt176

Btl176

Btl176

MON87460

DAS59122

DAS59122

DAS59122

DAS59122

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych semen
(blank)

1 g - prasSek kukufice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

10 g - prasek kukufice

vyrobeny ze semen

1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych zrn
(blank)

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn

0.15 ml - genomova DNA
pripravena z ERM-
BF424b (10% GMO)

1 g - prasek kukufice

ERM-BF411a

ERM-BF411c

ERM-BF411e

AOCS 0709-A

ERM-BF424a

ERM-BF424c

5211507201

ERM-BF424b

kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -

<0.014 %

(m/m)

0.5 % (m/m)

2.0 % (m/m)

>99.05 %

(m/m)

<0.12 %

(m/m)

0.99 %

(m/m)

100 cp/ul

0.1 % (m/m)

DNA

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

DAS59122

MON863

MON863

MON863

MON863

MON863

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn

0.15 ml - genomova DNA

1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych zrn
(blank)

1 g - prasSek kukufice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych semen
(blank)

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych semen

Katalogové

cislo

ERM-BF424d

5211502301

ERM-BF416a

ERM-BF416b

ERM-BF416¢

ERM-BF416d

ERM-BF414a

ERM-BF414b

Rostlinny druh

kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Referencni
hodnota /

jednotka

9.87 %

(m/m)

100 cp/ul

<0.1%

(m/m)

0.1 % (m/m)

0.98 %

(m/m)

9.85 %

(m/m)

<0.08%

(m/m)

0.1 % (m/m)

suseny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

p : - r Referencni
it opis referenéniho atalogove
Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo
jednotka
1 g - prasek kukufice Zea mays - 0.99 %
GA21 ERM-BF414d .. sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g - prasek kukufice Zea mays - 0.49 %
GA21 ERM-BF414c .. suseny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g - prasek kukufice Zea mays - 1.72 %
GA21 ERM-BF414e .. sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
Zea mays - genomova
M 10 pl - genomova DNA 69407 v. 1 % (m/m) NE SIGMA-ALDRICH
kukuftice DNA
Zea mays - genomova
GA21 0.15 ml - genomova DNA 5211501201 . 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan
kukuftice DNA
10 g - prasek kukurice Zea mays -
GA21 AOCS 0407-B . 100 % (m/m)  sudeny prasek  ANO AOCS
prepared from seed kukuftice
1 g prasek kukurice Zea mays - 4.29 %
GA21 ERM-BF414f .. sudeny prasek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)

250 ng +/- 50 ng -

Zea mays - enomova
CBH351 lyofilizovéno genomova 69407 . 1% mm)  ° NE SIGMA-ALDRICH
kukufice DNA
DNA
Zea mays - genomova
CBH351 0.15ml - genomova DNA 5211501301 . 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan
kukufice DNA

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

Popis referenéniho

materialu

Katalogové

cislo

Rostlinny druh

Referencni
hodnota /

jednotka

Certifikat

1172016

Vyrobce

MON89034

MIR162

Event 3272

Event 3272

Event 3272

NK603

NK603

NK603

NK603

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

10 g - prasek kukufice

vyrobeny ze semen

10 g - prasek kukurice
vyrobeny zdevitalized

seed
1 g - prasek kukufice
vyrobeny z celych zrn

(nemodifikovano)

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn

0.15 ml - genomova DNA

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

0.5 ml - plasmid DNA

AOCS 0906-E

AOCS 1208-A

ERM-BF420a

ERM-BF420b

ERM-BF420c

5211508201

ERM-BF415¢

ERM-BF415e

ERM-AD415

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -

>99.425 %

(m/m)

>99.88 %

(m/m)

<0.13%

(m/m)

0.98 %

(m/m)

9.8 % (m/m)

100 cp/ul

0.49 %

(m/m)

1.96 %

(m/m)

2:10E06

suseny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

plasmid DNA

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

AOCS

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

NK603

NK603

NK603

NK603

NK603

DAS40278

DAS40278

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

obsahujici 108 bp
fragment - the 3' NK603
insert-plant junction a

hmg

1 g prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

1 g prasek kukufice
vyrobeny z celych semen
(blank)

1 g prések kukufice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych semen

250+/-50 ng genomova
DNA (lyofilizovano)

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych semen

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

Katalogové

cislo

ERM-BF415b

ERM-BF415a

ERM-BF415d

ERM-BF415f

69407

ERM-BF433c

ERM-BF433b

Rostlinny druh

kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Referencni
hodnota /

jednotka

cp/ul

0.1 % (m/m)

<0.04 %

(m/m)

0.98 %

(m/m)

4.91 %

(m/m)

1%

1.00 %

(m/m)

0.50 %

(m/m)

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

IRMM / ERM

SIGMA-ALDRICH

IRMM / ERM

IRMM / ERM



PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO

Oznaceni GMO

DAS40278

DAS40278

MIR604

MIR604

MIR604

MIR604

MIR604

MIR604

MIR604

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi

Popis referenéniho

materialu

1 g - prasek kukufice
vyrobeny z celych semen
(blank)

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych semen

10 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn
1 g - prasek kukurice
vyrobeny z celych zrn

(nemodifikovano)

1 g - prasek kukufice

vyrobeny z celych zrn

0.15 ml - genomova DNA

10 g - prasek kukufice

vyrobeny ze semen

1 g - prasek kukurice

vyrobeny z celych zrn

1 g - prasek kukufice

Katalogové

cislo

ERM-BF433a

ERM-BF433d

AOCS 0607-A

ERM-BF423a

ERM-BF423c

5211506401

AOCS 0607-A2

ERM-BF423b

ERM-BF423d

Rostlinny druh

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -
kukufice

Zea mays -

Referencni
hodnota /

jednotka

<0.03%

(m/m)

10.0 %

(m/m)

>99.98 %

(m/m)

<0.09 %

(m/m)

0.98 %

(m/m)

100 cp/ul

>99.98 %

(m/m)

0.1 % (m/m)

9.85 %

suseny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

suseny prasek

suSeny prasek

genomova
DNA

suseny prasek

suseny prasek

suseny prasek

Certifikat

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

NE

ANO

ANO

ANO

1172016

Vyrobce

IRMM / ERM

IRMM / ERM

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / ERM

EUROFINSGeneScan

AOCS

IRMM / ERM

IRMM / EM
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Referencni
Popis referenéniho Katalogove

Oznaceni GMO Rostlinny druh hodnota / Certifikat Vyrobce
materialu cislo

jednotka

vyrobeny z celych zrn kukufice (m/m)

10 g - prasek kukufrice
9-p Zea mays - <0.1 %

M vyrobeny ze semen AOCS 0407-A . suseny prasek ANO AOCS
- kukuftice (m/m)
(nemodifikovano)
1 g prasek kukufice
Zea mays - <0.012 %
% vyrobeny z celych semen  ERM-BF412a v suSeny prasek ANO IRMM / ERM
kukuftice (m/m)
(blank)
1 g prasek kukufice Zea mays - 0.49 %
Btll ERM-BF412¢ .. sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufrice (m/m)
1 g prasek kukufice Zea mays - 0.98 %
Btll ERM-BF412d .. sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g prasek kukufice Zea mays - 4.89 %
Btll ERM-BF412f .. sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukufrice (m/m)
1 g - prasek kukufice Zea mays - 0.098 %
Btll ERM-BF412b .. sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
vyrobeny z celych semen kukuftice (m/m)
1 g - pragek kukufice Zea mays - 1.96 %
Btll ERM-BF412¢ .. sugeny pragek  ANO IRMM / ERM
cela semena kukufice (m/m)
Zea mays - genomova
Btil 0.15 ml - genomova DNA 5211501001 . 100 cp/ul NE EUROFINSGeneScan
kukuftice DNA

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Oznacéeni RM Zdroj /lokalita/ . .
GM DNA Popis materiélu dodavatel Ulozeni v RLGMO

LL601 rice plazmid  pozitivni kontrola 11.11.2006 JRC Mrazici box ii¢.51/mistnost ¢.120
R19 Bt63 rice plazmid  pozitivni kontrola 18.12.2006 JRC Mrazici box ii€.51/mistnost ¢.120
R20 Geneticky modifikovany tabdk virZinsky

(Nicotina tabacum L. cv. Samsun)

Vi k ¢.I Linie A (listi Zstvi 1,581 . ;. ey , v

. :I‘)”Ze ) 1;5 g'(';\l:) (listi mnoZstvi 1,5810g 31.3.2008  PiFUK Mrazici box ii¢.52/mistnost £.209

Vzorek ¢.2 Linie C (listi mnoZstvi 2,0179 . , . roy , .

1.3.2 PFFUK M .52, .2

9(Cl),2,0754 S(C2) 31.3.2008 rFU razici box ii€.52/mistnost ¢.209
R21 Genomic DNA  from genetically modified pozitivni kontrola 1.12.2013  JRC Mrazici box ii¢.51/mistnost &120

papaya from Hawaii/US (Carica papaya)
R22 Flax event FP 967 pozitivni kontrola 14.7.2010 JRC Mrazici box ii€¢.52/mistnost ¢.209
R23 GM-event KeFeng6 rice plazmid  pozitivni kontrola JRC Mrazici box ii€.51/mistnost ¢.120
R25 GM repka olejna OXI 235 prasek pozitivni kontrola 1.3.2016 JRC Lednice ii€¢.79 /mistnost ¢.210

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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PREHLED DOSTUPNYCH REFERENCNICH MATERIALU PRO STANOVENI GMO 11/2016

Souhrn dostupnych referencnich materialii pro vybrané zemédélské plodiny
Brambor: 4 referencni materidly
AMO04-1020; AV43-6-G7; EH92-527-1; PH05-026-0048;
Kukufrice: 22 referenc¢nich materidli

Btll; Bt176; CBH351; DAS1507; DAS40278; DAS59122; Event 3272; Event 98140; GA21; MIR162; MIR604; MON810; MON863; MONS863 x
MON810; MON87427; MON87460; MON88017; MON89034; NK603; T25; VCO-01981-5; 5307;

Len: 1 referencni material

FP967

Repka: 14 referenénich materidli

Falcon; GS 40/90; GT73; OXY-235; MON88302; Ms1; Ms8; Rf1; Rf2; Rf3; Topas 19/2; T45; 23-18-17; 73496
Soja: 15 referencnich materialii

A2704-12; A5547-127; CV127; DAS44406; DAS68416; DAS81419; DP305423; DP356043; FG72; GTS 40-3-2; MON87701; MON87705;
MON87708; MON87769; MON89788

Odkazy:

https://ec.europa.eu/jrc/en/reference-materials/catalogue

http://www.aocs.org/LabServices/content.cfm?ltemNumber=19248

https://docs.google.com/viewer?url=http%3A%2F%2Fwww.eurofins.de%2Fmedia%2F9690%2Fdna_product _list.pdf

http://www.comar.bam.de/

http://www.isb.vt.edu/

TBO50MZPO015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostfedi
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1b Rozhodovaci matice pro pouZiti certifikovanych referenénich materialt

A Screeningové sekvence u referenénich materiala Pocet elementl
Promotory |Kéduiic|’ sekvence Terminatory
e
[} c 14 [= @ -
*lezgzS83 83822228352 ., §8vasey 22,
9 % =0 38 > 5 <5 s pESS 8 Lo 358 8® 8 rc s S o8 B®€ 2y E
g EZ2232- 880882838 80055333325 3E 285
8 e *F 2822322 aFuu NI & >3 g
o -9 [} =
Druh GM events Referenéni material ©
Séja A2704-12 (100%) |AOCS 0707-B 4 | +|-1-1-1-1-1-1- + = -=T-1-0-01-0-01-0-1-1+«1-1-/-1-1-[-1- - -] - el =1Fm==1=1=
Séja A5547-127 (100%) |AOCS 0707-C2 4 |+l -1-1-1-1-1-1-1-1+[-1-f{-0-0-0{-0-0-0-01-0+«!-0/-!/-1-/-/1-{-(-{-(-0-0-0{-f(-0V-0{+«/-]-0]-7-
Séja CVi27 AOCS 0911-C 2 s - -0 -] -0 -0-)]- +[-(-1-1-{-1-1-01-0]1-1-]1- - -1 -1-0-1-FT-0-1-1-01-1-1- -] -
Séja DAS44406 ERM-BF436¢ 5 -l -1-0-]-1- -l -l ---1T-0-1-1-1+«1-0-1-01+«0-01-1-1-01-1-1-/-1-/1-/-/-/-/-/-7-
Séja DAS68416 ERM-BF432c 5 -1 -1-1-1-1-1-1-1-1+[-1+[+!-0'-01-0-0-0-0-0V+«!-0{-/-{1+//-/-(-/-{4-(-0(-0-0V-[-0-0-/-0]-0]-71-
Soja _ |DAS81419 ERM-BF437¢ 6 [T -1 -T-T-T-T-T-T-T+l-T+lal-T-0T-T-T-0T-T-T+1-0T-T-0T-T-0T=+ll-0T-0T-T-1-T-T-01-T-01-1-1-1-
Séja DP305423 (10%) |ERM-BF426d 3 - -1 -0-1-1-1-1-0-1-01-1-0{-1«/-1-0-1-01-1-01-/[-0/1-/[-0]1-/- +-1-1-1-1-1-1-1-1-]-]-1%
Séja DP356043 (1%) ERM-BF425¢ 3 -1 -1-1-1-1-1-1-1-1-(-1-f{-{+«0-0'-0-01-0-01-01-1-01-/1-1-/-/-/-/-{+(+}/-0-0-[-0-0'-\-]-0]-]-
Séja FG72 AOCS 0610-A2 2 ===ttt -1-1-t-ft-t-=f{-=ft-=t-1-1-1-1-1- -1-1-1-1-1-f{-1-1-1-0+«7-01-01-1+«!-1-/-1-]1-
Séja__|GTS 40-3-2 (10%) |ERM-BF410gk 3 o= -1 -1-1-1-1-01-1-01-1-1-01-1-01-01+1-01-01-0-1-01-1-1-1-01-1-1-1-1- T -T+1-T-1-1-1-
Séja__|MON87701 AOCS 0809-A 2 o = = = == =T e === == === === a === == == --1--1-1--
Séja MON87705 AOCS 0210-A 5 =le - - - - - - - -+l --1-f-+]-1-]- - -1 - -1+-1+-1-1-1-1-1-
Séja MON87708 AOCS 0311-A 2 -1-1-1-1-1-1-1-1-1-(-1t-f{-0{-0-0-0-01-01-01-01-1-01-/-1-/-/1-/-/-{4-(-/-0-V+«/[+L-0-0-]-0]-]-
Séja MON87769 AOCS 0809-B 1 -l === === === ===l -1-0-0-0-0-0-0-1-1+«0-01-01-]-0]-]1-
Séja  |MON89788 (>99%) |AOCS 0906-B 4 | -T+1-1-1-1-1-1-1T-1-1-1-1T-17-017-171-1"-1/+«1-071-7T-01-01+«[-\/-1/-01-0/-"/-0/-17-0-[-1-1«(-[-1-1-01-01-
Sdja 3l2jojojojojojojo]5]|1]3]|3|]2]1]o|J1]2]ojo|5|0fj2jofj2joj2f1j1)1]1)1]1]1]4]2]2]0]0]1]1
Repka [GT73 (>99%) AOCS 0304-B 1 -1-1-1-1-1-1-1-1-1-(-1-f{-0-t-01-0-0+«0-0-0-1-0{1-/-1-/-1-(-/-{t-(-0-0-0-f[-0-01-0/-0]-01-71-
Repka _ |T45 (100%) AOCS 0208B 2 |+ ATttt 0T-0T-T+l-0-0T-1-0T-0T-0-1-1-1-1-1-1- - -1-1-1-
Repka _ [MS8 (100%) AOCS 0306-F2 T -1 1-0-1-0T-01-0T-1-0T-1-0T-1-0T-1-T-0-T-1-1T-1-1T-1«1-1-1-1-]-
Repka _ |RF3 (100%) AOCS 0306-G T === -0-T-0-0T-0-01-01-0-T-1-T-01-1-0-T-0-0-0-01-01-1-1+1-1-1-]-1-
Repka | Topas 19/2 (100%) [AOCS 0711-D 1 - -1-1-1-1-1-1-1-1-1-1-0{-1-0-1-01-1-1-0{-1+«/-1-01-0-1-0{-1-01-1-1-0-1-01-1-01-[-1-]-]-]-
Repka Rf1 (>99,99%) AOCS 0711-B 1 -l -1 -0 -1-0-1-1-1-1-1-1-0{-1-1-1-01-1-1-1- - -1-1-f0-1-f{-f1-1-1-0-71-01-01-01«!-]1-|-]-]-
Repka  [OXY-235 52938 SIGMA-ALDRICH 2 [+ --1-1-1-1-1-[-1-1-/1-]-/-1- S e e E e e e e e e e
Repka  |Ms1(>99,99%) AOCS 0711-A 1Tl +l-1-1-1-1-01-1-1-1-01-01-1-0{-1-01-1t-1-0-1-0-1-01-0-01-0/-1-1-0‘-01-"0{-1-0/-/-01-0-]-01-/-]-/-
Repka  [23-18-17 5211502001 EUROFIN-GENESCAN 1 +/-(-1-1{-0-1-1{-1-1-1-1-!1-1-1-1-{t-1{-t-ft-1t-ft-fr-f{-f{-f{-t-tr-1-vr-t-{1-1-1-1-1-1-1-(-1-1-
Repka 4l0jo0j0jojojojojojojojojojojojojojt1jojoj2jojojojojojojojojojojojojofoj4afojojojojo
Kukufice |GA21 (4.29%) ERM-BF414f 3 -l -] - - -l --1-1- -1 -] -1+ - =1-1- = +--1- = -1 -1+ - o=
Kukufice |MON810 (5%) ERM-BF413f 2 (o=t =TT -T-T-T-T-T-T-T-T-0T=-T-0T-T-T-T-T-T-T-T+l-T-T-0T-T-0T-T-T-0T-01-1T-1-1-01-1-
Kukufice |Bt176 (1%) ERM-BF411d 3 [l -1l -0-T-0-T-T-0T-T-0T-T-T-0T-T-T-T+1-T-0T-T+l-T-T-0T-0T-T-1-T-T-01-T-01-1-1-1-
Kukufice |TC 1507 (9.85%) |ERM-BF418d 4 [+ --1--1-1-1-[-1+«[-/-0{-/-01-/[-01-/[-0]1-/[-]+ -1 -1-1-1-1-1-01-1-1-1-[-1-[+/-]-]-7-
Kukufice [T25 (100%) AOCS 0306-H 4 [+«]-1-1-1-1-1-1-1-1«1-1-01-1-1-1-0-1-1-1-1+1-1-°01-1-1-0-1-01-1-"01-01-01-0-1-01-1+«1-1-1-91-
Kukurice |NK603 (1.96%) ERM-BF415e 5 |+l -1-1-1-1-1-1-1-1-(-1-f{-0{-0V-{+«0+«0-0-0-0-1-0+«!-01-/-/1-/{-/(-{-(-0-0-0{-[-0V+«0{-0-]-0]-7-
Kukurice |DAS59122 (0.1%) |ERM-BF424b I DT 0 (S () (S () (O (N () (O (O (s occse e (occs c (s co S s oc (st o (O (s (s (s ocs s [ s o o o= o (=
Kukufice |MON88017 (100%) |AOCS 0406-D 5 |+«!-1-1-1-1-1-1-1-1-/(-1-f(-0-0V-0{+«0+0]-0-01-0-1-0/1«!-1-/-/-/-/-0/-/(-0-0-0-[-0+0{-0-]-0]-]1-
Kukufice |[MON89034 (98%) |AOCS 0906-E 4 |+l -1-1-1-1-1-1-1-01-1-0{-0{-0-0-0-01-01-01-0-1-01-/1-1-|/+/-/-/-{4-(-/-0-0-[-0+«0{-'-]-01-]-
Kukufice [CBH351 (1%) Sigma-A. 69407 s |+1-1-1-1-1-1-1-1-1-1(-1-1-1-1t-1-0-71-"1-1-1-1+71-1-1-1-1-1-1-/-1-1T-01-1-1-0+«7-1-71-1-71-
Kukurice 3272 (9.8%) ERM-BF420c 2 -1 -0-1-01-1-1-1-1-(-1-1{-1-1-1-01-1-01-/-1- - -1--1-1-1-01-1-1-1-[-1+«[+!-]-]-7-
Kukufice 98140 (10%) AOCS 0607-A 1 P D (] U () () (O (U (O (s cc (O et (e (O (s e (s o s (o o o o (o o (o e o =
Kukurice |MIR604 (9.85%) ERM-BF423d 1 =1 -1-01-1-1-1-01-1t-01-0-1-0-1t-=0-1-0-01-0-0-0-0-0-0-01-0-01-0-1-0-1-0-0-0-(-0+/-1-1-01-1-
Kukufice |MON863 (9.85%) |ERM-BF416d 2 |+l -1-1-1-1-1-1-1-1-0(-1-f{-0{-0-0{-0-0-0-01-0-1-01-1-1-/-1-(-/1-(-(-0-0-0{-f-0V+«0{-0-0]-01-79-
Kukufice 11l 1JoJoJofJofJololol3]ololololol3l2]ololol3]2]2]olol4]lo]lololo]olo]olo]o]8]3]o]o]o]o
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2a Prehled GM plodin uvolnénych ve sveété

GM Crop Events List (354 Events 354
Q
:
8 g 3 5 & c sz 8 F 9 8 % B - < .
‘ [ @ c 5 8§ & & & S g = 5§ £ 5 8 § 2 » © § E
, z < o £ © [ s E S £ ° = ] ) I
Nazev a kod GMO canaden :EiEFg s ;e iiiyiiieeg
s - ©T - 5 s > =z z < s = s ¢ 5 5 S - £ F 8 = =
T c = = § o a g £ _% & 8 5,’ (% = g =) >
S 2
14 <
=}
Alfalfa - Medicago sativa : 4 Events
Name: J101 Code: MON-@@131-8 Roundup Ready YES YES YES YES YES YES YES
Name: J163 Code: MON-@@163-7 Roundup Ready YES YES YES YES YES YES YES
Argentine Canola - Brassica napus : 30 Events
Name: 23-198 (Event 23) Code: CGN-89465-2 Laurical™ Cana YES
Name: 73496 Code: DP-@73496-4 Optimum® Gly ¢ RP YES YES YES
Name: GT73 (RT73) Code: MON-@@@73-7 Roundup Ready  YES YES YES YES YES YES YES
Name: HCN28 (T45) Code: ACS-BN@J8-2 InVigor™ Canol  YES* YES YES YES YES YES
Name: MON88302 Code: MON-883@2-9 TruFlex™ Roun  YES YES YES YES YES YES
Name: MPS962 Code: not available Phytaseed™ Cz YES
Name: MPS964 Code: not available Phytaseed™ Cz YES
Name: MS1 (B91-4) Code: ACS-BN@@4-7 InVigor™ Canola YES YES YES
Name: MS1 x RF2 (PGS2) Code: ACS-BN@@4-7 x ACS-BN@@2-5 InVigor™ Canola YES YES YES YES
Name: MS8 Code: ACS-BN@J5-8 InVigor™ Canola YES YES YES YES
Name: MS8 x RF3 x GT73 (RT73) Code: ACS-BN@J5-8 x ACS-BN@@3-6 x not available RP YES YES
Name: PHY14 Code: not available not available YES
Name: PHY35 Code: not available not available YES
Name: RF1 (B93-101) Code: ACS-BN@J1-4 InVigor™ Canola YES YES YES
Name: RF3 Code: ACS-BNGJ3-6 InVigor™ Canola YES YES YES YES YES
Bean - Phaseolus vulgaris : 1 Event
Name: EMBRAPA 5.1 Code: EMB-PV@51-1 not available
Carnation - Dianthus caryophyllus : 19 Events
Name: 11 (7442) Code: FLO-@7442-4 Moondust™ YES YES
Name: 1226A (11226) Code: FLO-11226-8 Moonshade™ YES
Name: 123.2.38 (40644) Code: FLO-40644-4 Moonlite™ YES YES YES YES
Name: 123.8.8 (40685) Code: FLO-4@685-1 Moonvista™ RP YES YES YES
Name: 1400A (11400) Code: FLO-114Q0@-2 Moonshade ™ YES
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Nazev a kod GMO

Name: 16

Name: 25947

Name: 26407

Name: 66

Name: 988A (11988)

Chicory - Cichorium intybus : 3 Events
Name: RM3-3

Name: RM3-6

Cotton - Gossypium hirsutum L. : 52 Events
Name: 19-51a

Name: 281-24-236 x 3006-210-23 (MXB-13)

Name: 3006-210-23 x 281-24-236 x MON1445

Name: 3006-210-23 x 281-24-236 x MON88913 x COT102
Name: 31803

Name: 31807

Name: 42317

Name: BXN10211 (10211)
Name: BXN10222 (10222)

Name: COT102 (IR102)

Name: COT102 x COT67B x MON88913
Name: COT102 x MON15985 x MON88913
Name: Eventl

Name: GHB119

Name: GHB614 x LLCotton25
Name: GHB614 x MON15985
Name: GK12

Name: LLCotton25 x MON15985
Name: MON 887@1-3

Name: MON1445

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

FLO-@2@16-3
IFD-25947-1
IFD-26407-2
FLO-00@66-8
FLO-11988-7
not available
not available
DD-@1951A-7

DAS-24236-5 x DAS-21023-5

Piehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

2 Rl ©

. o < 7] c »
Obch?dn’l _é £ % g § 2
oznaceni £ = <
2 2 O

Moondust™
Moonpearl™ YES
Moonvelvet™ YES

not available

Moonshade™

Seed Link™

Seed Link™

not available

WideStrike™ Cc

DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x M( WideStrike™ R«

DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x M( Widestrike™ x F

not available

not available

not available

BXN-12211-9

BXN-1@222-2

SYN-IR1@2-7

BXN™ Plus Boll

BXN™ Plus Boll

BXN™ Plus Boll

BXN™ Cotton

BXN™ Cotton

VIPCOT™ Cottc

SYN-IR1@2-7 x SYN-IR67B-1 x MC VIPCOT™ Rour

SYN-IR1@2-7 x MON-15985-7 x M( Bollgard® Ill x R

not available

BCS-GHO@5-8

BCS-GHZ@2-5 x ACS-GH@@1-3
BCS-GH@@2-5 x MON-15985-7
not available

ACS-GH@P1-3 x MON-15985-7
MON88701

MON-@1445-2

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

JK1

not available
GlyTol™ Liberty
not available
not available
Fibermax™ Libe
not available

Roundup Ready

Mexico

Myanmar

New Zealand

Norway

YES

Pakistan

Panama

Paraguay
Philippines

YES YES

Russian Federation

Singapore
South Africa
South Korea

YES

YES

YES

YES YES YES

Switzerland

Taiwan

Thailand

Turkey

8
=
o)
£
<
-
S
3
2
8
2]
©
£
c
=]

YES

YES

YES

YES

YES

Uruguay

Vietnam
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Nazev a kod GMO

Name: MON15985 x MON1445

Name: MON531

Name: MON757

Name: MON88913 x MON15985

Name: SGK321

Name: T304-40

Creeping Bentgrass - Agrostis stolonifera : 1 Event
Eggplant - Solanum melongena : 1 Event
Flax - Linum usitatissumum L. : 1 Event
Maize - Zea mays L. : 135 Events

Name: 3272

Name: 3272 x Bt11l x GA21

Name: 3272 x BT11 x MIR604 x GA21
Name: 3272 x MIR604

Name: 33121

Name: 5307

Name: 5307 x MIR604 x Btl1l x TC1507 x GA21 x MIR162
Name: 59122 x GA21

Name: 59122 x MIR604 x GA21

Name: 59122 x MIR604 x TC1507 x GA21
Name: 59122 x MON810 x NK603

Name: 59122 x NK603

Name: 676

Name: 680

Name: 98140 x 59122

Name: 98140 x TC1507 x 59122

Name: Bt11 (X4334CBR, X4734CBR)

: MON-15985-7 x MON-@1445-2

: MON-@@531-6

: MON-@@757-7

. MON-88913-8 x MON-15985-7

: not available

: BCS-GHO@4-7

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code:

Code

Piehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

Obchodni
oznaceni

Roundup Ready
Bollgard™ Cottc
Bollgard™ Cottc
Roundup Ready
not available

not available

SYN-E3272-5 Enogen™

SYN-E3272-5 x SYN-BTQ@11-1 x M not available
SYN-E3272-5 x SYN-BTQ@11-1 x S* not available
SYN-E3272-5 x SYN-IR6@4-5 not available
DP-@33121-3 not available
SYN-@5307-1 Agrisure® Durat
SYN-@5307-1 x SYN-IR6@4-5 x S' Agrisure® Durac
DAS-59122-7 x MON-@@@21-9  not available
DAS-59122-7 x SYN-IR6@4-5 x M( not available
DAS-59122-7 x SYN-IR6@4-5 x DA not available
DAS-59122-7 x MON-@@81@-6 x N not available
DAS-59122-7 x MON-@@6@3-6  Herculex™ RW
PH-@20676-7 not available
PH-@02680-2 not available
DP-@98143-6 x DAS-59122-7 not available
DP-@98143-6 x DAS-315@7-1 x C not available

: SYN-BT@11-1 Agrisure™ CB/L

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

RP

YES

YES

Honduras

India

Indonesia

YES

Iran

Japan
Malaysia
Mexico

YES

YES

YES YES YES

Myanmar

New Zealand

Norway

Pakistan

Panama

Paraguay
Philippines

Russian Federation

YES

YES YES

YES YES

YES YES YES

Singapore

South Africa

South Korea

Switzerland
Taiwan
Thailand
Uruguay
Vietnam

Turkey
United States of Americe

YES
YES YES
YES YES

YES YES

YES YES

YES YES YES YES YES YES YES YES YES
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: Btll x 59122 x GA21 : SYN-BT@11-1 x DAS-59122-7 x Mt not available

: Bt11 x 59122 x MIR604 x GA21 : SYN-BT@11-1 x DAS-59122-7 x S\ not available
1 BT11 x 59122 x MIR604 x TC1507 x GA21 : SYN-BT@11-1 x DAS-59122-7 x S* Agrisure® 3122

: Btll x 59122 x TC1507 x GA21 : SYN-BT@11-1 x DAS-59122-7 x Dy not available

: Btll x MIR162

1 BT11 x MIR162 x MIR604

: Btll x MIR162 x TC1507

: Btll x MIR604

: Bt11 x MIR604 x TC1507

: Btl1l x TC1507 x GA21

: BVLA430101

: DAS40278

: DBT418

1 GA21

: HCEM485

1 LY038 x MON810

: MIR162 x GA21

: MIR162 x MIR604 x GA21

: MIR162 x TC1507 x GA21

: MIR604 x GA21

: MIR604 x TC1507

: MON802

: MON810

: MON832

: MON863 x MON810

: MON863 x NK603

: MON87427

: SYN-BT@11-1 x SYN-IR162-4

: SYN-BT@11-1 x SYN-IR6@4-5

: not available

: DAS-40278-9

. DKB-89614-9

: MON-@@@21-9

. HCEM485

: SYN-IR162-4 x MON-@@221-9

: SYN-IR6@4-5 x DAS-@15@7-1

: MON-822@@-7

: MON-32810-6

: not available

- MON-87427-7

Agrisure® Viptel

. SYN-BT@11-1 x SYN-IR162-4 x SY Agrisure® Vipte:

: SYN-BT@11-1 x SYN-IR162-4 x D# not available

Agrisure™ CB/L

: SYN-BT@11-1 x SYN-IR6@4-5 x D/ not available

: SYN-BT@11-1 x DAS-@15@7-1 x N not available

not available
Enlist™ Maize
Bt Xtra™ Maize
Roundup Ready

not available

: REN-0@@38-3 x MON-@@81@-6  Mavera™ Yield(

not available

: SYN-IR162-4 x SYN-IR6@4-5 x MC not available

SYN-IR162-4 x DAS-@15@7-1 x M( not available

SYN-IR6@4-5 x MON-B2@21-9

Agrisure™ GT/F

not available
not available
YieldGard™, Me

Roundup Ready

: MON-Z@863-5 x MON-@J81@-6  YieldGard™ Plu

: MON-Z@863-5 x MON-@P6@3-6  YieldGard™ RW

Roundup Ready

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

YES YES YES YES

YES

YES YES YES YES

YES YES

YES YES YES YES

YES

YES YES

YES

YES
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Nazev a kéd GMO

Name: MON87427 x MON89034 x MON88017 Code:
Name: MON87427 x MON89034 x NK603 Code:
Name: MON87427 x MON89@34 x TC15@7 x MON88@17 x 5 Code:
Name: MON87460 Code:
Name: MON87460 x MON89034 x MON88017 Code:
Name: MON87460 x MON89034 x NK603 Code:
Name: MON87460 x NK603 Code:
Name: MON88017 Code:
Name: MON89034 Code:
Name: MON89034 x 59122 Code:
Name: MON89034 x 59122 x MON88017 Code:
Name: MON89034 x MON88017 Code:
Name: MON89034 x NK603 Code:
Name: MON89034 x TC1507 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x 59122 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x MON88017 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x MON88017 x 59122 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x MON88017 x 59122 x DAS40: Code:
Name: MON89034 x TC1507 x MON88017 x DAS40278 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x NK603 Code:
Name: MON89034 x TC1507 x NK603 x DAS40278 Code:
Name: MS3 Code:
Name: MS6 Code:
Name: NK603 Code:
Name: NK603 x MON810 x 4114 x MIR 604 Code:
Name: NK603 x MON810 Code:
Name: NK603 x T25 Code:
Name: T14 Code:
Name: T25 Code:
Name: T25 x MON810 Code:
Name: TC1507 Code:
Name: TC1507 x 59122 x MON810 x MIR604 x NK603 Code:
Name: TC1507 x MON810 x MIR604 x NK603 Code:
Name: TC1507 x 59122 Code:
Name: TC1507 x 59122 x MON810 Code:
Name: TC1507 x 59122 x MON810 x NK603 Code:
Name: TC1507 x 59122 x MON88017 Code:
Name: TC1507 x 59122 x NK603 Code:
Name: TC1507 x GA21 Code:
Name: TC1507 x MIR604 x NK603 Code:
Name: TC1507 x MON810 Code:
Name: TC1507 x MON810 x MIR162 x NK603 Code:
Name: TC1507 x MON810 x NK603 Code:
Name: TC1507 x MON88017 Code:
Name: TC1507 x NK603 Code:
Name: TC6275 Code:
Name: VCO-@1981-5 Code:
Melon - Cucumis melo : 2 Events

Name: Melon A Code:
Name: Melon B Code:
Papaya - Carica papaya : 4 Events

Name: 55-1 Code:
Name: 63-1 Code:
Name: Huanong No. 1 Code:

Prehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

1%} ©
Obchodni 5 S & % o g
P i} T B 5§ £ g
oznaceni s £ 8 = 8
T £

MON-87427-7 x MON-89@34-3 x N not available NES
MON-87427-7 x MON-89@334-3 x N not available RP YES
MON-87427-7 x MON-89@34-3 x C not available RP
MON-87460-4 Genuity® Droug RP YES
MON-8746@-4 x MON-89@34-3 x I not available NES
MON-8746@-4 x MON-89@334-3 x I not available YES
MON-87463-4 x MON-@@633-6  not available YES
MON-88317-3 YieldGard™ VT YES YES YES
MON-89334-3 YieldGard™ VT  YES YES YES YES
MON-89@34-3 x DAS-59122-7 not available YES
MON-89@34-3 x DAS-59122-7 x M not available NES
MON-89034-3 x MON-88017-3  Genuity® VT Tri  YES  YES YES
MON-89334-3 x MON-@@623-6  Genuity® VT Dc  YES YES
MON-89@34-3 x DAS-015@7-1 not available YES
MON-89@34-3 x DAS- @15@7-1 x | not available YES
MON-89@34-3 x DAS-@15@7-1 x N not available YES
MON-89334-3 x DAS-@15@7-1 x N Genuity® Smart  YES YES
MON-89@34-3 x DAS-@15@7-1 x N not available RP
MON-89@34-3 x DAS-@15@7-1 x \ not available MES
MON-89@34-3 x DAS-@15Q7-1 x N Power Core™ YES YES
MON-89@34-3 x DAS-@15@7-1 x \ not available RP MES
ACS-ZM@31-9 InVigor™ Maize
ACS-ZM@J5-4 InVigor™ Maize
MON-Z2633-6 Roundup Ready YES YES YES YES
MON-00603-6 x MON-00810-6 x D Not available
MON-Z@6@3-6 x MON-@P810-6 YieldGard™ CB  YES YES
MON-@@6@3-6 x ACS-ZM@@3-2 Roundup Ready  RP YES
ACS-ZM@@2-1 Liberty Link™ Maize YES
ACS-ZM@@3-2 Liberty Link™ M MES
ACS-ZM@D3-2 x MON-@@810-6  Liberty Link™ Yi YES
DAS-@15@7-1 Herculex™ |, He  YES MES
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 x N Optimum™ |Intre YES
DAS-@15@7-1 x MON-@@81Q-6 x not available
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 Herculex XTRA"  YES YES YES
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 x M not available MES
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 x M Optimum™ Intre RP YES
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 x M not available YES
DAS-@15@7-1 x DAS-59122-7 x M Herculex XTRA"  YES YES
DAS-@15@7-1 x MON-@@@21-9  not available YES
DAS-@15@7-1 x SYN-IR6@4-5 x M Optimum™ TRis YES
DAS-@15@7-1 x MON-@@81@-6  not available YES
DAS-@15@7-1 x MON-@P813-6 x not available YES
DAS-@15@7-1 x MON-@3810@-6 x Optimum™ Intre YES
DAS-@15@7-1 x MON-88@17-3  not available YES
DAS-@15@7-1 x MON-@P6@3-6  Herculex™ IRR  YES  YES YES
DAS-36275-8 not available YES
VCO-21981-5 not available
not available not available
not available not available
CUH-CP551-8 Rainbow, SunuU| YES
CUH-CP631-7 not available
not available Huanong No. 1
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Malaysia

YES

YES

YES

Mexico

YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES
YES

NES

YES
YES
YES

YES
YES

MES

MES

YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES
YES

YES

Myanmar

New Zealand

YES

YES
YES

YES

MES

MES

Norway

Pakistan

Panama
Paraguay

YES

YES

YES

YES

YE! YES

Philippines

YES

YES
YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES
YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

Russian Federation

Singapore

South Africa

YES YES YES
YES YES YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES

YES
YES

YES

YES

YES
YES

South Korea

YES
YES

YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES
YES

YES

YES

YES

YES
YES

YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES

YES
YES

YES

Switzerland

Taiwan

YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES
YES

YES
YES

YES

YES

YES
YES

YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES
YES

YES
YES

YES

Thailand
Turkey

YES

YES YES
YES YES

YES YES

YES YES

YES

YES

YES

YES

YES

United States of Americe

YES

YES
YES

YES
YES
YES

YES
YES

YES

YES
YES

YES
YES

YES
YES

Uruguay

YES

YES

YES

YES

YES

Vietnam

YES

YES
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Nazev a kod GMO

Petunia - Petunia hybrida : 1 Event
Plum - Prunus domestica : 1 Event
Polish canola - Brassica rapa : 4 Events
Name: ZSR500

Name: ZSR503

Poplar - Populus sp. : 2 Events

Name: Bt poplar, poplar 12 (Populus nigra)
Potato - Solanum tuberosum L. : 31 Events
Name: 2904/1 kgs

Name: ATBT04-30

Name: ATBT04-36

Name: BT06

Name: BT12

Name: BT17

Name: BT23

Name: HLMT15-15

Name: HLMT15-46

Name: RBMT21-129

Name: RBMT21-350

Name: RBMT22-186

Name: RBMT22-262

Name: SEMT15-07

Name: SPBT02-5

Rice - Oryza sativa L. : 7 Events

Name: GM Shanyou 63

Name: LLRICEO6
Name: LLRICE62

Rose - Rosa hybrida : 2 Events

: not available
: not available

: not available

: not available
: NMK-89613-2
: NMK-89279-1
: NMK-89812-3
: NMK-89601-8
: NMK-89593-9
: NMK-89675-1
: not available
: not available
: NMK-89684-1
: NMK-89185-6
: not available
: not available
: not available

- NMK-89576-1

Code: not available
Code: ACS-0S@@1-4

Code: ACS-0S@@2-5

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Piehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

Obchodni
oznaceni

Hysyn 101 RR F
Hysyn 101 RR F

not available

Elizaveta plus

Atlantic NewLea
Atlantic NewLea
New Leaf™ Rus
New Leaf™ Rus
New Leaf™ Rus
New Leaf™ Rus
Hi-Lite NewLeaf
Hi-Lite NewLeaf
New Leaf™ Plut
New Leaf™ Plus
New Leaf™ Plus
New Leaf™ Plut
Shepody Newle

Superior NewLe

BT Shanyou 63
Liberty Link™ ric

Liberty Link™ ric

Honduras

India

Indonesia

Iran

Japan

Malaysia

Mexico

YES

YES

YES

YES

YES

YES

Myanmar

New Zealand

Norway

Pakistan

Panama

Paraguay

Philippines

c
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=
©
)
©
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S
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YES

Singapore

South Africa

South Korea

Switzerland

Taiwan

Thailand

Turkey

United States of Americe

Uruguay

Vietnam

YES

YES YES

YES

YES

YES
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Nazev a kod GMO

Name: WKS92/130-9-1

Soybean - Glycine max L. : 30 Events
Name: 260-05 (G94-1, G94-19, G168)
Name: A2704-21

Name: A5547-35

Name: DAS44406-6
Name: DAS68416-4 x MON89788
Name: DP305423
Name: DP356043

Name: GTS 40-3-2 (40-3-2)
Name: MON 87712
Name: MON87701 x MON89788
Name: MON87705 x MON89788
Name: MON87708 x MON89788
Name: MON87769
Name: MON89788

Name: W62

Squash - Cucurbita pepo : 2 Events

Name: ZW20

Sugar Beet - Beta vulgaris : 3 Events

Name: GTSB77 (T9100152)

Name: T120-7

Sugarcane - Saccharum sp : 3 Events

Name: NXI-1T

Name: NXI-6T

Sweet pepper - Capsicum annuum : 1 Event
Name: PK-SP01

Name: C/F/93/08-02

Tomato - Lycopersicon esculentum : 11 Events
Name: 35-1-N

Name: 8338

Code: IFD-52901-9

Code: DD-@26@@5-3

Code: ACS-GM@@4-2

Code: ACS-GMJ@8-6

Code: DAS-44426-6

Code: DAS-68416-4 x MON-89788-1
Code: DP-3@5423-1

Code: DP-356@43-5

Code: MON-@4332-6

Code: MON-87712-4

Code: MON-87731-2 x MON-89788-1
Code: MON-87735-6 x MON-89788-1
Code: MON-87738-9 x MON-89788-1
Code: MON87769-7

Code: MON-89788-1

Code: ACS-GM@@2-9

Code: SEM-@ZW23-7
Code: SY-GTSB77-8
Code: ACS-BV@J1-3
Code: NXI-1T

Code: NXI-6T

Code: not available

Code: not available

Code: not available

Code: CGN-89322-3

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Piehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

Obchodni
oznaceni

not available
not available
Liberty Link™ s¢
Liberty Link™ s¢
not available
not available
Treus™, Plenist
Optimum GAT™
Roundup Ready
Not available
Intacta™ Rounc
not available
not available
not available
Genuity® Rounc

Liberty Link™ s¢

not available
InVigor™ sugarl
Liberty Link™ st
not available
not available
not available

not available

not available

not available

Honduras

India
Indonesia

YES YES

YES YES

Iran

©
c © 3
g £ 3
")gE
YES
YES
YES
YES
YES
YES YES
YES YES
YES YES YES
YES
YES
YES YES
YES
YES YES YES
YES YES
YES
YES
YES

Myanmar
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YES

YES
YES
YES YES
YES YES YES YES
YES YES YES YES
YES YES YES YES YES YES
YES

YES
YES YES YES YES
YES

South Korea

YES

YES

YES

Switzerland

YES

Taiwan
Turkey

Thailand

YES

YES YES YES

United States of Americe

Uruguay

YES

Vietnam
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Nazev a kod GMO

Name: Da Code: SYN-@GDDA-9

Code: SYN-@@ODF-1

Name: F (1401F, h38F, 11013F, 7913F)

Name: Huafan No 1 Code: not available

Wheat - Triticum aestivum : 1 Event

TB050MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Piehled_GM_plodin_uvolnénych_svét

Obchodni
oznaceni

not available
not available

not available

Honduras

India

Indonesia

Iran

Japan

Malaysia

Mexico

Myanmar

New Zealand

Norway

Pakistan

Panama

Paraguay

Philippines

Russian Federation

Singapore

South Africa

South Korea

Switzerland

Taiwan

Thailand

Turkey

United States of Americe

YES

Uruguay

Vietnam
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2b Piehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pirehledu transgenii a jejich elementi vyuZivanych u zemédélskych plodin

Zeni e_| 28 ® | % 2 z 2| 2| z |z |2
Rostlinny druh | - Kkéd . | Obchodni | 83| 2o 85 Es Fs 85 85 85 85 235 3
ostiinny dru kéd nazev §’> gE - gm gu 2o g o g o o 2o 2
S & E S = S = > > S|5| S
Agrostis stolonifera - , Kéd: SMG- Roundup Ready™ cp4 epsps
psinecek vybézkaty Nazev: ASR368 3630@-2 Creeping Bentgrass NE ANO (aroA:CP4)
Beta vulgaris - fepa Nézev: GTSB77  Kdd: SY- N cp4 epsps i
cukrovka —T9100152 GTSB77-8 InVigor™ sugarbeet NE ANO (aroA:CP4) goxv247 uidA
Beta vulgaris - fepa . Kéd: ACS- Liberty Link™
cukrovka Nézev: T120-7 BVGPL.3 sugarbeet NE ANO  pat nptll
Brassica napus - fepka  N&zev: 23-18-17 Kdd: CGN- -
olejna (Udslost 18) 39111-8 Laurical™ Canola NE ANO te nptil
Brassica napus - fepka  N&zev: 23-198  K&d: CGN- -
olejna (Udslost 23) 89465-2 Laurical™ Canola NE ANO te nptil
Brassica napus - fepka Kéd: DP-
o, Nazev: 61061 neni dostupné NE at4621
olejnd SEEEREDE de1061-7 P ANO g
. ¥ b ) ®
Bra.sslca napus - fepka Nézev: 73496 Kéd: DP Optimum® Gly NE ANO  gata621
olejna = P73496-4 canola
Brassica napus - fepka  Nazev: GT200 Kéd: MON- Roundup Ready™ cp4 epsps
olejna (RT200) 89249-2 Canola NE  ANO o loncpa) 90%v247
Bra.ss[ca napus - fepka Nazev: MPS961 Kod: nen'l Phytaseed™ Canola NE ANO nptll phyA
olejna dostupné
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Zeni e_| 28 ® | % 2 z 2| 2| z |z |2
Rostlinny druh | - Kkéd . | Obchodni | 83| 2o 85 Es Fs 85 85 85 85 235 3
ostlinny dru kod haTay g> 2& . 2 o 2 5 0 g v o ¢ o of Qo 2
& & E S S S > > S - I
Brassica napus - fepka . Kéd: neni
o, Néazev: MPS962 ) Phytaseed™ Canola NE ANO nptil phyA
olejna = dostupné
Brassica napus - fepka . Kéd: neni
o, Néazev: MPS963 ) Phytaseed™ Canola NE ANO nptil phyA
olejna = dostupné
Brassica napus - fepka . Kéd: neni
o, Nazev: MPS964 ) Phytaseed™ Canola NE ANO nptil phyA
olejna = dostupné
Brassica napus - fepka . Kéd: neni
o, Nazev: MPS965 , Phytaseed™ Canola NE ANO nptil phyA
olejna = dostupné
. v . Kod: ACS-
Blra.SSlca napus - fepka W BN@@P4-7 x Invigor™ Canola NE ANO  bar barnase barstar  nptll
olejna =2 ACS-BN@@3-6
Kod: ACS-
Brassica napus - fepka ~ Nazew:MS8x  BNG(PS-8 x cp4 epsps
o p p RF3 x GT73 ACS-BN@@3-6 neni dostupné NE ANO  bar barnase barstar (ZroA,?C,I:M goxv247
olejna (RT73) x MON- :
PPP73-7
Bra.ss[ca napus - fepka Nazev: OXY-235 Kod: ACS- Navigator™ Canola NE ANO bxn
olejna = BN@11-5
Brassica napus - fepka . Kéd: neni , )
. Nazev: PHY14 , neni dostupné NE ANO bar barnase barstar
olejna E— dostupné
Brassica napus - fepka . Kéd: neni , )
. Nazev: PHY23 , neni dostupné NE ANO bar barnase barstar
olejna — —  dostupné
Bra.ss[ca napus - fepka Nazev: PHY35 Kéd: nen'l neni dostupné NE ANO bar barnase barstar
olejna — —  dostupné
Bra_SSI,ca napus - repka Nazev: PHY36 Kéd: nen'l neni dostupné NE ANO bar barnase barstar
olejna — —  dostupné
Brassica napus - fepka ~ Nazev: HCN92  Kod: ACS- Liberty Link™ NE ANO  bar nptll

44
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

olejna

Brassica rapa - brukev

Brassica rapa - brukev

Brassica rapa - brukev

Brassica rapa - brukev

Capsicum annuum -
paprika

Carica papaya - papdja

Carica papaya - papaja

Carica papaya - papaja

Carica papaya - papdja

Cichorium intybus -
¢ekanka obecna

Cichorium intybus -
¢ekanka obecna

TBO50MZP015 | Priloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Oznaceni GMO /

kod

Topas 19/2 BN@@7-1
Nézev: HCR-1 Kod: nent
- dostupné
Nizev:zsRsoo  <oC: nen
= dostupné
Nazev: ZSR502 Kod: neni
dostupné
Nazev: ZSR503 Kéd: nen'l
dostupné
Nazev: Pk-spo1  <0C: nen
= dostupné
; Kéd: CUH-

NezewiS3l  cpssis
; Kéd: CUH-

Nezewi81  cpe3r
Nazev: Huanon  Kéd: neni
gNo.1 dostupné
1 Kod: UFL-

Nezew U2 y17cp-6
Nézev: RM3-3 Kéd: nent
= dostupné
Nézev: RM3-4 Kéd: nent
= dostupné

Obchodni

nazev

Innovator™

neni dostupné

Hysyn 101 RR
Roundup-Ready™

Hysyn 101 RR
Roundup-Ready™

Hysyn 101 RR
Roundup-Ready™

neni dostupné

Rainbow, SunUp

neni dostupné

Huanong No. 1

neni dostupné

Seed Link™

Seed Link™

Povoleno
v EU

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny
gen

pat

cp4 epsps
(aroA:CP4)

cp4 epsps
(aroA:CP4)

cp4 epsps
(aroA:CP4)

cmv_cp

prsv_cp

prsv_cp

prsv_rep

nptll

bar

bar

Vneseny

goxv247

goxv247

goxv247

nptll

nptll

prsv_cp

barnase

barnase

gen

Vneseny

uidA

uidA

nptll

nptll

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Cichorium intybus -
¢ekanka obecna

Cucumis melo—
meloun cukrovy

Cucumis melo - meloun
cukrovy

Cucurbita pepo -tykev

Cucurbita pepo-tykev

Glycine max - sdja

Glycine max - sdja

Glycine max - sdja

Glycine max - sdja

Glycine max - sdja

TBO50MZP015 |

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: RM3-6

Nazev: Melon B

Nazev: Melon A

Nazev: CZW3

Nazev: ZW20

Nazev: 260-05
(G94-1, G94-19,
G168)

Nazev: A2704-
21

Nazev: A5547-
35

Nazev: DAS444
06-6

Nazev: DAS684
164
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Kéd: nenf
dostupné

Kéd: nenf
dostupné

Kéd: nenfi
dostupné

Kéd: SEM-
PCZW3-2

Kéd: SEM-
PZW2p-7

Kéd: DD-
?260@5-3

Kod: ACS-
GM@P4-2

Kod: ACS-
GM@@8-6

Kéd: DAS-
44406-6

Kéd: DAS-
68416-4

Obchodni

nazev

Seed Link™

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

Liberty Link™
soybean

Liberty Link™
soybean

neni dostupné

Enlist™ Soybean

o =]
c [=
8> o
S5 S
O> [«
o o
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO

EU

mimo

-

Vneseny

bar

sam-k

sam-k

cmv_cp

zymv_cp

m-fad2-1
(silencing
locus)

pat

pat

aad-12

aad-12

gen

Vneseny

barnase

nptll

nptll

zymv_cp

wmv_cp

b

=

a

2mepsps

pat

gen

Vneseny
gen

nptll

wmv_cp nptll

uidA

pat

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

EU

Oznaceni GMO / Obchodni

nazev

Rostlinny druh kod

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

Nazev: DAS684  Kdd: DAS-
P EE—— cp4 epsps

Glycine max - s6ja 16-4 x 68416-4 x neni dostupné NE ANO aad-12 (aroA:CP4) at
MON89788 MON-89788-1 :
. " Nazev: DAS814  Kod: DAS- , .
Glycine max - sdja 19 81419-2 neni dostupné NE ANO  crylAc crylF pat
Kéd: DP- cpd
. gm-fad2-1
. . Nézev: DP3054 3@5423-1x , . L epsps
Glycine max - s6ja 23xGT540-3:2 MON-gag3p- "o dostupne NE ' ANO | gm-hra g’;“;tﬂc o (aroA:c
6 9 P4)
. " o K6d: MST- . . hppdPF
Glycine max - sdja Nézev: FG72 FGP72.3 neni dostupné NE ANO  2mepsps W336
. - . Kéd: ACS- Liberty Link™
Glycine max - sdja Nézev: GU262 /o soybean NE ANO  pat bla
. . Nazev: MON Kéd: MON- . . cp4 epsps
Glycine max - sdja 87712 87712-4 neni dostupné NE ANO (aroA:CP4) bbx32
fad2-1A
Nazev: MON87  Kod: MON- cod eosos ’;:’:z:e': g lsense
Glycine max - sdja 705 x 877@5-6 x neni dostupné NE ANO (:roAI'JCII:4) antisense and
MON89788 MON-89788-1 : antisens
- segments)
e)
. . Nazev: SHYTOH  Kod: SYN- Herbicide-tolerant
Glycine max - sdja 2 0000H2-5 Soybean line NE ANO  pat avhppd-03
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

EU

Oznaceni GMO / Obchodni

nazev

Rostlinny druh kod

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

. . A Kéd: ACS- Liberty Link™
Glycine max - sdja Nézev: W62 GMBP2.9 soybean NE ANO  bar
. . A Kéd: ACS- Liberty Link™
Glycine max - sdja Nézev: W98 GMPP1.8 soybean NE ANO  bar
. . cpd
Nézev: MON87  Kdd: MON- epsps
Glycine max - séja 769 x 87769-7 x neni dostupné NE ANO  Pj.D6D Nc.Fad3 (:r:A'C
MON89788 MON-89788-1 :
e P4)
Gossypium hirsutum L. Nazev: 19-51a K6d: DD- neni dostupné NE ANO  S4-HrA
- bavinik . $1951A-7 P
Gossypium hirsutum L. N&zev: 281-24-  Kéd: DAS- . )
- bavinik 236 24236-5 neni dostupné NE ANO pat(syn) crylF
Gossypium hirsutum L. Nazev: 3006- Kod: DAS- , .
~bavinik 21023 21023-5 neni dostupné NE ANO  pat(syn) crylAc
Kéd: DAS-
Nazev: 3006-
R R e 21(023-5 x WideStrike™
Gossyp'lum hirsutum L. | 210-23 x 281- DAS-24236-5  Roundup Ready™ NE ANO cp4 epsps crylF crylAc  bar nptll aad
- bavinik 24-236 x (aroA:CP4)
MON1445 x MON- Cotton
- ?1445-2
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

EU

Oznaceni GMO / Obchodni

nazev

Rostlinny druh kod

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

Nazev: 3006- gigzzASsx Widestrike™
Gossypllum hirsutum L. 210-23 x 281- DAS-24236-5  Roundup Ready NE ANO cp4 epsps cry1F crylAc  bar
- bavinik 24-236 x (aroA:CP4)

_MON88913 X MON- Flex™ Cotton

- 88913-8
Gossypllum hirsutum L. Nazev: 31707 Kéd: nenf BXN™ Plus Bollgard NE ANO  bxn cry1Ac nptil
- bavinik = dostupné Cotton
Gossypium hirsutum L. . Kéd: neni BXN™ Plus Bollgard™
- bavinik Nazev: 31803 dostupné Cotton NE ANO bxn crylAc nptil
Gossypium hirsutum L.  Nazev: 31807 x  Kéd: neni , ,
- bavinik 31808 dostupné neni dostupné NE ANO  bxn crylAc
Gossypium hirsutum L. . Kéd: neni BXN™ Plus Bollgard™
- bavinik Nazev: 31807 dostupné Cotton NE ANO bxn crylAc nptil
Gossypllum hirsutum L. Nazev: 31808 Kéd: nenf BXN™ Plus Bollgard NE ANO  bxn cry1Ac nptll
- bavinik = dostupné Cotton
Gossypium hirsutum L. . Kéd: neni BXN™ Plus Bollgard™
- bavinik Nazev: 42317 dostupné Cotton NE ANO bxn crylAc nptil
Gossypium hirsutum L. Nazev: BNLA- Kéd: neni , )
- bavinik _601— dostupné neni dostupné NE ANO crylAc
Gossypium hirsutum L. Nazev: BXN102 = K&d: BXN- BXN™ Cotton NE ANO  bxn nptll

- bavinik 11 (10211) 14211-9
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: BXN102
15 (10215)

Nazev: BXN102
22 (10222)

Nazev: BXN102
24 (10224)

Nazev: COT102
(IR102)

Nazev: COT102
x COT67B

Nazev: COT102
x COT67B x
MON88913

Nazev: COT67B
(IR67B)

Nazev: Udalost
1

Koéd: BXN-
16215-4

Kéd: BXN-
19222-2

Koéd: BXN-
10224-4

Kéd: SYN-
IR1p2-7

Kéd: SYN-
IR12-7 x
SYN-IR67B-1

Kéd: SYN-
IR12-7 x
SYN-IR67B-1 x
MON-88913-8

Kéd: SYN-
IR67B-1

Kéd: neni
dostupné

Obchodni
nazev

BXN™ Cotton

BXN™ Cotton

BXN™ Cotton

VIPCOT™ Cotton

VIPCOT™ Cotton

VIPCOT™ Roundup
Ready Flex™ Cotton

neni dostupné

Povoleno
v EU

NE

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo
Vneseny

bxn

bxn

bxn

vip3A(a)

crylAb

cp4 epsps
(aroA:CP4)

crylAb

crylAc

gen
Vneseny

gen
Vneseny

nptll

nptll

nptll

aph4 (hpt)

aph4

vip3A(a) (hpt)

vip3A(a) crylAb

nptll

gen
Vneseny

aph4 (hpt)
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: GFM
CrylA

Nazev: GHB119

Nazev: GHB614
x LLCotton25 x
MON15985

Nazev: GHB614
x MON15985

Nazev: GHB614
x T304-40 x
GHB119

Nazev: GK12

Kéd: GTL-
GFM311-7

Kéd: BCS-
GHP®5-8

Kéd: BCS-
GH@@2-5 x
ACS-GH@®1-3
x MON-
15985-7

Kéd: BCS-
GH@P2-5 x
MON-15985-7

Kéd: BCS-
GH@®2-5 x
BCS-GH@@4-7
x BCS-
GHP®@5-8

Kéd: neni
dostupné

Obchodni
nazev

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

Glytol™ x Twinlink™

neni dostupné

Povoleno
v EU

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny

crylAb-Ac

bar

crylAc

2mepsps

2mepsps

crylAb-Ac

gen

Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen

nptll uidA

cry2Ae

cry2Ab2 bar 2mepsps nptll

cry2Ab2 crylAc

crylAb cry2Ae  bar
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aad

Vneseny

gen

uidA

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik

Gossypium hirsutum L.

- bavinik
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Oznaceni GMO /
kod

Nazev: LLCotto
n25 x
MON15985

Nazev: MLS
9124

Nazev: MON
88701-3

Nazev: MON10
76

Nazev: MON16
98

Nazev: MON75
7

Nazev: MON88
913 x
MON15985

Nazev: Ngwe
Chi 6 Bt

Nazev: SGK321

Kéd: ACS-
GH@P1-3 x
MON-15985-7

Kéd: neni
dostupné

Kéd: MON887
01

Kéd: MON-
89924-2

Kéd: MON-
89383-1

Kéd: MON-
@@757-7

Kéd: MON-
88913-8 x
MON-15985-7

Kéd: neni

dostupné

Kéd: neni
dostupné

Obchodni
nazev

Fibermax™ Liberty
Link™ Bollgard 1™

neni dostupné

neni dostupné

Bollgard™ Cotton

Roundup Ready™
Cotton

Bollgard™ Cotton

Roundup Ready™
Flex™ Bollgard II™
Cotton

Ngwe Chi 6 Bt

neni dostupné

EU

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo

NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO
NE ANO

-

bar crylAc
crylC nptll
dmo bar
crylAc nptll
cp4 epsps
(aroA:CP4) nptll
crylAc nptll
cp4 epsps
(aroA:CP4) cry2Ab2
neuvedeny

crylA CpTl

Vneseny
gen
Vneseny
gen

Vneseny
gen

cry2Ab2  nptll

aad

aad

aad

crylAc  uidA

Vneseny
gen

uidA

nptll

Vneseny
gen

aad

aad

Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

.. 2 2 a ‘? S 5 > > > > | > >
Rostlinny druh OZnaCf(I]IdGMO / Obchodni < a 20 3 5 § % § 8 é o § o § g § & § & § o
i ru p
y 6 B — §> glg Q S 0 o 2 o 9 oy 9o 2o o
o o £ S > > > > > > > >
Gossypium hirsutum L. . Kéd: BCS- , ,
. Nézev: T303-3 neni dostupné NE ANO  crylAb bar
- bavinik SRR GHYEs-6 P Y
. . o Kéd: BCS-
Ggss‘l"{’,'kum hirsutum L. W GH@@4-7x  TwinLink™ Cotton NE  ANO crylAb cry2Ae bar
- bavini ramBass BCS-GH@@5-8
Helianthus annuus L= o . xs1359 NE ANO als
slunecnice
Lens culinaris L. - ocka = Nazev:RH44 NE ANO als

Linum usitatissumum L. N&azev: FP967 Kéd: CDC-

~len sety CDC Triffid FLOP1-2 CDC Triffid Flax NE ANO als nos nptll bla spc
Lycopersicon - Nazev: 1345-4 Kod: nenll neni dostupné NE ANO acc nptll
esculentum - rajée dostupné (truncated)
Lycopersicon . Nazev: 35-1-N Kéd: nenf neni dostupné NE ANO  sam-k nptll
esculentum - rajce dostupné
Lycopersicon Y Nézev: 5345 Kod: neni neni dostupné NE ANO  crylAc nptll
esculentum - rajce dostupné
Lycopersicon . Nézev: 8338 Kéd: CGN- neni dostupné NE ANO  accd nptll
esculentum - rajée 89322-3

) - _ pg (sense
LycolperSICOI'l . Nézev: B gjc()z;j(z);)\l(aNs neni dostupné NE ANO or nptll
esculentum - rajce antisense)

) - _ pg (sense
LycolperSICOI'l . Nézev: Da gc;;j(aé;'\‘g neni dostupné NE ANO or nptll
esculentum - rajce antisense)
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Zeni e_| 28 ® | % 2 z 2| 2| z |z |2
Rostlinny druh | o naa O/ | Obchodni | £3) Lol &5l &5 &5l 85l g5 g5 g5 3g @
ostiinny dru kéd nazev §’> gE - gm gu 2o g o g o o 2o 2
S & E S = S = > > S |5 | S
i azev: g Kod: i . .
Lycopersicon . Nézev: Da Dong Kdéd nenll neni dostupné NE ANO  neuvedeny
esculentum - rajée No9 dostupné
. Nazev: F . ) pg (sense
LycorerSICon . (1401F, h38F, gj?z;j(z);)\;Nl neni dostupné NE ANO or nptll
esculentum - rajce 11013F, 7913F) antisense)
i " ‘- _ pg (sense
Lycorers'm” N —QZC:Y;FLAVR ggg éZ-GzN FLAVR SAVR™ NE ANO or nptil
esculentum - rajce 2AVR antisense)
Lycopersicon 5 Nazev: Huafan  Kdd: nen'l neni dostupné NE ANO  anti-efe
esculentum - rajce No1l dostupné
Lycopersicon Nazew: PK- Kod: neni
| - TM8805R dost'u né neni dostupné NE ANO cmv_cp
esculentum - rajce (8805R) p
PGAS PPO
!\/Ialuf domestica - Nazev:GD743 Kéd:OKA- ArcTu'c ?olden NE ANO suppression nptll
jabloni NB@@P1-8 Delicious" Apple gene
Nazev:GS784 PGAS PPO
Malus domestica - Kéd:OKA- suppression
. + ic™ NE nptll
jablof NB@G2-9 Arctic ANO gene p
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Medicago sativa -
vojtéska

Medicago sativa -
vojtéska

Medicago sativa -
vojtéska
Medicago sativa -

vojtéska

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe

Oryza sativa - ryZe
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Oznaceni GMO /
kod

Nazev: J101

Nazev: J101 x
J163

Nazev: J163

Nazev: KK179

Nazev: 7Crp#10

Nazev: GM
Shanyou 63

Nazev: Huahui-
1/TT51-1

Nazev: LLRICEO
6

Nazev: LLRICE6
o1

Nazev: LLRICE6
2

Kéd: MON-
PP1p1-8

Kéd: MON-
PP1P1-8 x
MON-@@163-
7

Kéd: MON-
?P163-7

Kéd: MON-
PP179-5

Kéd: neni
dostupné

Kéd: neni
dostupné

Kéd: neni
dostupné

Kéd: ACS-
0SP@1-4

Kéd: BCS-
0Sp@3-7

Kéd: ACS-
0S@@2-5

Obchodni

nazev

Roundup Ready™
Alfalfa

Roundup Ready™
Alfalfa

Roundup Ready™
Alfalfa

neni dostupné

neni dostupné

BT Shanyou 63

Huahui-1

Liberty Link™ rice

Liberty Link™ rice

Liberty Link™ rice

Povoleno
v EU

2
m

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

=) = “w - S > S S > >
w c S S c 5 c c c c
o QS QC 0 C Q0 C [ I = Q0 C QCc| OC ()}
) w o n o () n o (") w ol vo 7]

£ 0 9o 0o 9 o 9 o 9 o Vo o ©
- S s £ c c c c c c
£ S > > > > > > > >

cp4 epsps

(aroA:CP4)

cp4 epsps

(aroA:CP4)

cp4 epsps

(aroA:CP4)

ccomt

(inverted nptll

repeat)

7crp aph4 (hpt)

crylAb crylAc

crylAb crylAc

bar

bar

bar
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

EU

Oznaceni GMO / Obchodni

Rostlinny druh kéd nazev

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

Nazev: Tarom Kéd: neni crylAb

Oryza sativa - ryze molaii + crviAb dostupné neni dostupné NE ANO  aph4 (hpt) )(truncated
. - CL121, CL141,
Oryza sativa - ryZe CEX51 NE ANO als
. Ly IMINTA-1,
Oryza sativa - ryZe IMINTA-4 NE ANO als
Oryza sativa - ryZe PWC16 NE ANO als
. A . acl (sense

fPhasleoblus vEJIgarls Zasziv. EMBRAP E3$5E1'\.A18 neni dostupné NE ANO  and
azol obecny A>.1 antisense)
Prunus domestica - Kéd: ARS-
. Nazev: C-5 neni dostupné NE ANO V_C| nptil uidA
$vestka SeLei2 PLMC5-6 P ppY_CP P
Saccharumsp - CUKIOVA oo NxIAT  Kod: NXIAT  neni dostupné NE  ANO  EcBetA nptil aph4
tftina (hpt)

Nazev: Bt . -
Splanum melongena - Brinial Udélost Koc!. Bt Brinjal = BARI Bt Begun-1, -2, NE ANO  crylAc nptll oad
lilek Srinjal Udalost Udalost EE1 -3and -4

EE1
Solanum tuberosum -  Nézev: 1210 Kéd: neni )
brambor —amk dostupné Lugovskoi plus NE ANO nptll cry3A

_ szev: Sd: neni .

Solanum tuberosum Nézev: 2904/1  Kéd nenf Elizaveta plus NE ANO  cry3A nptil
brambor kgs dostupné
Solanum tuberosum -  Nézev: ATBT04- Kdéd: NMK- Atlantic NewLeaf™
brambor 27 89367-8 potato NE ANO cry3A nptll
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

<eni g5 g2 T T 3 H el 8. E_E.| B
Rostlinny drah | o o0/ | obchodni | €21 S5 o5 35l 85 @5 85 @5 g5 25| @
ostiinny dru od nazev §’> gE - gm gu 2o g o g o o 2o 2
& & E S S S > > S S|sS| S
Solanum tuberosum -  N&zev: ATBT04- Kdd: NMK- Atlantic NewLeaf™
brambor 30 89613-2 potato NE | ANO | ery3A npti
Solanum tuberosum -  N&zev: ATBT04- Kdd: NMK- Atlantic NnwLeaf™
brambor 31 8917@-9 potato NE ANO  cry3A nptll
Solanum tuberosum -  Nézev: ATBT04- Kdd: NMK- Atlantic NewLeaf™
brambor _36— 89279-1 potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum -  N&zev: ATBT04- Kdd: NMK- Atlantic NewLeaf™
brambor 6 89761-6 potato NE ~ ANO  cry3A nptll
Solanum tuberosum - , Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nézev: BT06 89812-3 Burbank potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum - . Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nézev: BT10 891755 Burbank potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum - . Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nazev: BT12 896¢1-8 Burbank potato NE ANO cry3A nptil
Solanum tuberosum - . Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Ndzev:BT16 591676 Burbank potato NE ~ ANO  cry3A nptll
Solanum tuberosum - , Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nézev: BT17 89593-9 Burbank potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum - . Kéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nézev: BT18 899067 Burbank potato NE ANO cry3A nptll
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Zeni e_| 28 ® | % 2 z 2| 2| z |z |2
Rostlinny druh | - Kked . | Obchodni | 83| Lo 85 85 Fsl 85 85| §5| 35 35 3
ostlinny dru kod B — g gE _ ¢ & ¢85 ¢ o ¢ & ¢ o S5 S5 O
& & E S S S > > S - I
Solanum tuberosum - . Koéd: NMK- New Leaf™ Russet
brambor Nézev: BT23 89675-1 Burbank potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum - N&zev: HLMT15 = Kéd: neni Hi-Lite NewLeaf™ Y
brambor 15 dostupné potato NE ANO cry3A pvy_cp nptil aad
Solanum tuberosum -  Nazev: HLMT15 = Kéd: neni Hi-Lite NewLeaf™ Y
brambor 3 dostupné potato NE ANO cry3A pvy_cp nptll aad
Solanum tuberosum - N&zev: HLMT15 = Kéd: neni Hi-Lite NewLeaf™ Y
brambor .46 dostupné potato NE ANO cry3A pvy_cp nptil aad
Solanum tuberosum -  Nazev: RBMT15 Kéd: NMK- NEw Leaf™ Y Russet
brambor -101 89653-6 Burbank potato NE | ANO |cny3A nptll aad pvy_cp
New Leaf™ Plus
Solanum tuberosum -  Nézev: RBMT21 K&d: NMK- plrv_orf
brambor —_129 89684-1 Russet Burbank NE ANO cry3A nptll 1 plrv_orf2
- potato
. - . New Leaf™ Plus
Solanum tuberosum -  Nézev: RBMT21 Kdd: nenf Russet Burbank NE ANO  cry3A nptll plrv_orf plry._orf2
brambor -152 dostupné 1
potato
New Leaf™ Plus
Solanum tuberosum -  Nézev: RBMT21 K&d: NMK- plrv_orf
brambor —_350 89185-6 Russet Burbank NE ANO cry3A nptll 1 plrv_orf2
- potato
Solanum tuberosum -  N&zev: RBMT22 Kéd: NMK- New Leaf™ Plus cpd epsps  plrv_orf
brambor -082 89896-6 Russet Burbank NE ANO cry3A (aroA:CP4) 1 - plrv_orf2

potato
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Ozna&eni GMO g 23 R R z Zz z || E
Rostiinng aruh | . ked . | Obcodni | 8B 2o 28 §s 55 §s §g §5 §g 3% 8
nazev 2> SE v 3q g 2o go go g9 c9 29 2
a a £ > > > > > > > [ > >
Solanum tuberosum -  Nézev: RBMT22 Kdd: neni gjrs/el_tesgrbzl:lf NE ANO  cry3A cpd epsps  plrv_orf Irv._orf2
brambor -186 dostupné Y (aroA:CP4) 1 pirv_
- potato
Solanum tuberosum -  N&zev: RBMT22 Kéd: neni ;ljréeLteSE:bzl:; NE ANO  cry3A cpd epsps  plrv_orf Irv_orf2
brambor -238 dostupné v (aroA:CP4) 1 pirv—
potato
Solanum tuberosum -  Nézev: RBMT22 Kdd: neni New Leaf™ Plus cpd epsps  plrv_orf
brambor -262 dostupné Russet Burbank NE ANO  cry3A (aroA:CP4) 1 - plrv_orf2
potato
Solanum tuberosum -  N&zev: SEMT15- Kéd: NMK- Shepody NewLeaf™
brambor 02 89935-9 Y potato NE ANO cry3A pvy_cp nptil aad
Solanum tuberosum -  Nézev: SEMT15- Kdd: neni Shepody NewLeaf™
brambor 07 dostupné Y potato NE ANO  cry3A pvy_cp nptll aad
Solanum tuberosum -  N&zev: SEMT15- Kéd: NMK- Shepody NewLeaf™
brambor 15 899304 Y potato NE ANO cry3A pvy_cp nptil aad
Solanum tuberosum -  N&zev: SPBT02-  Kdd: NMK- Superior NewLeaf™
brambor _5— 89576-1 potato NE ANO cry3A nptll
Solanum tuberosum -  N&zev: SPBT02-  Kdd: NMK- Superior NewLeaf™
brambor 7 89724-5 potato NE = ANO cry3A nptil
. . Kod: SEM- , .
Tykev - Cucurbita pepo  Nazev: CZW3 BCIW3-2 neni dostupné NE ANO cmv_cp zymv_cp  wmv_cp nptil
. . Kod: SEM- , .
Tykev - Cucurbita pepo ~ Nazev: ZW20 BIW20.7 neni dostupné NE ANO  zymv_cp wmv_cp
Triticum aestivum - Nazev: MON71  K&d: MON- Roundup Ready™
péenice _800— 718063 wheat NE ANO CPdepsps CP4epsps
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

. . 2 2 =] ‘é Y Y > > > > | > >
Rostlinny druh | - Kked . | Obchodni | 83| Lo 85 85 Fsl 85 85| §5| 35 35 3
1 ru -
y 6 B — % §.§ Q S 0 o 2 o 9 oy 9o 2o O
a a £ > > > > > > > [ > >
Triticum aestivum - Nazev:AP205CL NE ANO als
pSenice
Ttltlc.um aestivum - NamAPE02CL NE ANO  als
pSenice
Triticum aestivum - Nézev:BW255-
plenice 2, BW238-3 NE ANO als
TEItIC.Um aestivum - Nizev:BW7 NE ANO alsl
pSenice
Ttltlc.um aestivum - Nazev:SWP965 NE ANO  als
pSenice 001
Tr;ltlc.um aestivum - Nézev:Teal 11A NE ANO als
psenice
Zea mays - kukufice Nézev: 32138 Kod: DP- 321.38 .SPT NE ANO msa5 zm-aal dsRed2
32138-1 maintainer
.. . Kéd: SYN- .
Zea mays - kukufice Nazev: 3272 £3272-5 Enogen™ NE ANO amy797E pmi
. Kéd: SYN-
Zea mays - kukufice :t:a::v.—?mb( E3272-5 x neni dostupné NE ANO crylAb pat :my797 pmi
I SYN-BT@11-1
Kéd: SYN-
. E3272-5x
Zea mays - kukufice Nazev: 3272 x SYN-BT@11-1  neni dostupné NE ANO  amy797E pmi pat crylAb mepsps
Btll x GA21
- x MON-
PPP21-9
Kéd: SYN-
E3272-5x

Zeamays - kukufice  NAZEVi3272X  qy\ pri111  peni dostupné NE ANO amy797E  pmi pat crylAb mery3A
Btll x MIR604 X SYN-IR6@4-

5
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

<eni g5 g2 T T 3 H el 8. E_E.| B
Rostlinng druh | o kea ! | Obchodni | £2 S 85 85 Fs5l g5 g5l Fs5l 5 5 85
ostlinny dru od haTay g 2& . 2 o 2 o 0 g v o g o oy 2o 2o
S & E S = S = > S S |5 | S
Kod: SYN-
Nézev: 3272 x Eiﬁé{é’; 1
Zea mays - kukufice BT11 x MIR604 X SYN-IR6@4- neni dostupné NE ANO crylAb pat mcry3A  pmi mepsps amy797E
xGAZ1 5 x MON-
PPP21-9
Kéd: SYN-
Y. Nazev: 3272 x E3272-5 x , , ,
Zea mays - kukufice GA21 MON-@@@21- neni dostupné NE ANO amy797E pmi mepsps
9
. Kéd: SYN-
Zea mays - kukufice %j’znx E3272-5x neni dostupné NE ANO amy797E  mcry3A  pmi
- SYN-IR6@4-5
Kéd: SYN-
E3272-5x

Zea mays - kukufice Nazev: 3272 x SYN-IR6@4-5  neni dostupné NE ANO  amy797E pmi mcry3A  mepsps
MIR604 x GA21 « MON-

PPP21-9

Zea mays - kukufice Nézev: 4114 neni dostupné NE ANO  crylF cry34Ab1

Kéd: DP- cryssAb
PPa114-3 1 P

Kod: SYN- Agrisure®

?5307-1 Duracade™ NE ANO  pmi ecry3.1Ab

Zea mays - kukufice Nézev: 5307

Kéd: SYN-
@5307-1 x
Nazev: 5307 x SYN-IR6@4-5
MIR604 x Bt1l  x SYN-BT@11- Agrisure®
x TC1507 x 1 x DAS- Duracade™ 5122
GA21 @15@7-1 x
MON-@@@21-
9

Zea mays - kukufice NE ANO  ecry3.1Ab  mcry3A crylAb  pat crylFa2 mepsps  pmi
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: 5307 x
MIR604 x Bt11l
xTC1507 x
GA21 x MIR162

Nazev: 59122 x
GA21

Nazev: 59122 x
MIR604

Nazev: 59122 x
MIR604 x GA21

Nazev: 59122 x
MIR604 x
TC1507

Nazev: 59122 x
MIR604 x
TC1507 x GA21

Kéd: SYN-
P53@7-1 x
SYN-IR6@4-5
x SYN-BT@11-
1 x DAS-
P15@7-1 x
MON-@@@21-
9 x SYN-
IR162-4

Kéd: DAS-
59122-7 x
MON-@@@21-
9

Kéd: DAS-
59122-7 x
SYN-IR6@4-5

Kéd: DAS-
59122-7 x
SYN-IR6@4-5
x MON-
PPB21-9

Kéd: DAS-
59122-7 x
SYN-IR6@4-5
x DAS-P15@7-
1

Kod: DAS-
59122-7 x
SYN-IR6@4-5
x DAS-@15¢7-
1 x MON-
PPP21-9

Obchodni

nazev

Agrisure®
Duracade™ 5222

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

Povoleno

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny

ecry3.1Ab

pat

pat

pat

pat

pat

gen

Vneseny

mcry3A

cry34Ab1

cry34Ab1

cry34Ab1

cry34Ab1

cry34Ab1

gen

Vneseny
gen

crylAb

cry35Ab

cry35Ab

cry35Ab

cry35Ab
1

cry35Ab
1

pat

mepsps

mcry3A

mcry3A

mcry3A

mcry3A
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Vneseny

gen

Vneseny

crylFa2

pmi

pmi

pmi

crylFa2

gen

Vneseny

mepsps

mepsps

crylFa2

mepsps

gen

Vneseny

vip3Aa20

pmi

gen

Vneseny

pmi

gen

62

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

<eni g5 g2 T T 3 H el 8. E_E.| B
Rostlinng druh | o kea ! | Obchodni | £2 S 85 85 Fs5l g5 g5l Fs5l 5 5 85
ostlinny dru kéd . s S E Q3 2 o 2 o 0 o ¢ o 9 o 9o Cof 2o
S & E S = S = > > S |5 | S
Kéd: DAS-
v Nazev: 59122 x  59122-7 x . . cry35Ab
Zea mays - kukufice MONS10 MON-ggs1g. "M dostupné NE ANO  pat cry34Ab1 crylAb
6
Kod: DAS-
Nazev: 59122 x  59122-7 x crv35Ab 4 ebsbs
Zea mays - kukuFice ~ MON810 x MON-@@81@- neni dostupné NE  ANO pat crysanpt cry1Ab (:ro s "
NK603 6 x MON- ’
PP6@3-6
Kod: DAS-
. 59122-7 x
Zea mays - kukufice Ndzev: 59122 x DAS-@15@7-1 neni dostupné NE ANO pat cry34Ab1 cry35Ab crylFa2 mepsps
TC1507 x GA21
- xMON-
PPB21-9
Zea mays - kukufice Nézev: 676 Kod: PH- neni dostupné NE ANO  pat dam
E— DPDB676-7
Z - kukufi Nézev: 678 Kod: PH- neni dostupné NE ANO at dam
ea mays ukurice Nazev: 6/o BOB678-9 p p
Zea mays - kukufice Nazev: 680 Kod: PH- neni dostupné NE ANO at dam
Y : PPP6sP-2 P P
v . Kéd: DP- .
Zea mays - kukufice Nazev: 98140 Optimum™ GAT™ NE ANO zm-hra gat4621
?$9814(-6
. Kéd: DP-
Zea mays - kukuFice Nizev:98140X  49514¢-6x  neni dostupné NE ANO zm-hra gatd621  pat cry34Ab1
59122
— DAS-59122-7
. Kod: DP-
Zea mays - kukufice Nazev: 98140 x @98140-6 x  neni dostupné NE ANO  zm-hra gat4621 crylFa2 pat
1c1507 DAS-@#15@7-1
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

<eni g5 g2 T T 3 H el 8. E_E.| B
Rostlinng druh | o kea ! | Obchodni | £2 S 85 85 Fs5l g5 g5l Fs5l 5 5 85
ostlinny dru od haTay g 2& . 2 o 2 o 0 g v o g o oy 2o 2o
S & E S S S = > S S |5 | S
Kod: DP-
. Nze: 98140x  2O%L4P-6X ) .
Zea mays - kukufice TC1507 x 59122 DAS-@15@7-1 neni dostupné NE ANO zm-hra gat4621 crylFa2 pat cry34Abl cry35Ab1l
-  xDAS-59122-
7
v . Kéd: neni
Zea mays - kukufice Nézev: Bt10 . Bt10 NE ANO  crylAb pat bla
dostupné
. Kod: SYN-
Zea mays - kukufice W BT@11-1x  nenidostupné NE ANO pat crylAb ;”'34‘“’ cry35Ab1
I— DAS-59122-7
Kod: SYN-
. BT@11-1 x
Zeamays- kukufice  SAZeV:iBHIX 0591227 neni dostupné NE ANO pat cyiap V3L ssabi mepsps
59122 x GA21 1
X MON-
PPB21-9
Kod: SYN-
. BT@11-1 x
Zea mays - kukufice Nazev:BLIxX — )7.59122-7 neni dostupné NE ANO  pat crylAb cry34Ab cry35Ab1 mcry3A pmi
59122 x MIR604 1
x SYN-IR6@4-
5
Kéd: SYN-
Nézev: Bt11 x 31‘255_1519'12’(2_7 cry34Ab
Zea mays - kukufice 59122 x MIR604 % SYN-IR6@4- neni dostupné NE ANO  pat crylAb Iry cry35Ab1 mcry3A mepsps  pmi
xGA21 5 x MON-
PPP21-9
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

eni eo| 8B T &l 3 2 el | |z |z
. Oznaceni GMO / Obchodni 93 9 Qg g S Q S 0 c 0 c 0 c ocl ol oc
Rostlinny druh koéd 2 owl o no I R 03 0% 0% 28 9©°8
nazev > s > E g o g o ¢ o ¢ o ¢ o o ¢of go
& & E S S S > > S S |5 | S
Kod: SYN-
o BT@11-1x
. Nazew: BLIX )5 591207 ) ) cry34Ab .
Zea mays - kukufice 59122 x MIR604 X SYN-IR6@4- neni dostupné NE ANO pat crylAb 1 cry35Ab1 mcry3A crylFa2  pmi
xTC1507 5 % DAS-
@15¢7-1
Kéd: SYN-
BT@11-1x
Nazev: BT11 x DAS-59122-7
v 59122 x MIR604 x SYN-IR6(4- . ® . cry35
Zea mays - kukufice XTC1507x | 5x DAS- Agrisure® 3122 NE ANO  crylAb crylFa2 pat mepsps pmi mcry3A  cry34Abl Abl
GA21 @15@7-1 x
MON-@@@21-
9
Kéd: SYN-
o BT@11-1x
Zea mays - kukufice Nazev: Btll x DAS-59122-7  neni dostupné NE ANO pat crylAb cry34Ab cry35Ab1 crylFa2
59122 x TC1507 1
====="—""""" x DAS-@15@7-
1
Kéd: SYN-
o BT@11-1x
. Nézev: Bt11 x DAS-59122-7 ) ) cry34Ab
Zea mays - kukufice 59122 x TC1507 X DAS-B15@7- neni dostupné NE ANO pat crylAb 1 cry35Ab1 crylFa2 mepsps
xGA21 1 x MON-
PPP21-9
. Kéd: SYN- . . crylAb .
.. N : Btl1l A ® Viptera™ 3Aa2 .
Zea mays - kukufice —Ma:;el\;z X Brg11-1x zfggure ptera NE ANO  pat (truncated ;’p @ pmi
E— SYN-IR162-4 )
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: Bt11 x
MIR162 x GA21

Nazev: BT11 x
MIR162 x
MIR604

Nazev: Bt11 x
MIR162 x
MIR604 x GA21

Nazev: Bt11 x
MIR162 x
TC1507

Nazev: Bt11 x
MIR162 x
TC1507 x GA21

Nazev: Bt11 x
MIR604 x
TC1507

Kéd: SYN-
BT@11-1 x
SYN-IR162-4 x
MON-@@@21-
9

Kéd: SYN-
BT@11-1x
SYN-IR162-4 x
SYN-IR6@4-5

Kéd: SYN-
BT@11-1x
SYN-IR162-4 x
SYN-IR6@4-5
x MON-
PPP21-9

Kéd: SYN-
BT@11-1x
SYN-IR162-4 x
DAS-@15@7-1

Kéd: SYN-
BT@11-1 x
SYN-IR162-4 x
DAS-@15@7-1
X MON-
PPB21-9

Kéd: SYN-
BT@11-1x
SYN-IR6@4-5
x DAS-@15@7-
1

Obchodni
nazev

Agrisure® Viptera™
3110

Agrisure® Viptera™
3100

Agrisure® Viptera™
3111, Agrisure®
Viptera™ 4

neni dostupné

Agrisure™ Viptera
3220

neni dostupné

Povoleno

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny

crylAb

crylAb

crylAb

crylAb

crylAb

pat

gen

Vneseny

vip3Aa20

pat

pat

vip3Aa20

vip3Aa20

crylAb

gen

Vneseny
gen

pat

mcry3A

mcry3A

crylFa2

crylFa2

mcry3A

Vneseny
gen

Vneseny

pmi mepsps
pmi vip3Aa20
pmi vip3Aa20
pat pmi

pat mepsps
crylFa2 pmi
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Vneseny

mepsps

pmi

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

<eni g5 g2 T T 3 H el 8. E_E.| B
Rostiinny druh | - Kkod | | Obchodni | 82| S &5l 85 85 g5 #s g5 335 35 3
ostlinny dru od haTay g> 2& . 2 o 2 5 0 g v o ¢ o of Qo 2
& & E S S S = > S S |5 | S
p Kéd: SYN-
Zea mays - kukufice W BT@11-1x neni dostupné NE ANO  crylAb crylFa2 pat
— DAS-@15@7-1
Kéd: SYN-
Nazev: Bt11 x BTP11-1x
Zea mays - kukufice I ——— DAS-@15@7-1 neni dostupné NE ANO  crylAb crylFa2 pat mepsps
TC1507 x GA21
- xMON-
PPB21-9
- Nazev: BVLA43  Kdd: neni . .
Zea mays - kukufice o100 dostupné neni dostupné NE ANO phyA2
v . Kéd: ACS- . .
Zea mays - kukufice Nézev: CBH-351 IMOPa-3 Starlink™ Maize NE ANO  bar cry9C bla
v Nazev: DAS402  Kdd: DAS- o
Zea mays - kukufice 78 40278.9 Enlist™ Maize NE ANO  aad-1
Kéd: DAS-
v Nazev: DAS402  4(278-9 x , . cp4 epsps
Zea mays - kukufice 78 x NK603 MON-@B603- neni dostupné NE ANO aad-1 (aroA:CP4)
6
v . Kod: DKB- . .
Zea mays - kukufice Nazev: DBT418 89614-9 Bt Xtra™ Maize NE ANO crylAc bar pinll bla
v Nazev: DLL25 Kod: DKB- , ,
Zea mays - kukufice (B16) 897905 neni dostupné NE ANO  bar bla
v Nazev: HCEM48 Kdd: HCEMA48 , ,
Zea mays - kukufice sazev— 50 neni dostupné NE ANO  2mepsps
v . Kéd: REN- .
Zea mays - kukufice Nézev: LY038 Opd38-3 Mavera™ Maize NE ANO  cordapA
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice
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Oznaceni GMO /
kod

Nazev: LY038 x
MONS810

Nazev: MIR162
x GA21

Nazev: MIR162
x MIR604

Nazev: MIR162
x MIR604 x
GA21

Nazev: MIR162
x TC1507

Nazev: MIR162
x TC1507 x
GA21

Nazev: MIR604
x NK603

Nazev: MIR604
x TC1507

Koéd: REN-
PPPB38-3 x
MON-@@81@-
6

Kéd: SYN-
IR162-4 x
MON-@@@21-
9

Kéd: SYN-
IR162-4 x
SYN-IR6@4-5

Kéd: SYN-
IR162-4 X
SYN-IR6@4-5
x MON-
PPP21-9

Kéd: SYN-
IR162-4 x
DAS-@15@7-1

Kéd: SYN-
IR162-4 x
DAS-@15@7-1
x MON-
PPP21-9

Kéd: SYN-
IR6@4-5 x
MON-@@6@3-
6

Kéd: SYN-
IR6@4-5 x
DAS-@15@7-1

Obchodni
nazev

Mavera™
YieldGard™ Maize

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

Povoleno

NE

NE

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny
gen
Vneseny

cordapA crylAb
vip3Aa20 pmi
vip3Aa20 mcry3A
vip3Aa20 mcry3A
vip3Aa20 crylFa2
vip3Aa20 crylFa2
mcry3A pmi
mcry3A pmi

gen

Vneseny

mepsps

pmi

mepsps

pat

pat

cpd
epsps
(aroA:C
P4)

crylFa2 pat

pmi

pmi

mepsps

Vneseny

gen

pmi

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Oznaéeni GMO g g3 © | % z Z z z |z | 2
. znaceni / Obchodni 92 9 (T 9 & 05 0c g c 0c oc|l oe| @
Rostlinny druh kod Z ouw 3] ) 9o Qo oo o oo aof &oj @
nazev 5> > E v 3q o Yo g o ¢ o g o Oof of O
S & E S = S = > > S|5| S
cpd
- Nazev: MON80O . . . epsps
Zea mays - kukufice 1 (MON80100) Kéd: MON801  neni dostupné NE ANO  crylAb nptll (aroA:C goxv247
P4)
cpd
v Nazev: MON80  Kdéd: MON- . . epsps
Zea mays - kukufice 2 802007 neni dostupné NE ANO  crylAb nptll (aroA:C goxv247
P4)
cpd
v Nazev: MON80  Kod: PH- . . epsps
Zea mays - kukufice 9 MON-8@9-2 neni dostupné NE ANO crylAb nptil (aroA:C goxv247
P4)
v Nazev: MON83  Kod: neni Roundup Ready™ cp4 epsps
Zea mays - kukufice 2 dostupné Maize NE ANO  goxv247 (aroA:CP4) nptll
v Nazev: MON87  Kdd: MON- Roundup Ready™ cp4 epsps
Zea mays - kukufice _427— 87427.7 Maize NE ANO (aroA:CPa)
Nizev: MoNngz <O¢: MON-
427 x 874277 cp4 epsps crylA.1
Zea mays - kukufice MONS9034 x MON-89@34-  neni dostupné NE ANO (aroA:CP4) cry2Ab2 05 cry3Bb1
MONS88017 3 x MON-
- 88(17-3
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

EU

Oznaceni GMO / Obchodni

nazev

gen

Rostlinny druh kod

Povoleno
v EU
Povoleno

mimo
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

Nizev: MoNgz <O¢: MON-
427 x 874277 cp4 epsps crylA.1
Zea mays - kukufice MONS89034 x MON-89@34-  neni dostupné NE ANO (aroA:CP4) cry2Ab2 05
—NK603 3 x MON-
I PP6P3-6
Nizev: MoNngz <O¢: MON-
460 x 87460-4 x cp4 epsps
Zea mays - kukufice MONS89034 x MON-89@34-  neni dostupné NE ANO cspB crylA.105 cry3Bb1 (aroA:CPa) nptll
MONS88017 3 X MON-
- 88(17-3
Nizev: MoNngz <O¢: MON-
460 x 87460-4 x cp4 epsps crylA.1
Zea mays - kukufice MON89034 x MON-89@34-  neni dostupné NE ANO (aroA:CP4) cry2Ab2 05 cspB nptll
NK603 3 x MON-
- PP6d3-6
Kéd: MON-
- Néazev: MON87  8746(3-4 x , , cp4 epsps
Zea mays - kukufice 460 x NK603 MON-gg6g3. "N dostupné NE ANO (aroA:CP4) cspB nptll

6
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: MON89
034 x TC1507 x
MON88017 x
59122 x
DAS40278

Nazev: MON89
034 x TC1507 x
MON88017 x
DAS40278

Nazev: MON89
034 x TC1507 x
NK603 x
DAS40278

Nazev: MS3

Kéd: MON-
89(34-3 x
DAS-@15@7-1
x MON-
88@17-3 x
DAS-59122-7
x DAS-4(278-
9

Kéd: MON-
89(34-3 x
DAS-@15@7-1
x MON-
88p17-3 x
DAS-59122-7
x DAS-4(278-
9

Kéd: MON-
89(34-3 x
DAS-@15@7-1
x MON-
PP6P3-6 x
DAS-4(278-9

Kod: ACS-
ZM@P1-9

Obchodni
nazev

neni dostupné

neni dostupné

neni dostupné

InVigor™ Maize

)
£
o
o
>
o
a

NE

NE

NE

NE

=
w
>

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

-

Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny
gen
Vneseny

cp4 epsps

(aroA:CP4) cryifaz cry2Ab2  cry35Ab1

cry2Ab2 crylA.105 crylFa2 cry3Bbl
cp4 epsps

vifa2  oroacra) P cry2Ab2

bar barnase bla
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gen

Vneseny

cry34Abl

pat

crylA.105

gen

Vneseny
gen

cry3Bb1l

cpd
epsps
(aroA:CP
4)

aad-1

Vneseny
gen
Vneseny

crylA.105 pat

aad-1

gen
Vneseny

aad-1
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

zeni el 23 ®_| | ® = 2 [ =] 2l =
. Oznaceljl GMO / Obchodni Q9> 9, T RS 0 g 0 c Qc 0 c ogcl ol o¢e
Rostlinny druh kod Z ouw 3] ) v o 9o ) @0 ) “wol ol 9o
nazev 5> S £ v 3q go o ¢ o ¢ o g o Oof Yof %O
& & E S S S > > S - I
v . Kod: ACS- . .
Zea mays - kukufice Nazev: MS6 InVigor™ Maize NE ANO  bar barnase  bla
ZM@@5-4
Koéd: MON-
Nazev: NK603 x 00603-6 x o4 ebsps
Zea mays - kukufice MON810 x 4114 MON-00810-6 neni dostupné NE ANO (:roA")C$4) crylAb crylF cry34Ab1 cry35Ab1 pat goxv247 nptll  pmi
x MIR 604 x DP004114-3 :
x SYN-IR604-4
Kod: MON-
- Nazev: NK603 x  P@6@3-6 x Roundup Ready™ cp4 epsps
Zea mays - kukufice 125 ACSZM@E3-  Liberty Link™ Maize =~ NE  ANO - pat(syn) oo rcpg) PO
2
v . Kéd: ACS- . . .
Zea mays - kukufice Nézev: T14 IMOP2-1 Liberty Link™ Maize NE ANO  pat(syn) bla
Kod: ACS-
v Nézev: T25 x IM@P3-2 x Liberty Link™
Zea mays - kukufice MONS10 MON-@@810-  Yieldgard™ Maize NE ANO  pat(syn) bla crylAb
6
Kod: DAS-
o B15@7-1 x
W DAS-59122-7
v - x MON- Optimum™ Intrasect cp4 epsps .
Zea mays - kukufice MON810 x PO810-6 x Xtreme NE ANO  crylFa2 (aroA:CPa) pat cry34Ab1 cry35Ab1 crylAb mcry3A pmi
MIR604 x
—NK603 SYN-IR6@4-5
- x MON-
PP6?3-6
Kod: DAS-
Nézev: TC1507 @15(7-1 x crv34Ab
Zea mays - kukufice X 59122 x DAS-59122-7  neni dostupné NE ANO  crylFa2 pat 1”' cry35Ab1 crylAb
MONS810 X MON-
PP810p-6
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Rostlinny druh

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Zea mays - kukufice

Oznaceni GMO /
kod

Nazev: TC1507
x 59122 x
MONS810 x
NK603

Nazev: TC1507
x GA21

Nazev: TC1507
x MIR604 x
NK603

Nazev: TC1507
x MON810

Nazev: TC1507
x MON810 x
MIR162 x
NK603

Nazev: TC1507
x MON810 x
NK603

Nazev: TC6275

Kéd: DAS-
@15@7-1 x
DAS-59122-7
x MON-
PPB81P-6 x
MON-@@6@3-
6

Kéd: DAS-
P15@7-1 x
MON-@@@21-
9

Kéd: DAS-
@1507-1 x
SYN-IR6@4-5
x MON-
PP6@d3-6

Kéd: DAS-
P15@7-1 x
MON-@@813-
6

Kéd: DAS-
P15@7-1 x
MON-@@813-
6 x SYN-
IR162-4 x
MON-@@6@3-
6

Kéd: DAS-
P15@7-1 x
MON-@@81p-
6 x MON-
PP6@3-6

K6d: DAS-
?6275-8

Obchodni
nazev

Optimum™ Intrasect
XTRA

neni dostupné

Optimum™ TRIsect

neni dostupné

neni dostupné

Optimum™ Intrasect

neni dostupné

Povoleno
v EU

NE

NE

NE

NE

NE

NE

Povoleno

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

ANO

EU

mimo

crylFa2

crylFa2

crylFa2

crylFa2

crylFa2

crylFa2

bar

Vneseny

gen
Vneseny
gen

cp4 epsps
(aroA:CP4)

pat

cp4 epsps
(aroA:CP4)

crylAb

crylAb

crylAb

mocry1F

Vneseny
gen

pat

mepsps

at

h~]

pat

pat

pat

Vneseny

cry34Ab1

mcry3A

vip3Aa20

cp4 epsps
(aroA:CP4)
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gen

Vneseny
gen
Vneseny
gen

cry35Ab1 crylAb
pmi
cpd
. epsps
pmi (aroA:CP
4)

Vneseny

gen

Vneseny

gen
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Prehled GM zemédélskych plodin uvolnénych ve svété k péstovani véetné pi‘ehledu transgenti a jejich elementt vyuZivanych u zemédélskych plodin

Zeni e_| 23 ¥ ® | % = =l | wlz|®
Rostlinny druh | - ked . | Obchoani | S| So 85 g5 85 g5 g5l §s g5 35 §s
ostlinny dru kod e g> 2& _ 2 o 2 o 9 oy v o g o oy 2o 2o
& & E S S S > > S - I
v Nazev: VCO- Kéd: VCO- . . epsps
Zea mays - kukufice $1981.5 $1981.5 neni dostupné NE ANO grg23aces

7. 331 ruznych rostlinnych GMO pro péstovani a zpracovani do krmiv a na vyrobu potravin je jich v EU povoleno pouze 76 (23%).

Odkazy:

http://www.biotradestatus.com/
http://www.isaaa.org/

http://www.cera-gmc.org/

TBO50MZP015 | Priloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi 74


pouchova
Psací stroj
74


Prehled_nové uvolnénych GM plodin_k 20161123

2C  Prehled nové povolenych GM plodin ve svété (databaze ISAAA)

TBO50MZP015

November 23, 2016
November 16, 2016

November 7, 2016
November 4, 2016

November 3, 2016
October 19, 2016
October 12, 2016
October 12, 2016

October 5, 2016
September 26, 2016
September 21, 2016

September 21, 2016
September 8, 2016
August 31, 2016
August 24, 2016
August 12, 2016
August 12, 2016

July 27, 2016
July 29, 2016
July 28, 2016
July 28, 2016

July 28, 2016

July 28, 2016

July 21, 2016
July 21, 2016

July 19, 2016
June 20, 2016
June 17, 2016
June 16, 2016

May 19, 2016

May 19, 2016
May 11, 2016

May 4, 2016
April 28, 2016
April 18, 2016

April 4, 2016
March 29, 2016

March 28, 2016
March 14, 2016

March 9, 2016

February 18, 2016
February 9, 2016
February 5, 2016

January 29, 2016
January 22, 2016

January 22, 2016
January 15, 2016
January 13, 2016
December 31, 2015
December 31, 2015

December 14, 2015
December 8, 2015
December 1, 2015

November 25, 2015

November 19, 2015

November 19, 2015

October 26, 2015
October 20, 2015
October 14, 2015

October 9, 2015
October 7, 2015
September 9, 2015

September 2, 2015
September 2, 2015

August 28, 2015
August 27, 2015
August 17, 2015
August 7, 2015
August 6, 2015
July 28, 2015

July 27, 2015
July 23, 2015
July 23, 2015
July 20, 2015

South Africa approved the maize events 4114 (HT +IR) and NK603 x T25 (stacked HT) and the argentine canola event 73496 (HT) for food and feed use.

South Korea approved the maize event MON87427 x MON89034 x MIR162 x NK603 (HT + IR) and the cotton event COT102 x MON15985 x MON88913 x
MON88701 (HT + IR) for feed use.

Canada approved the maize event MZIR098 (HT + IR) for food, feed and cultivation use.

USA granted the nonregulated status to two new potato events, Ranger Russet potato X17 and Atlantic potato Y9. These two new events have reduced
acrvlamide potential. black spot bruisina tolerance and resistance to potato late bliaht.

South Korea approved the soybean event DAS81419 (stacked IR) and the cotton event 81910 (stacked HT) for food use.

South Korea approved the maize event MON87411 (HT + IR) for food use.

Malaysia approved the canola event MS8 x RF3 (HT + PC) for food and feed use.

South Korea approved the Innate™ potato event E12 (PO) and the maize event MON87403 (Altered Growth/Yield) for feed use.

Vietnam approved the maize event MIR604 for food and feed use.

The United States of America granted the non-requlated status to the new non-browning Arctic™ Fuiji Apple event, NF872.

The European Union approved the following maize events for food and feed use: Bt1l x MIR162 x MIR604 x GA21 (HT + IR), Bt11 x MIR162 x MIR604 (HT +
IR), Bt11 x MIR162 x GA21 (HT + IR), MIR162 x MIR604 x GA21 (HT + IR), Bt11 x MIR162 (HT + IR), MIR162 x MIR604 (stacked IR), and MIR162 x GA21 (HT + IR)

Sinaapore approved the maize events MON87427 (HT) and 59122 (HT + IR) for food use.

Australia and New Zealand approved the maize event MON87419 (stacked HT) for food use.

Taiwan approved the cotton event 81910 (stacked HT) for food use.

South Korea approved the soybean event MON87751 (IR) for food use.

Brazil approved the maize event MON89034 x TC1507 x NK603 x DAS40278 (HT + IR) for commercial use.

Brazil approved the herbicide tolerant soybean events FG72, FG72 x A5547-127 and DAS44406-6, as well as the maize events(stacked HT), DAS40278 x NK603
(stacked HT) and 5307 x MIR604 x BT11 x TC1507 x GA 21 x MIR 162 (HT + IR) for commercial use in late 2015.

The Europ Union app d the events FG72 HT) and MON87705 x MON89788 (HT + PQ) for food and feed use.

Malaysia approved the maize event 59122 (HT + IR) and the sovbean event SYHTOH2 (stacked HT) for food and feed use.

Australia and New Zealand approved the maize event MZIR098 (HT + IR) for food use.

In June 2016, Japan approved the maize events GA21 x T25 (stacked HT) and 3272 x Bt11 x MIR604 x TC1507 x 5307 x GA21 (HT + IR + PQ) for Type 1
cultivation.

In March 2016, Japan approved the cotton events COT102 x MON15985 x MON88913 x MON88701 (HT + IR) and 281-24-236 x 3006-210-23 x COT102 x 81910 (HT
+IR). as well as the

maize event MON89034 x TC1507 x NK603 x MIR162 x DAS40278 (HT + IR) for Type 1 cultivation.

In February 2016, Japan approved the maize event MON87427 x MON89034 x MIR162 x NK603 and the alfalfa event KK179 x J101 (HT + PQ) for Type 1
cultivation.

South Korea approved the stacked maize event Bt11 x TC1507 x GA21 (HT + IR) for food and feed use.

Australia approved seven GM argentine canola stacked events for commercial use last March. These events are HCN28 x MON88302 (HT), HCN92 x MON88302
(HT), RF1 x MON88302 (HT + PC), RF2 x MON88302 (HT + PC), MON88302 x RF3 (HT + PC), MS1 x MON88302 (HT + PC) and MS8 x MON88302 (HT + PC).

Taiwan has approved the new soybean stacked event DAS81419 x DAS44406 for food use. This new event is herbicide tolerant and insect resistant.

Taiwan has approved the maize event Bt11l x TC1507 x GA21 (HT x IR) for food use.

Indonesia has approved the maize event MON87427 (HT) for food use.

Canada has approved the maize event MZHGO0JG (HT) for food, feed, and planting use.

Malaysia has approved the following maize events for food and feed use: Agrisure® Duracade™ (IR), Agrisure™ RW (IR), Agrisure™

Vibtera (IR). Roundun Readv™ Maize (HT) and Enoaen™ (PO).

The aragentine canola event 73496 (HT) as well as a new sovbean event, FG72 x A5547-127 (HT). has been anproved in Taiwan for food use.

Taiwan has approved a new stacked maize event MON87427 x MON89034 x MIR162 x NK603 (HT + IR) for food use.

Taiwan has granted food approval to the canola event MS8 x RF3 x GT73 (HT + PC).

Australia and New Zealand have approved the maize events MZHG0JG (HT) and MON87403 (AGY) for food use.

Argentina has approved the maize event TC1507 x MON810 x MIR162 x NK603 (HT + IR) and all of its intermediates for food and feed use as well as for
cultivation.

Australia has approved the cial use of Opti ® Glv canola (73496).

Canada has deregulated four Innate™ Potato events: J3, J55, E12 and F10. All four events have modified starch content, reduced acrylamide potential and
black spot bruisina tolerance.

The United States of America has derequlated the maize event MON87419 (HT) and a new maize event MZIR098 (HT + IR).

South Korea has granted approval for feed use to alfalfa event KK179 x J101 (HT + PQ), soybean event DAS81419 (IR) and soybean event DAS68416 x
MONB89788 (HT).

Canada has approved the new GM maize event MON87419 (stacked HT) for commercial release. The event has tolerance to dicamba and glufosinate herbicides.

Taiwan has approved the cotton event GHB614 x T304-40 x GHB119 x COT102 (HT + IR) for food use.
Singapore has approved the soybean event MON87701 (IR) for food use.
Taiwan has given food approvals to the soybean event MON87751 (IR) and the cotton events COT102 x MON15985 x MON88913 (HT + IR) and MON88701 (HT).

Australia and New Zealand has approved the sovbean event MON87751 for food use.

In November 2015, Turkey approved the maize events Bt11 x MIR604 (HT + IR), MIR162 (IR), MIR604 x GA21 (HT + IR), MON863 x MON810 (IR), MON863 x NK603
(HT + IR) and MON89043 x MON88017 (HT + IR) for feed use.

In November 2015, Turkey granted feed approvals to soybean events DP356043 (stacked HT) and A5547-127 (single HT).

The United States has derequlated the new InnateTM Potato event, V11, from J.R. Simplot.

South Korea approved the maize event Btll x MIR162 (HT + IR) for feed use in late 2015.

Taiwan has approved the GM sugar beet event H7-1 (HT) for food use.

In December 2015, Taiwan granted food approvals to six GM cotton events, namely: GHB614 x LLCotton25 x MON15985 (HT + IR); GHB614 x LLCotton25 (HT);
MON88913 x MON15985 (HT + IR); 281-24-236 x 3006-210-23 (IR); LLCotton25 x MON15985 (HT + IR); and MON531 x MON1445 (HT + IR).

South Korea has approved the cotton event COT102 x MON15985 x MON88913 (HT + IR) for food use.

USA has approved the maize events MON87403 (PQ) and a new herbicide tolerant event, MZHG0JG.

Canada has approved the maize event MON87403, which possesses increased ear biomass, for commercial use.

Argentina has granted commercial approval to the herbicide tolerant cotton event GHB614 x LLCotton25.

Canada has granted the non-regulated status to the maize event MON87411 (HT + IR).

Taiwan has approved the insect-resistant cotton events 281-24-236 and 3006-210-23 for food use.

The maize event MON87411 (HT + IR) has been granted with non-regulated status in the USA.

Argentina has approved the soybean event DP305423 x GTS 40-3-2 (HT + PQ) for commercial use.

Argentina has given commercial approvals to the drought resistant soybean event IND-@@41@-5 (ST) and to the potato event TIC-AR233-5 (DR),
which is resistant to Potato Virus Y.

Australia has approved the GM carnation events Moonberry (25958), M. Ivet (26407) and Moonaqua (123.8.12) for import.

The Philippines has approved the cotton event COT102 (IR) and the soybean event FG72 (HT) for food and feed use.

South Korea has given feed approvals to cotton event MON88701 x MON88913 x MON15985 (HT + IR) and maize events MON87427 x MON89034 x

MON88017 (HT + IR) and MON87427 x MON89034 x NK603 (HT + IR).

South Korea has approved the maize event MON89034 x TC1507 x NK603 x DAS40278 (HT + IR) for food use.

The United States has given the non-regulated status to the new Innate™ potato event, W8 (PQ + DR). This is the first potato event released with resistance to late blight
of potato.

South Korea has recently approved the cotton event MON88701 x MON88913 x MON15985 (HT + IR) for food use.

The cotton event GHB614 x T304-40 x GHB119 (HT + IR) has been approved for food use in Taiwan.

Taiwan has approved the maize event MON87411 (HT + IR) for food use.

Australia and New Zealand have both approved the maize event MON87411 (HT + IR) for food use.

Taiwan has approved the maize event NK603 x MON810 x 4114 X MIR 604 (HT + IR) for food use.

Turkey has approved the maize events MIR604 (IR), MON863 (IR) and T25 (HT) as well as the soybean events MON87701 (IR) and MON87701 x MON89788 (HT +
IR) for feed use.

The United States has given the non-regulated status to the cotton event 81910 (HT).

Indonesia has approved the maize event MON89034 (IR) for feed use.

Indonesia has approved the maize event TC1507 (HT + IR) and the sovbean event MON87701 (IR) and MON87705 (HT + PO) for food use.

Paraguay has given commercial approvals to the herbicide tolerant (HT) maize event GA21 and to five herbicide tolerant and insect resistant (HT + IR) events
Bt11 x GA21. Bt11 x MIR162 x GA21. TC1507 x MON810. TC1507 x MON810 x NK603. and MIR162 x GA21.
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Prehled_nové uvolnénych GM plodin_k 20161123

Prehled nové povolenych GM plodin ve svété (databaze ISAAA)

TBO50MZP015

July 15, 2015
July 10, 2015

July 8, 2015
July 2, 2015
July 1, 2015
June 25, 2015
June 25, 2015

June 25, 2015
June 23, 2015
June 18, 2015

June 18, 2015
June 18, 2015

June 10, 2015

June 4, 2015
May 28, 2015
May 27, 2015
May 26, 2015
May 21, 2015
May 18, 2015

May 8, 2015

May 7, 2015
May 6, 2015

April 27, 2015
April 27, 2015

April 27, 2015
April 27, 2015
April 23, 2015
April 22, 2015
March 30, 2015
March 25, 2015
March 25, 2015
March 19, 2015

March 17, 2015
March 17, 2015

March 17, 2015
March 12, 2015
March 10, 2015
March 4, 2015
February 19, 2015
February 18, 2015

January 28, 2015
January 26, 2015
January 20, 2015
January 5, 2015
December 19, 2014
December 9, 2014
December 4, 2014
December 3, 2014
December 1, 2014

November 21, 2014
November 12, 2014

November 12, 2014
November 5, 2014
November 3, 2014

October 23, 2014

October 20, 2014
October 16, 2014

October 16, 2014
October 16, 2014

October 8, 2014

September 24, 2014

September 18, 2014

September 3, 2014

July 30, 2014
July 30, 2014
July 23, 2014

July 23, 2014

South Korea has approved the maize event NK603 x MON810 x 4114 x MIR604 (HT + IR) for food use.
South Korea has given feed approvals to the canola event MS8 x RF3 x GT73 (HT + PC) and the maize events MON89034 x TC1507 x MON88017 x 59122 x
DAS40278 (HT + IR), MON89034 x TC1507 x NK603 x DAS40278 (HT + IR), and MON87427 x MON89034 x TC1507 x MON88017 x 59122 (HT + IR).

Taiwan has approved the cotton event T304-40 (HT + IR) for food use.

Canada has approved the cotton event DAS81910 for feed use.

Taiwan has given food approvals to the canola event MS8 x RF3 (HT + PC) and the soybean event MON87769 x MON89788 (HT + PQ).

Brazil has granted commercial approval to the insect resistant maize event MON810 x MIR162.

Brazil has given commercial approvals to the five HT + IR maize events, namely: TC1507 x MON810 x MIR162; TC1507 x MON810 x MIR162 x NK603; TC1507 x
MIR162 x NK603: MIR162 x TC1507 (new): and MIR162 x NK603 (new).

Brazil has approved the soybean event DAS68416-4 (HT) for commercial use.

Taiwan has granted food approval to the cotton event MON1445 (HT).

In June 2015, Mexico gave food approvals to the following events: canola event MON88302 x MS8 x RF3 (HT + PC); alfalfa event KK179 x J101 (HT + PQ); and
cotton event MON81910 (HT).

In April 2015, Mexico approved the following GM events for food use: maize event GA21 x T25 (HT); canola event MON88302 x RF3 (HT + PC); and the cotton
event MON88701 x MON88913 (HT).

In February 2015, Mexico approved the following events for food use: alfalfa event KK179 (PQ); the soybean events MON81419 (IR) and SYHTOH2 (HT); and the
maize events TC1507 x MIR162 x NK603 (HT + IR) and TC1507 x MON810 x MIR162 (HT + IR).

Taiwan has aiven food approvals to the canola event GT73 (HT) and the cotton event MON531 (IR).

The Philippines has granted food and feed use approvals to the canola event MON88302 (HT) and the soybean event MON87769 (PQ).

South Korea approved the alfalfa event KK179 (altered lignin) and the maize event TC1507 x MON810 x MIR 162 (HT + IR) for feed use.

Argentina has approved the soybean event DAS44406-6 (HT) for commercial use.

Taiwan has aranted food approvals to cotton events MON88913 (HT) and MON15985 (IR)

Malaysia has given food and feed approvals to maize events MON89034 (IR) and MON88017 (HT + IR).

South Korea has aiven food approvals to the canola event 73496 (HT) and the cotton event MON88701 (HT).

Taiwan has recently approved the maize event 3272 x Bt11 x MIR604 x TC1507 x 5307 x GA21 (HT + IR + PQ) and the soybean event DAS81419 (IR) for food use.

Japan has approved the new maize event MON88701 x MON88913 (HT) for Type 1 cultivation.

South Korea has given new approvals to the following events: 73496 (HT canola); MON88302 x MS8 x RF3 (HT + PC canola); MON88701 (HT cotton); MON87427
x MONB89@34 x TC1507 x MON88@17 x 59122 (HT + IR maize); MS8 x RF3 x GT73 (HT + PC canola); MON87769 x MON89788 (HT + PQ soybean); and a new
cotton event GHB614 x T304-40 x GHB120 x COT102 (HT + IR).

The canola event MON88302 (HT) has been approved by the European Union for food and feed use.

The soybean events CV127 (HT), MON87769 (PQ), MON87705 (HT + PQ) , MON87708 (HT) and DP305423 (PQ) were given food and feed approvals by the
Eurooean Union.

The European Union has given the food and feed approval to the maize event MON87460 (abiotic stress resistance).

The European Union has approved the cotton events MON88913 (HT). GHB614 x LLcotton25 (HT) and T304-40 (HT + IR) for food and feed use.

Brazil has approved the maize events DAS40278 and NK603 x T25 for food. feed and planting use.

Taiwan has approved the cotton events LLCotton25 (HT). GHB614 (HT) and GNB119 (HT + IR) for food use.

Taiwan has approved the canola event MS8 (HT + PC) for food use.

Canada approved the cotton event 81910 (HT) for food use.

The new Arctic™ Apple events GD743 and GD784 have been derequlated bv Canada.

Singapore recently granted food approvals to the maize event Genuity® DroughtGard™ (MON-87463-4) and the soybean event Vistive Gold™ (MON-87735-6).

Taiwan approved the canola event RF3 (HT + PC) for food use.

Japan has approved the canola events MON88302 x RF3 (HT + PC) and MON88302 x MS8 x RF3 (HT + PC) and the maize event NK603 x MON810 x 4114 x MIR
604 for Tvoe 1 Cultivation.

Vietnam has approved the maize event Bt11 x GA21 (HT + IR) for food, feed and cultivation.

The Philippines has approved the maize event TC1507 x MON810 x MIR162 x NK603 (HT + IR) for food and feed use.

Taiwan has approved the maize event Bt11 x MIR162 (HT + IR) for food use.

Taiwan recently given a food approval to the soybean event DAS68416-4 x MON89788 (HT).

Japan has approved the maize event 4114 (HT + IR) for Type 1 cultivation.

The new Arctic™ Apple events GD743 (Golden Delicious) and GD784 (Granny Smith), with the non-browning phenotype, have been deregulated by the United
States of America.

Mexico has given food approvals to a new cotton event MON88701 x MON88913 x MON15985 (HT + IR) and two herbicide tolerant soybean events, FG72 and
DAS44406 in 2014.

Taiwan granted food approvals to three (3) events: COT102 (cotton), MON89034 x TC1507 x NK603 x DAS40278 (maize) and the new event TC1507 x MON810 x
MIR162 (maize).

The United States has aranted the non-requlated status to herbicide tolerant events MON88701 (cotton) and MON87708 (sovbean).

The Russian Federation approved the insect resistant maize event 5307 for food and feed in 2014.

Malaysia has approved the herbicide tolerant soybean event FG72 for food and feed.

Canada has approved the alfalfa event KK179 (altered lignin content) for food, feed and cultivation.

Canada has approved the soybean events DAS81419 and MON87751 for food. feed and cultivation use.

South Korea has given six (6) new approvals: Herbicide tolerant and Insect tolerant maize 3272 x Bt11 x MIR604 x TC1507 x 5307 x GA21 (food) Herbicide
tolerant maize GA21 x T25 (feed) Herbicide tolerant maize TC1507 x MON810 x MIR604 x NK603 (feed) Herbicide tolerant soybean DAS44406 (feed) Herbicide
tolerant sovbean DAS68416 (feed) and Herbicide tolerant sovbean SYHT@H2 (food).

Taiwan has recently granted food approvals to two (2) maize events, GA21 x T25 (Herbicide tolerant) and TC1507 x MON810 (Herbicide tolerant and Insect
resistant).

Australia has granted cultivation approval to the herbicide-tolerant canola event MON88302.

USA has granted non-regulated status to ten (10) new Innate™ Potato events: E12, E24, F10, F37, G11, H37, H50, J3, J55 and J78. Innate™ potatoes have
Reduced Acrvlamide Potential and Black Snot Bruisina tolerance.

USA has granted non-requlated status to alfalfa event KK179 (altered lignin content).

Australia and New Zealand approved the new herbicide-tolerant cotton event 81910 for food use.

Brazil has recently approved the insect-resistant maize event MIR604 for food, feed and cultivation.

Singapore has recently approved the herbicide-tolerant maize event T25.

The United States of America has approved the soybean event MON87751 for food, feed and cultivation (non-regulated status).

South Korea has added 10 new approvals: MON88302 x RF3 (food), MON88302 x MS8 x RF3 (food),

3006-210-23 x 281-24-236 x MON88913 x COT102 (food)

4114 (feed), GA21 x T25 (food), DAS40278 (food & feed) TC1507 x MON810 (food & feed) and SYHTO02 (feed).

Three (3) new events were added to the GM Approval Database: GA21 x T25 (Herbicide-Tolerant Maize

MON88302 x RF3 & MON88302 x MS8 x RF3 (Canola events with Herbicide-tolerance and Pollination Control).
Colombia has approved six (6) new maize events: DAS40278, MON87427, MON87460 x NK603, MON87460 x MON89034 x MON88017, MON87460 x MON89034 x
NK603. MON89034 x TC1507 x NK603.

Canada Approved two events:

HCEMA485 (maize) - approve for food, feed and cultivation

SYHT@H2 (soybean) - approved for feed and cultivation

Three New Food Approvals from Taiwan:

1) MON87705 x MON89788 (Soybean)

2) DAS44406-6 (Soybean)

3) TC1507 x MON810 x MIR604 x NK603 (Maize)

Btl1l x MIR162 x MIR604 x GA21 (Maize) was recently approved in Brazil for Food and Feed.

MONB89034 x TC1507 x NK603 (Maize) was recently appoved for cultivation in Paraguay.

Three New Food/Feed Approvals from Taiwan:

1) MON87705 x MON89788 (Soybean)

2) DAS44406-6 (Soybean)

3) TC1507 x MON810 x MIR604 x NK603 (Maize)

MON88701 (Cotton) - Approved in Canada

DP-@@4114-3 (Maize) is now approved as food in Taiwan

Five new events added: (Cotton) COT102 x MON15985, COT102 x MON15985 x MON88913, 3006-210-23 x 281-24-236 x MON88913 x COT102, (Soybean)
MON87751. (Maize) DP-@33121-3

There are 17 new food/feed approvals and 12 new planting approvals
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2d Prehled transgenu a elementt GM rostlin

porad GMO sekvence element ene é ele
1 AMO04-1020 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-ahas-ARATH
2 AMO04-1020 coding sequence CS-granule-bound starch synthase CS-ghss-SOLTU
3 AMO04-1020 coding sequence CS-granule-bound starch synthase CS-gbss_as-SOLTU
4 AMO04-1020 promoter P-granule-bound starch synthase P-ghss-SOLTU
5 AMO04-1020 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
6 AMO04-1020 regulatory element R-spacer R-gbss_spacer-SOLTU
7 AMO04-1020 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
8 AMO04-1020 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
9 AMO04-1020 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
10 |asr368 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
11 |ASR368 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
12 |ASR368 intron 1-hsp70 1-hsp70-MAIZE
13 [ASR368 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
14 |ASR368 promoter P-actin P-actl-ORYSA
15 |ASR368 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
16 |ASR368 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
17 ATBT04-06 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
18 |ATBT04-06 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
19 [ATBT04-06 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
20 |ATBT04-06 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
21 |ATBT04-06 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
22 |ATBT04-06 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
23 ATBT04-27 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
24 |ATBT04-27 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
25 |ATBT04-27 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
26 |ATBT04-27 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
27 |ATBT04-27 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
28  |ATBT04-27 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
29 ATBT04-30 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
30  [ATBT04-30 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
31 |ATBT04-30 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
32 |ATBT04-30 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
33 |ATBT04-30 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
34 |ATBT04-30 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
35 ATBT04-31 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
36 [ATBT04-31 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
37 |ATBT04-31 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
38 |ATBT04-31 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
39 |ATBT04-31 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
40 |ATBT04-31 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
41 ATBT04-36 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
42 |ATBT04-36 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
43 |ATBT04-36 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
44 |ATBT04-36 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
45 |ATBT04-36 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
46 |ATBT04-36 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
47 |AV43-6-G7 coding sequence CS-granule-bound starch synthase CS-ghss-SOLTU
48 AV43-6-G7 coding sequence CS-granule-bound starch synthase CS-gbss_as-SOLTU
49 |Av43-6-G7 promoter P-granule-bound starch synthase P-ghss-SOLTU
50  |Av43-6-G7 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
51 AV43-6-G7 vector fragment V-beta galactosidase V-beta_gal-ECOLX
52 A2704-12 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
53 A2704-12 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
54 |A2704-12 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
55 |A2704-12 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
56 |A2704-12 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
57 |A2704-12 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
58 |A2704-12 vector fragment V-puUC V-pUC19-SYNTH
59 A2704-21 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
60 |A2704-21 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
61  |A2704-21 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
62 |A2704-21 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
63 |A5547-127 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
64 A5547-127 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
65  |A5547-127 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
66 |A5547-127 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
67 |A5547-127 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
68  |A5547-127 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
69  |As5547-127 vector fragment V-puC V-pUC19-SYNTH
70 B tomato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
71 B tomato coding sequence CS-polygalacturonase gene CS-pg_as-SOLLC
72 |B tomato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV_v6
73 |Btomato promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
74 |Btomato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
75 |Btomato vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
76 |Btomato vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
7 B tomato vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
78 Bt-2J22 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
79 Bt-2J22 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
80  |Bt-zJ22 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ORYSA
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8l  |BtzJ22 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
82 Bt-2J22 vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
83 Bt10 maize coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
84 Bt10 maize coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
85 Bt10 maize genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
86 Bt10 maize genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-genomic-HOST
87 |Bt10 maize intron I-alcohol dehydrogenase 1 1-2_adh1-MAIZE
88 |Bt10 maize intron 1-alcohol dehydrogenase 1 1-6_adh1-MAIZE
89 Bt10 maize promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
90 |Bt10 maize terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
91  |Bt10 maize unknown origin U-sequence of unknown origin U-sequence of unknown origin
92 [Bt10 maize vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
93 |Bt10 maize vector fragment V-puC V-pUC_oriC-SYNTH
94 BT10 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
95 BT10 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
96 BT10 potato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
97 BT10 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
98 |BT10 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
99 BT10 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS E9-PEA
100 |gp11 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
101 |11 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
102 |11 intron 1-alcohol dehydrogenase 1 1-2_adh1-MAIZE
103 |Bt11 intron 1-alcohol dehydrogenase 1 1-6_adh1l-MAIZE
104 |Bt11 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
105 |Bt11 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
106 |BT12 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
107 |BT12 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
108 |BT12 potato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
109 |BT12 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
110 |BT12 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
111 |BT12 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
112 |BT16 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
113 |BT16 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
114 |BT16 potato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
115 |BT16 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
116 |BT16 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
117 |BT16 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
118 |BT17 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
119 |BT17 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
120 |BT17 potato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
121 |BT17 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
122 |BT17 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
123 |BT17 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS E9-PEA
124 gt176 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
125  |Bt176 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
126 |Bt176 intron 1-phosphoenolpyruvate carboxylase 1-9 PEPC-MAIZE
127 |Bt176 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
128  |Bt176 promoter P-calcium-dependent protein kinase P-cdpk-MAIZE
129 |Bt176 promoter P-phosphoenolpyruvate carboxylase P-pepc-MAIZE
130  [Bt176 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
131 |Bt176 vector fragment V-puC V-pUC oriC-SYNTH
132 |BT18 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
133 |BT18 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
134 |BT18 potato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
135  |BT18 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
136 |BT18 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
137 |BT18 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS E9-PEA
138 |BT23 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
139 |BT23 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
140 |BT23 potato promoter P-35S CaMV P-355-CaMV
141 |BT23 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
142 |BT23 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
143 |BT23 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS E9-PEA
144 |BT6 potato coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
145 |BT6 potato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
146 |BT6 potato promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
147 |BT6 potato promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
148 |BT6 potato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
149 |BT6 potato terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS E9-PEA
150 |Bi63 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb_Ac-SYNTH
151  |Bt63 coding sequence CS-hygromycin B phosphotransferase CS-hpt-ECOLX
152 |Bt63 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
153  |Bt63 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-genomic-HOST
154  IBt63 intron l-actin I-1_actl-ORYSA
155 |63 promoter P-actin P-act1-ORYSA
156 |Bt63 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
157 |Bt63 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
158  |gxN10211 coding sequence CS-aminoglycoside-3-phosphotransferase 11 CS-aphll-ECOLX
159 |BXN10211 coding sequence CS-bromoxynil-specific nitrilase CS-bxn-KLEPO
160 [BXN10211 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
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161 |BXN10211 terminator T-tumor morphology large T-tml-RHIRD
162 |BXN10211 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
163 |BXN10211 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
164 |B16 (DLL25) coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
165  |B16 (DLL25) promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
166 |B16 (DLL25) terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
167  |B16 (DLL25) vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
168  |cBH351 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
169 |cBH351 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry9C-BACTU
170 |cBH351 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-PETHY
171 |cBH351 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
172 |cBH351 terminator T-35S CaMV T-355-CaMV
173 |cBH351 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
174 |coT102 coding sequence CS-hygromycin B phosphotransferase CS-hpt-ECOLX
175 [coT102 coding sequence CS-vegetative insecticidal proteins CS-Vip3A-BACTU
176 |coT102 promoter P-actin P-act2-ARATH
177 |coT102 promoter P-ubiquitin P-ubi3-ARATH
178  [coT102 terminator T-mannopine synthase T-mas-RHIRD
179 |cor102 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
180 |coTe7B coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
181 |coTe7B promoter P-actin P-act2-ARATH
182 |coTe7B terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
183 |coTe7B vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
184 |coTe7B vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
185  |czw-3 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
186 |czw-3 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-CMV
187 |czw-3 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-WMV
188 |czw-3 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-ZYMV
189  |czw-3 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
190 |czw-3 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
191 |czw-3 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
192 |czw-3 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
193 |cs coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
194 |cs coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
195 |cs coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PPV
196  |cs promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
197 |cs promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
198 |cs terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
199 |pa tomato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
200 |patomato coding sequence CS-polygalacturonase gene CS-pg-SOLLC
201 |patomato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV_v6
202 |patomato promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
203 |patomato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
204 |patomato vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
205 |patomato vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
206 |pa tomato vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
207 |pAS-06275-8 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
208 |DAS-06275-8 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylF-BACTU
209  |DAS-06275-8 intron 1-alcohol dehydrogenase 1 I-1_adhl-MAIZE
210 |DAS-06275-8 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
211 |DAS-06275-8 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
212 |DAS-06275-8 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinllI-SOLTU
213 |pAs1507 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
214 |DAS1507 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylF-BACTU
215 |pAS1507 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
216 |DAS1507 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
217 |DAS1507 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
218  |DAS1507 terminator T-ORF25 T-0rf25-RHIRD
219 |pAS59122 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
220 |pAS59122 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry34Ab1-BACTU
221 |pAS59122 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry35Ab1-BACTU
222 |pAS59122 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
223 |pAS59122 promoter P-peroxidase P-pox-WHEAT
224 |pAS59122 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
225  |DAS59122 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
226 |DAS59122 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinllI-SOLTU
227 |pAS59132 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
228  |pAS59132 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry34Ab1-BACTU
229 |pAS59132 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry35Ab1-BACTU
230 |pAS59132 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
231 |pAS59132 promoter P-peroxidase P-pox-WHEAT
232 |DAS59132 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
233 |DAS59132 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
234  |DAS59132 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinllI-SOLTU
235  |pBT418 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
236 |DBT418 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
237  |DBT418 coding sequence CS-proteinase inhibitor 1 CS-pinll-SOLTU
238  |pBT418 intron I-alcohol dehydrogenase 1 I-1_adh1-MAIZE
239 |pBT418 intron I-alcohol dehydrogenase 1 1-6_adh1-MAIZE
240  |pBT418 promoter P-35S CaMV P-20cs_35S-SYNTH
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241  |pBT418 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
242 |pBT418 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinlI-SOLTU
243 |DBT418 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
244 |gpq coding sequence CS-3"(9)-O-aminoglycoside adenyltransferase CS-aadA-ECOLX
245 |EE-1 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
246 |EE1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
247 |EE1 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
248 |EE-1 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
249 [EE1 terminator T-alpha subunit beta conglycinin T-7Salpha-SOYBN
250  |EE-1 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
251 |EE-1 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
252 |EH92-527-1 coding sequence CS-granule-bound starch synthase CS-gbss_as-SOLTU
253  |EH92-527-1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
254 |EH92-527-1 promoter P-granule-bound starch synthase P-ghss-SOLTU
255  |EH92-527-1 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
256 |EH92-527-1 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
257 |gvent1 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
258  |Event1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
259 |Event1 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
260 |Event1 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
261 |Eventl terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
262 |Eyent 3272 coding sequence CS-alpha amylase CS-amy797E-SYNTH
263 |Event3272 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
264 |Event 3272 intron 1-phosphoenolpyruvate carboxylase 1-9 PEPC-MAIZE
265  |Event 3272 intron 1-ubiquitin 1-1_ubil-MAIZE
266 |Event3272 promoter P-gamma-zein P-gz27-MAIZE
267 |Event3272 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
268 |Event 3272 regulatory element R-ER retention signal R-SEKDEL-SYNTH
269 |Event 3272 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
270 |Event 3272 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
271 |Event 3272 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
272 |Event 3272 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
273 |F tomato coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
274 |F tomato coding sequence CS-polygalacturonase gene CS-pg-SOLLC
275 |F tomato promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV_v6
276 |F tomato promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
277 |F tomato terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
278 |F tomato vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
279 |F tomato vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
280 |F tomato vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
281 |FG72 coding sequence CS-4-hydroxyphenylpyruvate dioxygenase CS-HPPD-PSEFL
282 |FG72 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-epsps-MAIZE_v2
283  [FG72 intron I-histone I-1_H3-ARATH
284  |FG72 leader L-tobacco etch virus L-TEV
285  |FG72 promoter P-histone P-H4-ARATH
286 |FG72 terminator T-histone T-H4-ARATH
287  |FG72 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
288 |FG72 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-SYNTH
289 |Fpos7 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-ahas-ARATH
290 |Fpo67 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
291 |Fpo67 coding sequence CS-nopaline synthase CS-nos-RHIRD
292 |Fpo67 promoter P-acetohydroxy acid synthase P-ahas-ARATH
293 |Fpo67 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
294 |Fpo67 terminator T-acetohydroxy acid synthase T-ahas-ARATH
295  |FP967 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
296 |ga21 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-epsps-MAIZE_v1
297 |GA21 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
298 |gA21 promoter P-actin P-actl-ORYSA
299 |gA21 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
300 |GgA21 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-SYNTH
301 |GD743 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
302 |GD743 coding sequence CS-polyphenol oxidase suppression transgene CS-PGAS-SYNTH
303 |GD743 leader L-RNA 4 of alfalfa mosaic virus L-RNA4-AMV
304 |GD743 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
305  |GD743 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
306  |GD743 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
307 |GD743 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
308  |GD743 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
309 |GHB119 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
310 |GHB119 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry2Ae-BACTU
311  |GHB119 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-PETHY
312 |GHB119 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
313 |GHB119 promoter P-cassava vein mosaic virus P-CsVMV
314  |GHB119 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
315  |GHB119 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
316 |GHB119 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
317 |GHB119 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
318  |GHB119 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
319 |Golden Rice 2 coding sequence CS-carotene desaturase CS-crtl-PANAN
320 |Golden Rice 2 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
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321  |Golden Rice 2 coding sequence CS-phytoene synthase CS-psy-MAIZE
322 |Golden Rice 2 promoter P-glutelin P-Glu-ORYSA
323 |Golden Rice 2 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
324 |Golden Rice 2 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
325 |Golden Rice 2 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-PEA
326 |Golden Rice 2 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
327 |Golden Rice 2 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
328  |Gs784 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
329 |Gs784 coding sequence CS-polyphenol oxidase suppression transgene CS-PGAS-SYNTH
330 |Gs784 leader L-RNA 4 of alfalfa mosaic virus L-RNA4-AMV
331 |Gs784 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
332 |Gs784 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
333 |Gs784 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
334 |Gs784 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
335  |Gs784 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
336 |GTS40-3-2 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
337 |GTS 40-3-2 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
338 |GTS 40-3-2 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
339 |GTS40-3-2 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp4-PETHY
340 |GTSB77 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
341 |GTSB77 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
342 |GTSB77 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
343 |GTSB77 promoter P-34S FMV P-FMV
344 |GTSB77 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
345  |GTSB77 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
346 |GTSB77 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
347 |GTsSB77 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
348 |GTSB77 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
349 |GT200 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
350 |GT200 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
351 |GT200 promoter P-34S FMV P-FMV
352 |GT200 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
353 [GT200 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
354 |GT200 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
355 [GT73 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
356 |GT73 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
357 |73 promoter P-34S FMV P-FMV
358  [GT73 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
359 [GT173 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
360 |GT73 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
361 |cu262 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
362 |Gu262 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
363  |Gu262 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
364 |HLMT15-15 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
365  |HLMT15-15 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
366  |HLMT15-15 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PVY
367  |HLMT15-15 promoter P-34S FMV P-FMV
368  |HLMT15-15 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
369  |HLMT15-15 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
370 |HLMT15-15 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
371 |HLMT15-15 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
372 |HLMT15-15 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
373  |HLMT15-15 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
374 |HLMT15-3 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
375  |HLMT15-3 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
376 |HLMT15-3 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PVY
377 |HLMT15-3 promoter P-34S FMV P-FMV
378  |HLMT15-3 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
379 |HLMT15-3 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
380  |HLMT15-3 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
381  |HLMT15-3 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
382 |HLMT15-3 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
383  |HLMT15-3 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
384 |HLMT15-46 coding sequence CS-3"(9)-O-aminoglycoside adenyltransferase CS-aadA-ECOLX
385  |HLMT15-46 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
386  |HLMT15-46 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
387 |HLMT15-46 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PVY
388  |HLMT15-46 promoter P-34S FMV P-FMV
389 |HLMT15-46 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
390 |HLMT15-46 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
391 |HLMT15-46 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
392 |HLMT15-46 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
393 |HLMT15-46 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
394  |HLMT15-46 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
395 |H71 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
396 |H7-1 promoter P-34S FMV P-FMV
397 |H7-1 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
398  [H7-1 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
399 [H7-1 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
400 |H7-1 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
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401 5101 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
402 101 leader L-heat shock protein L-hsp70-PETHY
403 [j101 promoter P-34S FMV P-FMV
404 13101 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
405  |J101 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
406 5163 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
407 3163 leader L-heat shock protein L-hsp70-PETHY
408 [3163 promoter P-34S FMV P-FMV
409 3163 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
410 |J163 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
411 |Kefeng6 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb_Ac-SYNTH
412 |Kefeng6 coding sequence CS-hygromycin B phosphotransferase CS-hpt-ECOLX
413 |Kefeng6 coding sequence CS-trypsin inhibitor CS-SCK-SYNTH
414 |Kefeng6 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
415 |Kefengb promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
416 |Kefeng6 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
417 |Kefengé terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
418  |Kefeng6 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
419 |Kefengé unknown origin U-sequence of unknown origin U-sequence of unknown origin
420 |Kefeng6 vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
421 |Kefeng6 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
422 |Kefeng6 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
423 |kKk179 coding sequence CS-caffeoyl CoA 3-O-methyltransferase CS-CCOMT-MEDSA
424 |KK179 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-genomic-HOST
425  |KK179 promoter P-phenylalanine ammonia-lyase P-Pal2-PHAVU
426 |KK179 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
427 |KK179 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
428 |KK179 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
429 |KK179 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
430 |kmD1 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
431 [kmD1 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
432 |KMD1 coding sequence CS-hygromycin B phosphotransferase CS-hpt-ECOLX
433 |KMD1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase |1 CS-nptll-ECOLX
434 |KmD1 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
435 [kmD1 promoter P-35S CaMV P-355-CaMV
436 |KMD1 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
437 [kmD1 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
438 |KMD1 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
439 |KmD1 vector fragment V-intervening sequences V-intervening-SYNTH
440 || jberator coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
441 |Liberator promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
442 |Liberator terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
443 |Liberator vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
444 |Liberator vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
445 ||| cotton25 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
446 |LLCotton25 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV_v4
447 |LLCotton25 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
448  |LLCotton25 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
449 |LLCotton25 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
450 |LLCotton25 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
451 |LLRICEO6 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
452 |LLRICEO6 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
453 |LLRICEO6 terminator T-35S CaMV T-35S-CaMV
454 ||| RICE6O1 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
455 |LLRICE601 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
456 |LLRICE601 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
457 |LLRICE62 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
458  |LLRICE62 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
459 |LLRICE62 terminator T-35S CaMV T-35S-CaMV
460 |Melon A coding sequence CS-neomycin phosphotransferase |1 CS-nptll-ECOLX
461 |Melon A coding sequence CS_S-adenosylmethionine hydrolase CS-SAMhydrolase-T3
462 |Melon B coding sequence CS-neomycin phosphotransferase |1 CS-nptll-ECOLX
463 |Melon B coding sequence CS_S-adenosylmethionine hydrolase CS-SAMhydrolase-T3
464 |MIR162 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
465  |MIR162 coding sequence CS-vegetative insecticidal proteins CS-vip3Aa20-BACTU
466 |MIR162 intron I-phosphoenolpyruvate carboxylase 1-9 PEPC-MAIZE
467 |MIR162 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
468 |MIR162 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
469 |MIR162 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
470 |MIR604 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-mcry3A-SYNTH
471 |MIR604 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
472 |MIR604 intron 1-ubiquitin I-1_ubil-MAIZE
473 |MIR604 promoter P-metallothionein-like P-mtl-MAIZE
474 |MIR604 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
475 |MIR604 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
476 |MON1076 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
477 |[MON1076 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
478 |MON1076 promoter P-34S FMV P-FMV
479 |MON1076 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
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480  [MON1076 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
481  |MON1076 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
482 |MON1445 coding sequence CS-3"(9)-O-aminoglycoside adenyltransferase CS-aadA-ECOLX
483 [MON1445 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
484 [MON1445 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
485 |MON1445 promoter P-34S FMV P-FMV
486 |MON1445 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
487 |[MON1445 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
488  |MON1445 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
489 |MON1445 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
490 |MoN15985 coding sequence CS-3"(9)-O-aminoglycoside adenyltransferase CS-aadA-ECOLX
491 |MON15985 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
492 |MON15985 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
493 |MON15985 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry2Ab2-BACTU
494 [MON15985 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
495  |MON15985 leader L-heat shock protein L-hsp70-PETHY
496 |MON15985 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
497 |MON15985 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
498 [MON15985 terminator T-alpha subunit beta conglycinin T-7Salpha-SOYBN
499 [MON15985 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
500  |MON15985 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
501 |MON1698 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
502 |IMON1698 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
503 |MON1698 promoter P-34S FMV P-FMV
504 |IMON1698 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
505  |MON1698 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
506 |MON1698 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
507 |MON1698 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
508  |MON1698 vector fragment V-transformation vector backbone V-backbone-SYNTH
509 |MON531 coding sequence CS-3"(9)-O-aminoglycoside adenyltransferase CS-aadA-ECOLX
510  |MONS531 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
511  |MONS531 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
512 |MON531 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
513 |MON531 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
514 |MON531 terminator T-alpha subunit beta conglycinin T-7Salpha-SOYBN
515  |MONS531 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
516  |MON71800 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
517 |[MON71800 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
518  |MON71800 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
519 |MON71800 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
520 |MON71800 promoter P-actin P-act1-ORYSA
521  |MON71800 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
522 |MON71800 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
523 |MoN757 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
524 |IMON757 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
525  |MON757 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
526 |MON757 promoter P-alpha subunit of beta conglycinin P-7Salpha-SOYBN
527 |MON757 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
528 |MON80100 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
529 |MON80100 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
530 |MONB80100 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
531 |MONB80100 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
532 |MONB80100 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
533 |MON80100 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
534 |MON80100 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
535  |MONB80100 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
536 |MON80100 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
537 |MON80100 vector fragment V-pUC V-pUC oriC-SYNTH
538 |MON802 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
539 |MONB802 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
540 |MONB802 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
541 |MONB802 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
542 |IMON802 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
543 |MON802 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
544 IMONB802 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
545  |MONB802 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
546 |MON802 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
547 |MON809 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
548 |MON809 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
549 |IMONB809 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
550 [MON809 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
551 |MONB809 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
552 |MONB809 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
553  |MONB809 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
554 |MONB809 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
555  |MONB809 vector fragment V-neomycin phosphotransferase V-nptll-ECOLX
556 |MON809 vector fragment V-pucC V-pUC oriC-SYNTH
557 [mons32 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
558  |MON832 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
559  |MONB832 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
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560  |MON832 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
561  |MON832 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
562 |MON832 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
563 |MON832 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
564 |MON832 vector fragment V-neomycin phosphotransferase V-nptll-ECOLX
565  |MON832 vector fragment V-puC V-pUC _oriC-SYNTH
566  |MONS63 coding sequence CS-bleomycin binding protein CS-ble-ECOLX
567 |MON863 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3Bbl-BACTU
568 |MON863 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
569 |MON863 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
570 |MON863 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-WHEAT
571  |MON863 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
572 |MON863 promoter P-35S CaMV P-4AS1-CaMV
573 |MON863 terminator T-heat shock protein T-hspl7_3-WHEAT
574 |MON863 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
575 |MON87427 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
576  |MON87427 intron 1-hsp70 1-hsp70-MAIZE
577 |MON87427 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
578  |MON87427 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
579 |MON87427 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
580  |MON87460 coding sequence CS-cold shock protein CS-cspB-BACIU
581  |MONB87460 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
582 |MON87460 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
583  |MONB87460 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
584 |MONB87460 promoter P-actin P-actl-ORYSA
585  |MONB87460 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
586 |MON87460 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
587 |MONB87460 vector fragment V-loxP recombination site V-loxP-BPP1
588  |MON87460 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
589 |MON88017 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
590  |MONB88017 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3Bb1-BACTU
591  |MON88017 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
592 |MONB88017 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-WHEAT
593  |MONB88017 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
594 |MON88017 promoter P-actin P-actl-ORYSA
595 |MON88017 terminator T-heat shock protein T-hspl7_3-WHEAT
596  |MONB88017 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
597 |MON88017 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
598 |MoN88701 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
599  |MONB88701 coding sequence CS-dicamba monooxygenase CS-dmo-STEMA
600 [MON88701 leader L-heat shock protein L-hsp70-PETHY
601  [MON88701 leader L-tobacco etch virus L-TEV
602 |MON88701 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
603 |MON88701 promoter P-peanut chlorotic streak virus P-peanut chlorotic streak virus
604 [MON88701 terminator T-E6 T-E6-GOSBA
605  |MONB88701 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
606  |MONB88701 transit peptide TP-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase TP-epsps-ARATH
607 |MONB88701 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
608 |MON88701 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
609 [MON89034 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylA_105-SYNTH
610 |MON89034 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry2Ab2-BACTU
611  |MON89034 intron l-actin I-1_actl-ORYSA
612 |MON89034 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
613 |MON89034 intron 1-RuBisCO small subunit I-1_rbcS-MAIZE
614 |MONB9034 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-WHEAT
615 |MON89034 promoter P-34S FMV P-FMV
616 |MON89034 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
617 |MON89034 terminator T-heat shock protein T-hspl7_3-WHEAT
618  |MONB9034 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
619 |MONB9034 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
620  |MON89034 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
621 |Mps965 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
622 |MPs965 coding sequence CS-phytase CS-phyA-ASPNG
623 |MPS965 promoter P-cruciferin A P-cruA-BRANA
624 |MPs965 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
625  |MPS965 terminator T-cruciferin A T-cruA-BRANA
626 |MPS965 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
627  |Ms1 coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
628  |Mms1 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
629  |ms1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
630 |ms1 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
631  |ms1 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
632 |Ms1 promoter P-TA?29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
633  |Mms1 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
634 |ms1 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
635  |ms1 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
636  |Mms1 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
637 |ms1 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
638  |ms1 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
639  |Ms3 coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
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640  |Ms3 coding sequence CS-barstar CS-barstar-BACAM
641  |Ms3 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
642 |Ms3 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
643  [Ms3 promoter P-TA29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
644 |Ms3 terminator T-barstar T-barstar-BACAM
645  [Ms3 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
646 |Ms3 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
647 |Ms3 vector fragment V-chloramphenicol acetyl transferase V-cat-ECOLX
648  |Ms3 vector fragment V-pMc5-8 V-pMc5_8-SYNTH
649  [mMs3 vector fragment V-puC V-pUC19-SYNTH
650  |ms4 vector fragment V-puC V-pUC oriC-SYNTH
651  |vse coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
652 |Ms6 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
653  |Mms6 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
654  |Ms6 promoter P-CA55 stamen-specific P-CA55-MAIZE
655 |Ms6 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
656 |Ms6 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
657 |Ms6 vector fragment V-puC V-pUC19-SYNTH
658  |Mms6 vector fragment V-puC V-pUC _oriC-SYNTH
659  |vsg coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
660  |Ms8 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
661  |ms8 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
662 |Ms8 promoter P-TA29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
663  |Ms8 terminator T-barnase T-barnase-BACAM
664  |Ms8 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
665  |ms8 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
666 |Ms8 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
667 |Ms8 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
668  |ms8 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
669 |NK603 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
670 [NK603 intron I-actin I-1_actl-ORYSA
671  [NK603 intron 1-hsp70 I-hsp70-MAIZE
672 INK603 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
673 |NK603 promoter P-actin P-actl-ORYSA
674 INK603 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
675  |NK603 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
676  |oxy-235 coding sequence CS-bromoxynil-specific nitrilase CS-bxn-KLEPO
677 |oxy-235 enhancer E-RuBisCO small subunit E-rbcS-MAIZE
678  |Oxy-235 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
679 |oxy-235 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
680  |oxy-235 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
681 |OXy-235 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
682  |pH05-026-0048 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-ahas-ARATH
683 |PH05-026-0048 coding sequence CS-Phytophthora resistance CS-rpi_blb1-SOLBU
684 |PH05-026-0048 coding sequence CS-Phytophthora resistance CS-rpi_blb2-SOLBU
685  |PH05-026-0048 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
686 |PH05-026-0048 promoter P-Phytophthora resistance P-rpi_blb1-SOLBU
687  |PH05-026-0048 promoter P-Phytophthora resistance P-rpi_blb2-SOLBU
688  |PH05-026-0048 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
689 |PH05-026-0048 terminator T-Phytophthora resistance T-rpi_blbl-SOLBU
690  |PH05-026-0048 terminator T-Phytophthora resistance T-rpi_blb2-SOLBU
691  |pH05-026-0048 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
692 |pPH05-026-0048 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
693 |RBMT15-101 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
694  |RBMT15-101 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
695 |RBMT15-101 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PVY
696  |RBMT15-101 leader L-heat shock protein L-hsp17_9-SOYBN
697 |RBMT15-101 promoter P-34S FMV P-FMV
698  |RBMT15-101 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
699 |RBMT15-101 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
700 |RBMT15-101 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
701  |RBMT15-101 terminator T-potato virus Y T-cp-PVY
702 |RBMT15-101 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
703 |RBMT15-101 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
704  |RBMT15-101 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
705  |RBMT21-129 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
706 |RBMT21-129 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
707 |RBMT21-129 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
708 |RBMT21-129 leader L-heat shock protein L-hspl7 9-SOYBN
709 |RBMT21-129 promoter P-34S FMV P-FMV
710 |RBMT21-129 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
711 |RBMT21-129 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
712 |RBMT21-129 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
713 |RBMT21-129 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
714 |RBMT21-152 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
715 |RBMT21-152 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
716 |RBMT21-152 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
717 |RBMT21-152 leader L-heat shock protein L-hsp17 9-SOYBN
718 |RBMT21-152 promoter P-34S FMV P-FMV
719 |RBMT21-152 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
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720 |RBMT21-152 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
721 |RBMT21-152 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
722 |RBMT21-350 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
723 |RBMT21-350 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
724 |RBMT21-350 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
725  |RBMT21-350 leader L-heat shock protein L-hsp17 9-SOYBN
726 |RBMT21-350 promoter P-34S FMV P-FMV
727 |RBMT21-350 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
728 |RBMT21-350 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
729 |RBMT21-350 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
730 |RBMT21-350 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
731 |RBMT22-082 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
732 |RBMT22-082 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
733 |RBMT22-082 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
734 |RBMT22-082 leader L-heat shock protein L-hsp17 9-SOYBN
735 |RBMT22-082 promoter P-34S FMV P-FMV
736 |RBMT22-082 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
737 |RBMT22-082 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
738 |RBMT22-082 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
739 |RBMT22-082 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
740 |RBMT22-186 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
741 |RBMT22-186 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
742 |RBMT22-186 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
743 |RBMT22-186 leader L-heat shock protein L-hsp17_9-SOYBN
744 |RBMT22-186 promoter P-34S FMV P-FMV
745 |RBMT22-186 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
746 |RBMT22-186 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
747 |RBMT22-186 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
748 |RBMT22-186 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
749 |RBMT22-238 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
750  |RBMT22-238 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
751  |RBMT22-238 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
752 |RBMT22-238 leader L-heat shock protein L-hsp17_9-SOYBN
753 |RBMT22-238 promoter P-34S FMV P-FMV
754 |RBMT22-238 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
755  |RBMT22-238 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
756 |RBMT22-238 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
757 |RBMT22-238 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
758  |RBMT22-262 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
759 |RBMT22-262 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
760 |RBMT22-262 coding sequence CS-replicase CS-rep-PLRV
761  |RBMT22-262 leader L-heat shock protein L-hspl7 9-SOYBN
762 |RBMT22-262 promoter P-34S FMV P-FMV
763 |RBMT22-262 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
764 |RBMT22-262 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
765  |RBMT22-262 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
766 |RBMT22-262 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
767 |rp coding sequence CS-barstar CS-barstar-BACAM
768 |Rf1 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
769 |RfL coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
770 |RrfL promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
771 |Rf promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
772 |RfL promoter P-TA?29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
773 |RfL terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
774 |RA terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
775 |RfL terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
776 |RfL transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
77 |RrfL vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
778 |Rf vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
779 |Rf1 coding sequence CS-barstar CS-barstar-BACAM
780 |Rf1 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
781 |RfL coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
782 |Rf1 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
783 |RfL promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
784 |RfL promoter P-TA?29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
785 |Rf1 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
786 |RfL terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
787 |RrfL terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
788  |Rf1 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
789 |Rf3 coding sequence CS-barstar CS-barstar-BACAM
790 |Rf3 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
791 |Rrf3 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
792 |Rf3 promoter P-TA?29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
793 |Rf3 terminator T-barstar T-barstar-BACAM
794 |Rf3 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
795 [RB3 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
796 [Rf3 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
797 [RB3 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
798 |Rf3 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
799 |RM3-3 coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
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800  |Rm3-3 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
801 |RM3-3 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
802 |RM3-3 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
803  |rRm3-3 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
804  |RM3-3 promoter P-TA29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
805  |RM3-3 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
806  |RM3-3 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
807  [RM3-3 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
808  |RM3-3 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
809  |RM3-4 coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
810  |Rm3-4 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
811 |RM3-4 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
812  |RM3-4 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
813  |RM3-4 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
814  |RM3-4 promoter P-TA29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
815 |RM3-4 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
816  |RM3-4 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
817 |RM3-4 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
818  |RM3-4 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
819  |RM3-6 coding sequence CS-barnase CS-barnase-BACAM
820  |Rm3-6 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
821  |RM3-6 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
822 |RM3-6 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
823 |RM3-6 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
824 |RM3-6 promoter P-TA29 tapetal specific P-ta29-TOBAC
825  |RM3-6 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
826 |RM3-6 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
827  |RM3-6 terminator T-transcript 7 T-tr7-RHIRD
828  |RM3-6 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
829  |spvRr111 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
830  |sBVR111 coding sequence CS-RNA-dependent RNA polymerase CS-RdRp-BNYVV
831  |sBVR111 coding sequence CS-RNA-dependent RNA polymerase CS-RdRp_as-BNYVV
832 |sBVR111 promoter P-heat shock protein P-hsp80-BRAOL
833 |sBVR111 promoter P-ubiquitin P-ubi3-ARATH
834  |sBVR111 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
835 |sBVR111 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
836  |SEMT15-15 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
837  |SEMT15-15 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
838 |SEMT15-15 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PVY
839  |SEMT15-15 leader L-heat shock protein L-hsp17_9-SOYBN
840  |SEMT15-15 promoter P-34S FMV P-FMV
841  |SEMT15-15 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
842 |SEMT15-15 promoter P-RuBisCO small subunit P-rbcS-ARATH
843  [SEMT15-15 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
844  |SEMT15-15 terminator T-potato virus Y T-cp-PVY
845 |SEMT15-15 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
846  |SEMT15-15 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
847  |SEMT15-15 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
848  |spBT02-7 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry3A-BACTU
849  [sPBT02-7 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
850  [spBT02-7 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
851  [spBTO02-7 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
852 [spBT02-7 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
853  |spBT02-7 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
854 |SYHTOH2 coding sequence CS-4-hydroxyphenylpyruvate dioxygenase CS-HPPD-AVESA
855  [SYHTOH2 coding sequence CS-hialaphos resistance CS-pat-STRVR
856 |SYHTOH2 enhancer E-35S CaMV E-35S5-CaMV
857 |SYHTOH2 leader L-omega tobacco mosaic virus L-omega-TMV
858  [SYHTOH2 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
859  [SYHTOH2 promoter P-cestrum yellow leaf curling virus P-CYLCV
860  [SYHTOH2 promoter P-cestrum yellow leaf curling virus P-CYLCV_SMP-SYNTH
861  [SYHTOH2 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
862  [SYHTOH2 unknown origin U-sequence of unknown origin U-sequence of unknown origin
863 [Topas 19/2 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
864  [Topas 19/2 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
865  |Topas 19/2 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
866  [Topas 19/2 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
867  |Topas 19/2 terminator T-355 CaMV T-355-CaMV
868  |Topas 19/2 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
869  |1120-7 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
870  |1120-7 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 11 CS-nptll-ECOLX
871  |1120-7 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
872 |1120-7 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
873 |1120-7 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
874 |1120-7 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
875 |125 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
876 |125 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
877 |125 terminator T-35S CaMV T-355-CaMV
878 125 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
879 |125 vector fragment V-pucC V-pUC oriC-SYNTH
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880  |T304-40 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
881  |T304-40 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAb-BACTU
882 |7304-40 leader L-5’¢l tapetum specific L-5 el-ORYSA
883  |T304-40 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
884 |T304-40 promoter P-subterranean clover stunt virus P-s7s7-SCSV
885  [7304-40 terminator T-NADP-malic enzyme T-NADPmel-FLABI
886 [T304-40 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
887  |T304-40 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
888  |T304-40 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
889 |45 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
890 145 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
891 145 terminator T-35S8 CaMV T-355-CaMV
892 145 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
893 |145 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
894 145 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
895  |we2 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
896  |we2 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
897  |we2 leader L-RNA 4 of alfalfa mosaic virus L-RNA4-AMV
898  |we2 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
899  |we2 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
900 |we2 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS-SOYBN
901  |we2 vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
902 |\wog coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
903 |wos coding sequence CS-bialaphos resistance CS-bar-STRHY
904 |wog leader L-RNA 4 of alfalfa mosaic virus L-RNA4-AMV
905  |wos promoter P-35S CaMV P-355-CaMV
906 |wog terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
907 |wog terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS-SOYBN
908  |wos vector fragment V-beta lactamase V-bla-ECOLX
909  |x17-2 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase |1 CS-nptll-ECOLX
910  |x17-2 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PRSV
911 [x17-2 genomic sequence G-endogenous genomic sequence G-flank-HOST
912 [x17-2 leader L-beta glucuronidase L-uidA-ECOLX
913 |x17-2 promoter P-35S CaMV P-355-CaMV
914  [x17-2 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
915 [x17-2 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
916 [x17-2 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
917 [x17-2 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
918  |7sR500 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
919  |7sRs00 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
920  |zsR500 promoter P-34S FMV P-FMV
921  |7SR500 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
922 |7SR500 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
923 |zSR500 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
924 |7SR502 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
925  |7SR502 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
926 |zSR502 promoter P-34S FMV P-FMV
927 |7SR502 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
928  |7SR502 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
929 |zSR502 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
930 |7SR503 coding sequence CS-5-enolpyruvylshikimate-3-phosphate synthase CS-CP4epsps-RHIRD
931 |7SR503 coding sequence CS-glyphosate oxidoreductase CS-gox-OCHAN
932 |7sR503 promoter P-34S FMV P-FMV
933 |zsRrs03 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
934 |7SR503 transit peptide TP-chloroplast transit peptide TP-ctp-ARATH
935  |7sR503 transit peptide TP-RuBisCO small subunit TP-rbcS-ARATH
936 [zw20 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-WMV
937 [zw20 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-ZYMV
938  |zw20 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
939 |zw20 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
940  [123.2.2 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-SuRB-TOBAC
941  1123.2.2 coding sequence CS-dihydroflavonol 4-reductase CS-dfr-PETHY
942 ]123.2.2 coding sequence CS-flavonoid 3', 5' hydroxylase CS-F3_5 H-PETHY
943 |123.2.2 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
944  [123.2.2 promoter P-chalcone synthase P-chs-ANTMA
945 1123.2.2 promoter P-mac chimeric molecule P-mac1-SYNTH
946 [123.2.2 terminator T-acetohydroxy acid synthase T-SURB-TOBAC
947  [123.2.2 terminator T-mannopine synthase T-mas-RHIRD
948  [123.2.2 terminator T-phospholipids transfer protein T-D8-PETHY
949  ]123.2.2 vector fragment V-beta galactosidase V-beta_gal-ECOLX
950  [123.8.8 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-SuRB-TOBAC
951 |123.8.38 coding sequence CS-dihydroflavonol 4-reductase CS-dfr-PETHY
952 1123.8.8 coding sequence CS-flavonoid 3', 5' hydroxylase CS-F3_5 H-VIOLA
953  [123.8.8 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-PETHY
954 |123.8.8 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
955  [123.8.8 promoter P-chalcone synthase P-chs-ANTMA
956 [123.8.8 promoter P-dihydroflavonol 4-reductase P-dfr-PETHY
957 [123.8.8 terminator T-acetohydroxy acid synthase T-SURB-TOBAC
958  [123.8.8 terminator T-dihydroflavonol 4-reductase T-dfr-PETHY
959  [123.8.8 terminator T-phospholipids transfer protein T-D8-PETHY
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960  [123.8.8 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
961 [123.8.8 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
962 [1345-4 coding sequence CS-1-amino-cyclopropane-1-carboxylic acid synthase CS-acc2-SOLLC
963  [1345-4 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
964 113454 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-WHEAT
965 13454 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
966  [1345-4 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
967 13454 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
968 13454 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
969 |23-18-17 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
970 |23-18-17 coding sequence CS-thioesterase CS-te-UMBCA
971 |23-18-17 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
972 [23-18-17 promoter P-napin P-napin-BRARR
973  |23-18-17 terminator T-napin T-napin-BRARR
974 |23-18-17 terminator T-tumor morphology large T-tml-RHIRD
975  [23-198 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
976 |23-198 coding sequence CS-thioesterase CS-te-UMBCA
977 |23-198 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
978  |23-198 promoter P-napin P-napin-BRARR
979  |23-198 terminator T-napin T-napin-BRARR
980  [23-198 terminator T-tumor morphology large T-tml-RHIRD
981 |260-05 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-UuidA-ECOLX
982 1260-05 coding sequence CS-delta desaturase CS-fad2_1-SOYBN
983 |260-05 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-PETHY
984 1260-05 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
985 1260-05 promoter P-alpha subunit of beta conglycinin P-7Salpha-SOYBN
986 [260-05 terminator T-globulin 1 T-glbl-PHAVU
987 1260-05 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
988 27531 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-SURB-TOBAC
989 |27531 coding sequence CS-dihydroflavonol 4-reductase CS-dfr-PETHY
990  |27531 coding sequence CS-flavonoid 3', 5' hydroxylase CS-F3 5 H-VIOLA
991 27531 leader L-chlorophyll a/b-binding protein L-cab-PETHY
992 27531 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
993 |27531 promoter P-chalcone synthase P-chs-ANTMA
994 |27531 promoter P-dihydroflavonol 4-reductase P-dfr-PETHY
995 27531 terminator T-acetohydroxy acid synthase T-SURB-TOBAC
996 |27531 terminator T-dihydroflavonol 4-reductase T-dfr-PETHY
997 [27531 terminator T-phospholipids transfer protein T-D8-PETHY
998  [27531 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
999 27531 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
1000 |27531 vector fragment V-Ti plasmid right border repeat V-RB-RHIRD
1001 31807 coding sequence CS-bromoxynil-specific nitrilase CS-bxn-KLEPO
1002 31807 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
1003 31807 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
1004 31807 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1005 31807 promoter P-mac chimeric molecule P-mac1-SYNTH
1006 |31807 terminator T-mannopine synthase T-mas-RHIRD
1007 |31807 terminator T-tumor morphology large T-tml-RHIRD
1008 |31808 coding sequence CS-bromoxynil-specific nitrilase CS-bxn-KLEPO
1009 |31808 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
1010 31808 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
1011 31808 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1012 31808 promoter P-mac chimeric molecule P-mac1-SYNTH
1013 31808 terminator T-mannopine synthase T-mas-RHIRD
1014 31808 terminator T-tumor morphology large T-tml-RHIRD
1015 351N coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
1016 351N coding sequence CS_S-adenosylmethionine hydrolase CS-SAMhydrolase-T3
1017 351N promoter P-ethylene biosynthesis-related P-E8-SOLLC
1018 351N promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
1019 351N terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1020 4114 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
1021 4114 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylF-BACTU
1022 4114 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry34Ab1-BACTU
1023 4114 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-cry35Ab1-BACTU
1024 14114 intron 1-ubiquitin 1-1_ubil-MAIZE
1025 4114 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1026 4114 promoter P-peroxidase P-pox-WHEAT
1027 4114 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
1028 4114 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
1029 4114 terminator T-ORF25 T-0rf25-RHIRD
1030 4114 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinllI-SOLTU
1031 4114 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
1032|5307 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-ecry3_1Ab-SYNTH
1033|5307 coding sequence CS-phosphomannose isomerase CS-pmi-ECOLX
1034 |5307 promoter P-cestrum yellow leaf curling virus P-CYLCV
1035|5307 promoter P-ubiquitin P-ubil-MAIZE
1036|5307 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1037|5307 vector fragment V-intervening sequences V-MCS-SYNTH
1038 |5307 vector fragment V-Ti plasmid left border repeat V-LB-RHIRD
1039|5345 coding sequence CS-crystal delta-endotoxin CS-crylAc-BACTU
1040 |5345 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
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Piehled transgen( a elementu_GM_rostlin

porad GMO sekvence element ene
1041|5345 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1042|5345 promoter P-35S CaMV P-e35S-CaMV
1043  |5345 terminator T-alpha subunit beta conglycinin T-7Salpha-SOYBN
1044  |5345 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1045 |55-1 coding sequence CS-beta glucuronidase CS-uidA-ECOLX
1046 |s5-1 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
1047 |55-1 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PRSV
1048 |55-1 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1049 551 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
1050 |55-1 terminator T-35S CaMV T-355-CaMV
1051 |s51 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1052 |31 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase I CS-nptll-ECOLX
1053 |63-1 coding sequence CS-viral coat protein CS-cp-PRSV
1054 |63-1 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1055 |31 promoter P-nopaline synthase P-nos-RHIRD
1056 |63-1 terminator T-35S CaMV T-355-CaMV
1057 631 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1058 |66 coding sequence CS-1-amino-cyclopropane-1-carboxylic acid synthase CS-acc-DIACA
1059 |66 coding sequence CS-acetohydroxy acid synthase CS-SuRB-TOBAC
1060 |66 promoter P-35S CaMV P-35S5-CaMV
1061 |66 terminator T-acetohydroxy acid synthase T-SURB-TOBAC
1062 |66 terminator T-nopaline synthase T-nos-RHIRD
1063|676 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
1064|676 coding sequence CS-DNA adenine methylase CS-dam-ECOLX
1065 1676 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1066|676 promoter P-5126 anther-specific P-5126-MAIZE
1067 676 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
1068 1676 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinll-SOLTU
1069 |78 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
1070|678 coding sequence CS-DNA adenine methylase CS-dam-ECOLX
1071 678 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1072|678 promoter P-5126 anther-specific P-5126-MAIZE
1073|678 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
1074 |678 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinll-SOLTU
1075 |80 coding sequence CS-bialaphos resistance CS-pat-STRVR
1076|680 coding sequence CS-DNA adenine methylase CS-dam-ECOLX
1077 680 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1078|680 promoter P-5126 anther-specific P-5126-MAIZE
1079 |680 terminator T-35S CaMV T-358-CaMV
1080 1680 terminator T-proteinase inhibitor 11 T-pinll-SOLTU
1081 |g338 coding sequence CS-1-amino-cyclopropane-1-carboxylic acid deaminase CS-accD-PSECL
1082 |g338 coding sequence CS-neomycin phosphotransferase 1 CS-nptll-ECOLX
1083 [g8338 leader L-heat shock protein L-hsp70-PETHY
1084 |g338 promoter P-34S FMV P-FMV
1085 8338 promoter P-35S CaMV P-35S-CaMV
1086 |g338 terminator T-octopine synthase T-ocs-RHIRD
1087 |g338 terminator T-RuBisCO small subunit T-rbcS_E9-PEA
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3 Prehled pouzivanych metod detekce a identifikace GMO

Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

T303-3, LLCotton25,
W98, LLRICEOG,

QL-CON- — CBH351, LLRICE®601, Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
MDB498 specificka W62, DAS-06275-8, B16  spojeni mezi 35S promotorem a bar genem (Bayer (vlastni) zadna
/DPA143 P (DLL25), T304-40, Ms6,  CropScience, 2006) validace

LLRICE604, Bt176,
LLRICE62, Ms3

55-1, Da tomato, F
tomato, FP967, RM3-6,
EH92-527-1, GS784,
KMD1, HLMT15-15, Rf1,
RMS3-3, X17-2, RBMT15-

101, RBMT21-129, Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QL-CON-p-nos- konstrukt Melon A, C5, Melon B, spojeni mezi nopalin synthasou promotorem (P-nos) a i i i
e . kruhovym  narodni standard
F2/NPTII-R specificka SEMT15-15, B tomato, genem neomycin phosphotransferasy Il (nptll) (BVL -
HLMT15-3, RM3-4, L00.00-142)

GD743, RBMT21-350,
1345-4, RBMT21-152,
Ms1, Rf2, T120-7, 63-1,
SEMT15-02, 35 1 N,
HLMT15-46
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

validace
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci s6ji i
QL-CON-00-001 GTS 40-3-2 kruhovym  ISO standard
specificka modifikace GTS-40-3-2 (ISO 21569) U
testem
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci rajcete validace
QL-CON-00-002 Nema282F kruhovym  ISO standard
specificka modifikace Nema282F (ISO/FDIS 21569) .
testem
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci kukufice validace
u
QL-CON-00-003 Bt11, Bt10 maize » kruhovym  ISO standard
- specificka modifikace Bt11 (ISO 21569) U
testem
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci kukufice validace
QL-CON-00-004 Bt176 kruhovym  ISO standard
specificka modifikace Bt176 (ISO 21569) .
testem
A2704-21, GU262, T25,
A5547-127, HCN10,
HCR1, A5547-35, o, L ) . validace
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci kukufice i
QL-CON-00-005 o DAS59122, A2704-12, . kruhovym  ISO standard
- specificka modifikace T25 (ISO 21569)
DAS1507, DAS59132, testem

T120-7, Liberator, T14,
Falcon GS 40/90
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

validace
konstrukt Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci soji i

QL-CON-00-006 GTS 40-3-2 kruhovym ISO standard
—  specificka modifikace GTS-40-3-2 (ISO 21569) i

testem

e . . validace

NS konstrukt B63 Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci Kruhovym SO standard
- specificka ryze modifikace Bt63 (ISO 21569-Amd) testemy

GT73, MON1698, H7-1,
MON71800, RBMT22-
186, MON809, MON832,
MONB87427, NK603,

MON87705, GTSB77, L . : .
Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace

QL-CON-00-008 konsf[r.ukt, HIONSOTIE, (IO, spojeni mezi chloroplast transit peptidem 2 a CP4 epsps kruhovym  ISO standard
specificka RBMT22-082, J163,
J101, MON1445, genem (ISO 21569 AMD1). testem
RBMT22-238,
MON88017, MON89788,
MONB88913, RBMT22-
262, MON802
Konstrukt Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QL-CON-00-010 - FP967 konstruktu pfitomného u Inu modifikace FP967 (ISO kruhovym  ISO standard
21569-2) testem
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

A2704-21, GU262, T25,
A5547-127, HCN10,
Topas 19/2, T45, Bti1,

680, A5547-35, o . : :
Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace

konstrukt DAS59122, 676, A2704- L ) . - , . .
QL-CON-00-011 - 12 DAS1507 spojeni mezi 35S promotorem a genem phosphinothricin kruhovym  narodni standard
’ ’ N- I f t) (G 30.40-1). testem
DAS59132, 678, T120-7, |\ acewitransferasy (pat) ( )
Liberator, T14,
SYHTOH2, Falcon GS
40/90
konstrukt Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
u -
QL-CON-00-012 o 55-1, 63-1 o . . kruhovym  ISO standard
- specificka papaji modifikaci 55-1 a 63-1 (ISO 21569)
testem
Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
konstrukt KMD1, Kefeng 6, 3006- spojeni mezi ubiquitin promotorem kukufice a i ..
QL-CON-00-013 o o i kruhovym  Referen¢ni metoda EU
- specificka 210-23 modifikovanym cry1Ab/1Ac genem (Grohmann et -
al.,2015)
o . , in-house
QL-ELE-AINT 2-  element I-actin Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci (viastni) 54dn4
5'/AINT 2-3' specificka ryzového actin 1 intronu (I-ractl) (Mano et al. 2009). validace
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

in-house
QL-ELE-bar 2- element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
a e CS-bar-STRHY (TagMan) P (viastni)  Zadna
5'/bar 2-3' specificka bar genu (Mano et al., 2009) ,
validace
e . , in-house
QL-ELE-B'nase- element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci . o,
o CS-barnase (vlastni) zadna
F-n4/BNaseR-n3  specificka barnase genu (Scholtens et al. 2013) ,
validace
o . , in-house
QL-ELE-BstarF-  element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i ..
- o CS-barstar (vlastni) zadna
n2 /BstarR-n2 specificka barstar genu (Xu et al., 2006) ,
validace
QL-ELE-cry1A 4- element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
- =Cr - = ’, v 7 /e
> e CS-cry1Ab-BACTU . . (vlastni) zadna
5'/cry1A 4-3' specificka cry1Ab genu (Scholtens et al. 2013) ,
D/CIY1A 4-5 validace
QL-ELE-Cry1Ac- o . . in-house
- element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i ..
F(/R)- o CS-cry1Ac-BACTU (vlastni) zadna
specificka crylAc genu (Scholtens et al., 2013) ,
n4/Cry1AcR-n2 validace
QL-ELE- .
y1A.105 element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
cr 0 - -
ey CS-cry1A_105-SYNTH , (vlastni) zadna
F1/cry1A.105 - specificka cry1A.105 genu (Dinon et al. 2011) ,
- validace
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Oznaceni Typ metody
metody

QL-ELE-Cry1F- element
F2/Cry1Fr-n2 specificka

QL-ELE-cry2Ab2 element
- F/cry2Ab2 - R specificka

QL-ELE-cry3A- element

F/cry3A-R specificka
QL-ELE-
—c p— element
rM -
specificka

n2/Cry3Bbr-n2

QL-ELE-epsps 1- element
5'/epsps 3-3' specificka

QL-ELE-epsps2 element
1-5'/epsps?2 1-3' specificka

Cilova skupina

CS-cry1F-BACTU

CS-cry2Ab2-BACTU

CS-mcry3A-SYNTH, CS-
cry3A-BACTU

CS-cry3Bb1-BACTU

CS-CP4epsps-RHIRD

CS-CP4epsps-RHIRD

Nazev a popis metody

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
crylF genu (Scholtens et al., 2013, s malymi modifikacemi
forwardového primeru a sekvence sondy)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
cry2Ab2 genu (Dinon et al. 2011)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
cry3A genu. Véetné modifikovanych mcry3A, cry3A083,
cry3A085 a chimaera cry3A/cry1Ab (mcry3.1Ab) (Theo
Prins, 2013)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
cry3Bb genu (Scholtens et al., 2013; GMDD)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
CP4-epsps genu (Scholtens et al. 2013)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
CP4 epsps genu (Mano et al., 2009)
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96

Stupen standardizace

zadna

zadna

zadna

zadna

zadna

zadna


pouchova
Psací stroj
96


Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

in-house
QL-ELE-npt 1- element CS-nptll-ECOLX, V- Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci T — sadné
5'/npt 1-3' specificka nptll-ECOLX nptll genu (Scholtens et al., 2013) validace
QL-ELE-Patf element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
2 e CS-pat-STRVR . . (viastni)  zadna
n2/Patr-n2 specificka pat genu (Xu et al., 2006) .
validace
o . , in-house
QL-ELE-PFMV 1- element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i ..
- o P-FMV (vlastni) zadna
5'/PFMV 1-3' specificka P-FMV (Mano et al., 2009) ,
validace
e . , in-house
QL-ELE-P-FMV-  element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci ] o,
o P-FMV (vlastni) zadna
F/P-FMV-R specificka P-FMV promotoru (Debode et al., 2013) ,
E-PhV-RH validace
Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
QL-ELE-P-nos- element . . , , vz
- e P-nos-RHIRD nopaline synthasového promotoru z Agrobacterium (vlastni) zadna
F/P-nos-R specificka , .
tumefaciens (Debode et al., 2013) validace

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
P-nos-RHIRD nopaline synthasového promotoru (P-nos)(BVL L00.00- kruhovym  narodni standard
141) testem

QL-ELE-p-nos- element
F1/p-nos-R specificka
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

QL-ELE-P-Rice in-house

) . element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i .
actin-F/P-Rice e P-act1-ORYSA .. , (vlastni) zadna
- specificka ryzového actin 1 promotoru (P-ractl) (Debode et al. 2013). ,
actin-R validace

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci

QL-ELE-P- in-house
element SSUAra promotoru (ribulose 1.5-biphoshate carboxylase i oL
SSuAra-F/P- o P-rbcS-ARATH ] . . . . (vlastni) zadna
specificka mala podjednotka) z Arabidopsis thaliana (Debode et al., ,
SSuAra-R validace
2013)
e TET NG e — Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
—F/P — specificka P-ta29-TOBAC P-TA29 tapetal specifického promotoru Nicotiana (vlastni) zadna
- - ifi
P tabacum (Debode et al., 2013) validace
. Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
QL-ELE-P-Ubi- element , o . . . ws s
. e P-ubi1-MAIZE ubiquitinového promotoru Zea mays - Kukurice (Debode (vlastni) zadna
F/P-Ubi-R specificka ,
et al., 2013) validace
Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
QL-ELE-T-E9- element : . . . . P
S —— specificka T-rbcS_E9-PEA E9 (RuBisCO mala podjednotka rbcS) terminatoru (vlastni) zadna
-E9- ifi
P (Debode et al., 2013) validace
eI S Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
—g_F/T- . F; == iioka T-transcript 7 g7 terminatoru z Agrobacterium tumefaciens (Debode et (vlastni) zadna
-g7- specificka
. al., 2013) validace
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
QL-ELE-T-OCS-  element . . o . . v i yx
e T-ocs-RHIRD octopine synthasového terminatoru z Agrobacterium (vlastni) zadna
F/T-OCS-R specificka , .
tumefaciens (Debode et al., 2013) validace
NIy B —— Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
—F/T o specificka T-35S CaMV 35S terminatoru z Kvétakového mozaikového viru (vlastni) zadna
-35S- ifi
P (Debode et al., 2013) validace
QL-ELE-Vip3A element Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
- -Vi - . vall - . vz .
el ent CS-vip3Aa20-BACTU _ : . . (vViastni)  zadna
F/Vip3A-R specificka Vip3A genu (Liang et al., 2013) ,
validace
B —— Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci validace
QL-ELE-00-001 specificka P-35S CaMV promotoru 35S Kvétakového mozaikového viru (Uredni kruhovym  narodni standard
ifi
P sbirka metod podle§ 64 LFGB, L 00.00-31) testem
e - , , validace
element CS-nptll-ECOLX, V- Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci neomycin i
QL-ELE-00-002 o i kruhovym  ISO standard
- specificka nptll-ECOLX phosphotransferasového Il genu (ISO 21569) -
e . . , , validace
element CS-nptll-ECOLX, V- Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci Neomycin ) 3 i
QL-ELE-00-003 o ) kruhovym narodni standard
- specificka nptll-ECOLX phosphotransferasového Il genu (L 00.00-31, 2001) testom
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

sleriE Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci 35S validace
QL-ELE-00-004 specifickd P-35S CaMV promotoru Kvétakového mozaikového viru (Lipp et al., kruhovym  ISO standard
2 2001) testem
B —— Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci 35S validace
QL-ELE-00-005 o P-35S CaMV promotoru Kvétakového mozaikového viru (ISO/FDIS kruhovym  ISO standard
) specificka
21569) testem
clement Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci nopaline validace
QL-ELE-00-006 specifickd T-nos-RHIRD synthasového terminatoru (Ufedni sbirka metod podle§ 64 kruhovym  narodni standard
2 LFGB, L 00.00-31) testem
B —— Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci nopaline validace
QL-ELE-00-007 o T-nos-RHIRD synthasového terminatoru (EU-Project SMT4-CT96- kruhovym  narodni standard
) specificka
2072:1998) testem
olement Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QL-ELE-00-008 specifickd P-nos-RHIRD nopaline synthasového promotoru (Ufedni sbirka metod kruhovym  narodni standard
2 podle§ 64 LFGB, L 00.00-141) testem
element Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci nopaline validace
QL-ELE-00-009 o T-nos-RHIRD i L ) P P kruhovym  ISO standard
- specificka synthasového terminatoru (Lipp et al.,2001) testom
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Oznaceni
metody

QL-ELE-00-010

QL-ELE-00-011

QL-ELE-00-012

QL-ELE-00-013

QL-ELE-00-014

Typ metody

element
specificka

element
specificka

element
specificka

element
specificka

element
specificka

Cilova skupina

P-FMV

T-nos-RHIRD

P-35S CaMV

T-nos-RHIRD

CS-bar-STRHY

Nazev a popis metody

Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci 34S
promotoru Krticnikového mozaikového viru (Pan et al.,
2007)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
nopaline synthasového terminatoru (ISO 21569 AMD1)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
35S promotoru (partim P-35S).

Cast kvalitativni duplex real-time PCR (TagMan) metody
pro detekci 35S promotoru Kvétakového mozaikového viru
a nopalin synthasového terminatoru (ISO 21569 AMD1)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
nopalin synthasového terminatoru (partim T-nos).

Cast kvalitativni duplex real-time PCR (TagMan) metody
pro detekci 35S promotoru Kvétakového mozaikového viru
a nopalin synthasového terminatoru (partim T-nos) (ISO
21569 AMD1)

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro element
kodujici detekci phosphinothricin N-acetyltransferasového
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

(CS-bar-STRHY) genu ze Streptomyces
hygroscopicus (ISO 21569 AMD1)

olement Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QL-ELE-00-015 specifickd E-FMV, P-FMV 34S promotoru Krtidnikového mozaikového viru (Utedni kruhovym  narodni standard
> sbirka metod podle§ 64 LFGB, L 00.00-148). testem

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) element koduijici

CS-cry1Ab_Ac-SYNTH, . . validace
element S metoda pro detekci synthetického cry1Ab/Ac genu (CS- i i i
QL-ELE-00-016 e CS-cry1Ac-BACTU, CS- .. i , kruhovym  narodni standard
specificka orvi Ab-BACTU crylAb_Ac-SYNTH; Official Collection Methods according N
. to § 64 LFGB, L 15.06-3)
e . validace
ST element P35S CaMV Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro kruhowim  neznamé
- specificka detekci P-35S CaMV (Barbau-Piednoir et al., 2014) y
testem
e . validace
element Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro i .,
QL-ELE-00-018 e T-nos-RHIRD , . , kruhovym  neznama
- specificka detekci T-nos-RHIRD (Barbau-Piednoir et al., 2014)
testem
B —— Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro validace
QL-ELE-00-019 o CS-CP4epsps-RHIRD detekci CS-CP4epsps-RHIRD (Barbau-Piednoir et al., kruhovym  neznama
specificka 2014) testem
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Oznaceni

metody

QL-ELE-00-020

QL-ELE-00-021

QL-ELE-00-022

QL-EVE-BN-002

QL-EVE-OS-001

QL-EVE-Oxy-
3F/Oxy-4R

Typ metody

element
specificka

element
specificka

element
specificka

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

CS-cry1Ab-BACTU

CS-pat-STRVR

CS-bar-STRHY

GT73

LLRICE601

OXY-235

Nazev a popis metody

Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro
detekci CS-cry1Ab-BACTU (Barbau-Piednoir et al., 2014)

Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro
detekci CS-pat-STRVR (Barbau-Piednoir et al., 2014)

Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro
detekci CS-bar-STRHY (Barbau-Piednoir et al., 2014)

Kvalitativni konvenéni PCR metoda detekce fepky olejné
modifikace GT73 (ISO 21569).

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
ryze modifikace LLRICE601 (verifikovana EU-RL GMFF
v kontextu s rozhodnutim EK 2006/578/EC).

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace OXY-235 (Yang et al. 2008)

TBO50MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

in-house
(vlastni)
validace

in-house
(vlastni)
validace

103

Stupen standardizace

neznama

neznama

neznama

ISO standard

zadna

zadna


pouchova
Psací stroj
103


Oznaceni

metody

QL-EVE-ZM-001

QL-EVE-ZM-002

QL-PLN-00-007

QL-TAX-BN-003

QL-TAX-BN-004

QL-TAX-
CaMVF/CaMVR

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

druhové
specificka

druhoveé
specificka

druhové
specificka

druhoveé
specificka

Cilova skupina

MONB810

Bt10 maize

all-plants

Brassica napus - Repka
olejna

Brassica napus - Repka
olejna

Cauliflower mosaic virus

Nazev a popis metody

Kvalitativni konvenéni PCR metoda pro detekci kukufice
modifikace MON810 (ISO/FDIS 21569).

Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci kukufice
modifikace Bt10 (verifikovana EU-RL GMFF v kontextu
s rozhodnutim EK 317/2005/EC)

Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci
chloroplastového tRNA-Leu intronu (ISO/FDIS 21569)

Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro
detekci cruciferin A genu u fepky olejné (Barbau-Piednoir
et al., 2014)

Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci
proteinového I/Y genu s vysokou pohyblivosti u Fepky
olejné (Pan et al., 2007).

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
ORF IV obalového proteinu z CaMV viru (Cancar et al.,
2005)
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda for detekce

QL-TAX-FatA . L L. in-house
- B druhové Brassica napus - Repka  fepky olejné (Monsanto, 2004, Doporuceny postup pro (viastni) sadné
primer a
or specificka olejna real-time kvantitativni TagMan PCR stanoveni Roundup validace
primer
Ready fepky RT73).
QL-TAX- in-house
- druhové ) L Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i i i
FMVorf7- o Figwort mosaic virus e o . (vlastni) narodni standard
specificka orf7 z Krti€nikového mozaikového viru (Moor et al., 2012) )
F4/FMVor{7-R4 validace
. , . Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro validace
druhové Glycine max - Séja D, ) : . . .
QL-TAX-GM-001 o o detekci s6jového genu lectin (Barbau-Piednoir et al., kruhovym  neznama
specificka luStinaté
2014) testem
Y . . e . ., validace
druhové Glycine max - Séja Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci s6jového i
QL-TAX-GM-002 o oo , kruhovym  ISO standard
- specificka luStinata genu lectin (ISO/FDIS 21569).
testem
. . L e - D validace
druhové Glycine max - Soja Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci s6jového i
QL-TAX-GM-008 o o , kruhovym  ISO standard
- specificka luStinaté genu lectin (1ISO 21569)
testem
. Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci in-house
druhové , - e . . .
QL-TAX-0S-002 specifickd Oryza sativa - Ryze ryzového genu Phospholipase D alpha 2 (Mazzara et al., (vlastni) neznama
. 2006). validace
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvalitatitvni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace

druhové
QL-TAX-0S-003 <pecifické Oryza sativa - Ryze ryzového genu root-specific GOS9 (Hernandez et al., kruhovym  narodni standard
2 2005) testem
. o L. o validace
druhoveé . . Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci ryzového ) L
QL-TAX-OS-006 o Oryza sativa - Ryze ) kruhovym  neznama
specificka genu sucrose-phosphat synthasa (Jiang et al., 2009).
testem
. . o - , validace
druhové Solanum lycopersicum -  Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci genu i
QL-TAX-SL-001 o . . kruhovym  ISO standard
- specificka Rajce rajcete polygalacturonasa (ISO/FDIS 21569:2005). N
. . e . , validace
druhové Solanum lycopersicum - Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci genu , .,
QL-TAX-SL-005 o N . kruhovym neznama
- specificka Rajce rajcete LAT52 (Yang et al., 2008).
testem
. Kvalitatitvni real-time PCR(SYBRGreen) metoda pro validace
druhové . , . i .,
QL-TAX-ZM-002 specifickd Zea mays - Kukurice detekci genu kukufice alcoholdeydrogenasa 1 (Barbau- kruhovym  neznama
2 Piednoir et al., 2014) testem
. e . , validace
druhové . Kvalitatitvni konvenéni PCR metoda pro detekci i
QL-TAX-ZM-003 o Zea mays - Kukufice e ) kruhovym  ISO standard
- specificka kukufiéného genu invertasa (ISO 21569) testom
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

validace
konstrukt Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-CON-00-001 GTS 40-3-2 kruhovym  ISO standard
specificka s6ji modifikace GTS-40-3-2 (ISO 21570) i
testem
o . . validace
TSR konstrukt GTS 40-3-2 Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci kruhovim  narodni standard
- specificka séji modifikace GTS-40-3-2 (Hird et al., 2003). y
testem
konstrukt Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QT-CON-00-003 GTS 40-3-2 kruhovym  ISO standard
specificka of s¢ji modifikace GTS-40-3-2 (ISO/FDIS 21570). y
testem
konstrukt Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QT-CON-00-004 MON810 kruhovym  ISO standard
specificka kukufice modifikace MON810 (Shindo et al., 2002) |
testem
A2704-21, GU262, T25,
A5547-127, HCN10,
HCR1, A5547-35, o . . validace
konstrukt Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-CON-00-005 e DAS59122, A2704-12, . o . kruhovym  ISO standard
—— specificka kukufice modifikace T25 (Shindo et al., 2002)
DAS1507, DAS59132, testem

T120-7, Liberator, T14,
Falcon GS 40/90
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Oznaceni
metody

QT-CON-00-006

QT-CON-00-007

QT-CON-00-008

QT-ELE-NOS ter

2-5' /NOS ter 2-3'

QT-ELE-P35S 1-
5'/P35S 1-3'

QT-ELE-00-001

Typ metody

konstrukt
specificka

konstrukt
specificka

konstrukt
specificka

element
specificka

element
specificka

element
specificka

Cilova skupina

Bt11, Bt10 maize

Bt176

GA21

T-nos-RHIRD

P-35S CaMV

P-35S CaMV

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikace Bt11 (Shindo et al., 2002)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikace Bt176 (Shindo et al., 2002)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikace GA21 (Shindo et al., 2002)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
T-nos (Kodama et al., 2009)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
35S promotoru Kvétakového mozaikového viru (Kodama
et al., 2009)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
35S promotoru Kvétakového mozaikového viru (Feinberg
et al., 2005)
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan)method pro detekci  validace

element
QT-ELE-00-002 SpeCifické CS-pat-STRVR genu phosphinothricin N-acetyltransferasa (Weighard et kruhovym  neznama
P al., 2004) testem
element Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
QT-ELE-00-003 CS-cry1Ab-BACTU kruhovym  ISO standard
specificka J synthetického genu crylA(b) (ISO/FDIS 21570) y
testem
olement Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-ELE-00-004 specifickd P-35S CaMV 35S promotoru Kvétakového mozaikového viru (ISO kruhovym  ISO standard
. 21570 Annex B.1) testem
specificka pro Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-EVE-BN-001  danou T45 fepky olejné modifikace T45 (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
modifikaci GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014) testem
specificka pro Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-EVE-BN-002  danou Ms8 fepky olejné modifikace Ms8 (EU-RL GMFF kruhovym  Referencni metoda EU
modifikaci GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014) testem
specificka pro Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-EVE-BN-003  danou Rf3 fepky olejné modifikace Rf3 (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
modifikaci GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014) testem
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Oznaceni

metody

QT-EVE-BN-004

QT-EVE-BN-005

QT-EVE-BN-006

QT-EVE-BN-007

QT-EVE-BN-008

QT-EVE-BN-009

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

GT73

Ms1

Rf1

Rf2

Topas 19/2

73496

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace GT73 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace Ms1 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace Rf1 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace Rf2 (verifikovano EU-RL GMFF
v kontextu s rozhodnutim EK 2007/306/EC)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace Topas 19/2 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 21, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
fepky olejné modifikace 73496 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)
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Oznaceni

metody

QT-EVE-BN-010

QT-EVE-BV-001

QT-EVE-GH-001a

QT-EVE-GH-
001b

QT-EVE-GH-002

QT-EVE-GH-003

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

MON88302

H7-1

281-24-236

3006-210-23

LLCotton25

MON1445

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
of Fepky olejné modifikace MON88302 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 27, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
cukrové fepy modifikace H7-1 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace 281-24-236 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace 3006-210-23 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace LLCotton25 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace MON1445 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)
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Oznaceni

metody

QT-EVE-GH-004

QT-EVE-GH-005

QT-EVE-GH-006

QT-EVE-GH-007

QT-EVE-GH-008

QT-EVE-GH-009

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

MON531

MON15985

GHB614

MON88913

GHB119

T304-40

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace MON531 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace MON15985 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace GHB614 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace MON88913 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
baviniku modifikace GHB119 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 21, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro
detekciof cotton Modifikace T304-40 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 27, 2014)
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Referenéni metoda EU
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Oznaceni

metody

QT-EVE-GM-001

QT-EVE-GM-002

QT-EVE-GM-003

QT-EVE-GM-004

QT-EVE-GM-005

QT-EVE-GM-006

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

FG72

MON87769

MON87705

A2704-12

GTS 40-3-2

MON89788

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceFG72 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014))

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s6ji modifikaceMON87769 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 21, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceMON87705 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 21, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s6ji modifikaceA2704-12 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
database as of October 02, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceGTS 40-3-2 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s0ji modifikaceMON89788 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 23, 2014)
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Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
113


Oznaceni

metody

QT-EVE-GM-007

QT-EVE-GM-008

QT-EVE-GM-009

QT-EVE-GM-010

QT-EVE-GM-011

QT-EVE-GM-012

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

AB547-127

DP305423

DP356043

MONB87701

Cvi27

MON87708

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceA5547-127 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s6ji modifikaceDP305423 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z ledna 23, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceDP356043 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z ledna 23, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s6ji modifikaceMON87701 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 23, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikaceCV127 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z ledna 23, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
s6ji modifikaceMON87708 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 27, 2014)
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Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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Oznaceni

metody

QT-EVE-GM-013

QT-EVE-GM-014

QT-EVE-GM-015

QT-EVE-0S-002

QT-EVE-ST-001

QT-EVE-ZM-004

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

DAS68416

DAS81419

DAS44406

LLRICE62

EH92-527-1

DAS40278

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
séji modifikace DAS68416 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 2, 2015)

Kvantitativni PCR metoda pro detekci s6ji modifikace
DAS-81419-2 (EURL GMFF GMOMETHODS databaze
z kvétna 28, 2015)

Kvantitativni PCR metoda pro detekci soji modifikaceDAS-
44406-6 (EURL GMFF GMOMETHODS databaze
z kvétna 28, 2015), 2015)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
ryze modifikaceLLRICE62 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
brambor modifikace EH92-527-1 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda kukufici
modifikace DAS40278 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)
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Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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pouchova
Psací stroj

pouchova
Psací stroj


Oznaceni

metody

QT-EVE-ZM-005

QT-EVE-ZM-006

QT-EVE-ZM-007

QT-EVE-ZM-008

QT-EVE-ZM-009

QT-EVE-ZM-010

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

MON87460

Bt11

GA21

NK603

MON863

DAS1507

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceMON87460 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ¢ervence 21, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceBt11 (ISO 21570)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceGA21 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceNK603 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceMON863 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceDAS1507 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 17, 2014)

TBO50MZP015 Pfiloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezamérném vyskytu v Zivotnim prostredi

Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
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testem

validace
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validace
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

ISO standard

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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pouchova
Psací stroj


Oznaceni

metody

QT-EVE-ZM-011

QT-EVE-ZM-012

QT-EVE-ZM-013

QT-EVE-ZM-014

QT-EVE-ZM-015

QT-EVE-ZM-016

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

125

DAS59122

MIR604

GA21

Bt11

MON88017

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceT25 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceDAS59122 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceMIR604 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceGA21 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceBt11 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceMON88017 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 13, 2014)
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Validace

validace
kruhovym
testem

validace
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testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
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testem

validace
kruhovym
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117

Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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pouchova
Psací stroj


Oznaceni

metody

QT-EVE-ZM-017

QT-EVE-ZM-018

QT-EVE-ZM-019

QT-EVE-ZM-020

QT-EVE-ZM-021

QT-EVE-ZM-022

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

specificka pro
danou
modifikaci

Cilova skupina

LY038

MON89034

Modifikace 3272

MON810

Modifikace 98140

MIR162

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceLY038 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceMON89034 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikace3272 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z ledna 13, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceMON810 (ISO/FDIS 21570)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikace98140 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 10, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukurice modifikaceMIR162 (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 10, 2014)
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Validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem
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kruhovym
testem

validace
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testem
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testem

validace
kruhovym
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

ISO standard

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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Oznaceni

metody

QT-EVE-ZM-023

QT-TAX-BN-001

QT-TAX-BN-002

QT-TAX-BN-012

QT-TAX-BV-013

QT-TAX-GH-015

Typ metody

specificka pro
danou
modifikaci

druhové
specificka

druhové
specificka

druhové
specificka

druhové
specificka

druhové
specificka

Cilova skupina

Bt176

Brassica napus - Repka
olejna

Brassica napus - Repka
olejna

Brassica napus - Repka
olejna

Beta vulgaris - cukrova
fepa

Gossypium hirsutum -
Bavinik

Nazev a popis metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
kukufice modifikaceBt176 (EU-RL GMFF GMOMETHODS
databaze z fijna 01, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
genu fepky olejné acyl-ACP thioesterasa (FatA) (EU-RL
GMFF GMOMETHODS databaze z ledna 23, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
zasobniho proteinu fepky olejné cruciferin (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z ledna 27, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
genu fepky olejné cruciferin A (CruA) (EU-RL GMFF
GMOMETHODS databaze z bfezna 06, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci
genu cukrové fepy glutamine synthetasa (GS2) (EU-RL
GMFF GMOMETHODS databaze z bfezna 05, 2014)

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro
detekciof cotton fiber-specific acyl carrier protein (ACP1)
gene (EU-RL GMFF GMOMETHODS databaze z ledna 7,
2014)
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Validace

in-house
(vlastni)
validace

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem

validace
kruhovym
testem
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Stupen standardizace

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU

Referenéni metoda EU


pouchova
Psací stroj
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pouchova
Psací stroj


Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

validace
druhové Gossypium hirsutum - Kvantitativni PCR metoda pro detekci domnélého genu i .,
QT-TAX-GH-016 L . ) i kruhovym neznama
specificka Bavinik baviniku SAH7 protein (123 bp) (Mazzara et al., 2006) N

. , , Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
druhové Gossypium hirsutum -

QT-TAX-GH-018 specificka Bavinik genu baviniku alcohol dehydrogenasa C (adhC) (EU-RL kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi vini
P GMFF GMOMETHODS databaze z ledna 17, 2014) testem
. . . T . . validace
druhové Gossypium hirsutum - Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i .,
QT-TAX-GH-019 o 3 i kruhovym  neznama
- specificka Bavinik genu baviniku alcohol dehydrogenasa C gene N

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace

druhové Gossypium hirsutum -
QT-TAX-GH-021 Specifick Ba In)’llf domnélého genu baviniku SAH7 protein (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi vini
P GMOMETHODS databaze z ledna 22, 2014) testem
. . . e . . validace
druhové Glycine max - Séja Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-TAX-GM-001 o oo o i kruhovym  ISO standard
-~ specificka lustinata genu sdjového lectinu
testem
. . L e . . validace
druhové Glycine max - Séja Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-TAX-GM-002 o o o ) kruhovym  ISO standard
—— specificka luStinaté sojového genu lectinu (ISO 21570) tostem
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pouchova
Psací stroj
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

validace
druhové Glycine max - Séja Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i .,
QT-TAX-GM-004 L N o . . kruhovym neznama
— specifickd luStinaté séjového genu lectinu (Hird et al., 2003).
testem
. . . e . . validace
druhové Glycine max - Séja Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-TAX-GM-007 o o, L ) kruhovym  ISO standard
— specificka luStinaté séjového genu lectinu tostem

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace

druhové Glycine max - Séja
QT-TAX-GM-009 <peCifické Iué);inaté : sbjového genu lectinu (Le1) (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
. GMOMETHODS databaze z ledna 22, 2014) testem
druhové Glveine max - Séia Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QrTAXGM020 L | é)f['naté : sojového genu lectinu (Le1) (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi usti
P GMOMETHODS databaze z ledna 22, 2014) testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
uhov
QT-TAX-0S-003 <peCifické Oryza sativa - Ryze ryzového genu sucrose-phosphat synthasa (Jiang et al., kruhovym  neznama
. 2009) testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-TAX-0S-017 ST Oryza sativa - Ryze ryzového genu phospholipase D alpha 2 (PLD) (EU-RL kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi

GMFF GMOMETHODS databaze z ledna 13, 2014) testem
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pouchova
Psací stroj
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pouchova
Psací stroj


Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  in-house

QT-TAX-SAD- druhové Linum usitatissimum -
. V i I Inu/Inéného seminka (GeneticlD NA Inc, 2009; http://gmo-  (vlastni) zadna
FW/SAD-RV specificka Len , ,
crl.jrc.ec.europa.eu/flax.htm). validace
. ) o . . validace
druhové Solanum lycopersicum -  Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-TAX-SL-002 o . . kruhovym  ISO standard
- specificka Rajce genu rajcete AT52 (ISO 21570 Amd1)
testem
QT-TAX-SPS druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
uhov
primer f/SPS <peCifické Oryza sativa - Ryze ryzového genu sucrose phosphat synthasa (SPS) kruhovym  ISO standard
primer r > (1S021570 Amd1) testem
. Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
druhové Solanum tuberosum - i ..
QT-TAX-ST-010 Specifick Brambor genu brambor UDP-glucose pyrophosphorylasa (EU-RL kruhovym  Referenéni metoda EU
P GMFF GMOMETHODS databaze z ledna 22, 2014) testem
Y - . e, . , in-house
QT-TAX-wx012-  druhové Triticum aestivum - Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci Ty — sadné
5'/'wx012-3' specificka pSenice seta genu pSenice waxy-D1 (lida et al., 2005) ,
validace
. G . . validace
druhové . Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci i
QT-TAX-ZM-001 . Zea mays - Kukurice B kruhovym  ISO standard
—  specificka genu kukufice alcoholdeydrogenasa 1 (adh1) tostem
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Oznaceni Typ metody Cilova skupina Nazev a popis metody Validace Stupen standardizace
metody

Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace

druhové
QT-TAX-ZM-002 s L:ecif\i/cké Zea mays - Kukufice genu kukufice s vysokou pohyblivosti skupiny A (hmgA) kruhovym  ISO standard
. (ISO 21570) testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-TAX-ZM-003 specificka Zea mays - Kukurice genu kukufice alcohol dehydrogenasa 1 (adh1) (EU-RL kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi
P GMFF GMOMETHODS databaze z fijna 01, 2014) testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci validace
u -
QT-TAX-ZM-006 Zea mays - Kukufice kruhovym  ISO standard
specificka ’ genu kukufice Skrobova synthasa llb (ISO 21570) U
testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-TAX-ZM-011 specificka Zea mays - Kukurice genu kukufice alcohol dehydrogenasa 1 (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU
ifi
> GMOMETHODS databéze z bfezna 06, 2014) testem
druhové Kvantitativni real-time PCR (TagMan) metoda pro detekci  validace
QT-TAX-ZM-014 e Zea mays - Kukufice genu kukufice alcoholdeydrogenasa 1 (EU-RL GMFF kruhovym  Referenéni metoda EU

GMOMETHODS databaze z bfezna 06, 2014) testem
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4 Prehled zpusobu validace/verifikace metod stanoveni GMO

Prehled systému validace detekcnich a identifikacnich
metod

Nakladani s geneticky modifikovanymi organismy (GMO) a genetickymi produkty v EU
vychazi z “principu predbéiné opatrnosti”, vzhledem k poZzadavkim na zabezpeceni jejich
bezpeclnosti ze strany verejnosti, a je regulovano radou legislativnich opatreni EU a ¢lenskych
statll. Zakladnim normativem je smérnice 2001/18, ktera byla transponovana do zakona
78/2004 a nafizeni Evropského parlamentu a Rady 1829/2003.

Zvlasté je vénovana pozornost GM rostlindm, které jsou v EU uvolnovany do Zivotniho
prostredi (vice nez 50 rostlinnych druhtl) a tém, které jsou ve stale vétsim poctu uvolnovany
na trh. Jde nejen o GMO, které mohou byt v rdmci EU péstovany na produkénich plochach
zemédélskych podnik(, ale i o0 GMO, které jsou do EU dovazeny pro potravinarské vyuziti,
nebo pro krmeni zvirat.

Pro prislusna GMO by mély byt zavedeny postupy testovani identity, pfipadné testy
pro detekci pfitomnosti zamysleného genetické modifikace. ZkuSebni metody by mély byt
specifické.

Kromé legislativnich norem EU, je tfeba vzit pfi nakladani s GMO v Uvahu i urcité
zavazky vyplyvajici z pfijeti nékterych dalSich mezinarodnich zavazkd, které vymezuji urcita
pravidla nakladani s modifikovanymi organismy (napfiklad Cartagensky protokol o biologické
bezpecnosti).

Zakladni legislativni ramec pro nakladani s GMO v EU a CR

Zamérném uvolnovani geneticky modifikovanych organism( do Zivotniho prostredi je
upraveno smérnicemi:

2001/18/ES o zamérném uvolnovani geneticky modifikovanych organismi do Zivotniho
prostredi

2009/41/ES o uzavieném nakladani s geneticky modifikovanymi mikroorganismy,
A nafizenimi

Narizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 1829/2003 ze dne 22. zafi 2003 o
geneticky modifikovanych potravinach a krmivech

Nafizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 1830/2003 ze dne 22. zafi 2003 o
sledovatelnosti a oznacovani geneticky modifikovanych organismu

Narizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 1946/2003 ze dne 15. cervence 2003 o
preshrani¢nich pohybech geneticky modifikovanych organism(

Evropské smérnice 2001/18/ES a 2009/41/ES jsou transponovany do Ceské legislativy

zakonem ¢. 78/2004 Sb., o nakladani s geneticky modifikovanymi organismy a
genetickymi produkty v platném znéni
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a navazujicimi vyhlaskami

Zakladni informace o povolenych geneticky modifikovanych organizmech v EU lze
ziskat na strankach:

Evropsky uUrad pro bezpecnost potravin (EFSA) GMO panel
http://www.efsa.europa.eu/en/panels/gmo.htm

Spolecné vyzkumné centrum Evropské komise ,,GMOinfo - GMO Register”

http://gmoinfo.jrc.ec.europa.eu/
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Moznosti a metody detekce geneticky modifikovanych
organismu

Vzhledem k pozadavkim legislativy regulujici naklddani s GMO je zfejmé, Ze pro ucely
kontroly dodrzovani zavaznych pravidel je nezbytné disponovat ucinnymi metodami detekce
geneticky modifikovanych organismu.

Vyvoj detekénich metod je svym zplisobem odrazem pokroku v oblasti postupl
tvorby geneticky modifikovanych organism(. V soucasnosti jsou zakladnimi metody

stanoveni DNA pGvodem z GMO.

Nastin vyvoje detekénich metod GMO (zdroj: Arne Holst-Jensen, 2009)

1995 2000 2005 2010 2015
e — e — )
PCR screening, gel electrophorasis "
Quantitation by ob
" competitive PCR, Quantitative real-time PCR, construct and from 2001 event specific és
: + electrophoresis &
Ll i - Alternative DNA amplification technigues (non-PCR based) &t’
T
e
Microarrays for DMA:DNA hybridisation (e.g. after PCR}) L:?b
7 5_.?
Nucleic acid sequencing :'.'?
High throughput sequencing 1‘.‘.‘&

D Cloned DNA, single or multitarget plasmids, target ratios 1:1 per plasmid :;:'

Ground kemnels, mass:mass ratio based

fa Genomic DNA, GM:reference gane ratio based s
g | Whale genome amplified DNA (qualitative)
Mass spectrometry, targeting various GM derived moleculss
o2
y N
' ' Lateral flow strips (LFS}), monoclonal antibodies, single traits epﬁ“}
3 a9
ELISA. polyclonal antibodies, single traits ?*U\g\“
Y : Bioassays and phenotypic testing for GM traits Bioassays
1995 2000 2005 2010 2015

Pohled na stadle rostouci pocet geneticky modifikovanych organismd v
experimentalnim stadiu vyvoje ukazuje, Ze v budoucnu bude tfeba detekovan mnohem vyssi
pocet GMO vcetné rozsireného spektra modifikovanych organisml. Pokrok v oblasti
genetického inZenyrstvi prindsi nové technologie pro genetické modifikace organismU. Tato
rozmanitost, pokud jde o nové druhy, nové vlastnosti a nové typy modifikovanych organisma
predstavuje skutecnou vyzvu pro budouci detekci GMO. Jsou proto vyvijeny nové metody a
techniky detekce, které nabidnou vysoky vykon, hospoddrnost, spolehlivost a presné
analyzy. Ocekdva se, Zze kombinace laboratornich postupl (vysokokapacitni sekvenacni
technologie - NGS) a bioinformatiky bude Uspé&Snym ndstrojem a pfistupem k Ffeseni novych
pozadavkl na detekci GMO, predevsim u druhi s pre¢tenym genomem.

Pracovni skupina Evropské komise pro Nové techniky jiz nékolik let posuzuje nové
biotechnologické techniky pouzivané ve Slechténi rostlin pfipadné pfi modifikacich jinych
organizmd.
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Posuzovany jsou predevsim postupy:

+ Mutageneze pomoci oligonukleotidd; Oligonucleotide Directed Mutagenesis (ODM)

+ Mutageneze pomoci zinkovych prstQ; Zinc Finger Nuclease Technology (ZFN)
zahrnujici ZFN-1, ZFN-2 and ZFN-3;

« Cisgendzi zahrnujici Intragendzi

+ Roubovéani na GM podnoze

« Agroinfiltrace

+ RNA-dependent DNA metylace (RADM);

+ Reverzni Slechténi

« Syntetickd genomika

EFSA vydala stanovisko k rizikiim téchto technik pocinaje cisgenesis a intragenesis. Zemé
Komise a ¢lenské zemé EU vsak jesté musi vyjasnit pravni status téchto technik.

Bohuzel fada nové se prosazujicich postupl genovych modifikaci se do stadia posuzovani
zatim nedostala (editace genomU pomoci napfiklad Transcription activator-like effector
nucleases — TALENT a predevsim CRISPR/Cas9).

Vsouvislosti s uvadénim GMo do Zivotniho prostfedi (rostlin, Zivocichd,
mikroorganizmu) a déale na trh (véetné asynchronni autorizace v rliznych statech), roste
cetnost vyskytu napovolenych GMO, coZ stéZuje praci dozorovych organa. | zde pokrok ve
vyvoji otevira cestu k feseni, napriklad pomoci NGS.
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Systém kontrolnich laboratori v ramci EU

Referencni laboratof Evropské unie pro geneticky modifikované potraviny a krmiva

EU-RL GMFF
(The European Union Reference Laboratory for GM Food & Feed)

Mezi klicové Ukoly EU-RL GMFF je védecké posuzovani a validace metod detekce geneticky
modifikovanych potravin a krmiv v ramci spravnich fizeni pfi registraci GMO v EU a

koordinaci narodnich referencnich laboratori pro GMO v 27 ¢lenskych statech.

EU-RL GMFF je podporovana Evropskou siti laboratori pro GMO (ENGL) a je zaclenéna do

Spoleéného vyzkumného stiediska Evropské komise (Joint Research Centre of the European

Commission. EU-RL GMFF ma zavedeny systém tizeni jakosti certifikovan a je akreditovana

podle normy ISO 17025 a ISO 17043.

Ukoly a povinnosti EU-RL GMFF

Mandat EU-RL GMFF dany (ES) ¢. 1829/2003, s podporou ENGL

e Hlavni ¢innost: validace metod detekce GMO jako soucdst schvalovaciho procesu v

ramci Narizeni EU. GMO metody ovérovany s podporou EURL (viz (ES) 1829/2003)

e Zajisténi kontrolnich vzorkl (poskytnout tak laboratofim vhodné nastroje k provadéni
nezbytnych kontrol)

* Poskytovani dokumentl s navody a pokyny pro odbér vzorkd a testovani, kritéria
pfijatelnosti metody, vykonova kritéria metod

e Podili na feseni sporl (voditko v piipadé sporu CS tykajici se vysledku testd)

¢ Role v mimoradnych situacich (pfi vyskytu nepovolenych geneticky modifikovanych
organismu na trhu)

Mandat EU-RL GMFF dany (ES) ¢. 882/2004, s podporou ENGL

e Zajisténi narodnich referencnich laboratoti (narodni referencni laboratore),
poskytnuti referencnich analytickych metod

e Koordinace aplikace metod organizovanim srovnavacich zkousek a zajistovani
vhodnych naslednych opatfeni v souladu s mezinarodné prijatymi protokoly

* Koordinace praktickych opatfeni potfebnych pro pouzivani novych analytickych
metod

e Zajisténi Skoleni pracovnik(l narodnich referencnich laboratoti a odbornik( z
rozvojovych zemi

® Poskytovani technické pomoci Komisi, zejména u spornych analyz

e Spoluprace s laboratofemi odpovédnymi za provadéni analyz krmiv a potravin ve
tfetich zemich
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Popis procesu validace v CRL-GMFF

Referencni laboratof Spolecenstvi pro geneticky modifikované potraviny a krmiva (CRL-
GMFF) byla zfizena nafizenim (ES) ¢. 1829/ 2003 o geneticky modifikovanych potravinach a
krmivech. Cile a ukoly RLS - GMFF jsou uvedeny v pfiloze uvedeného nafizeni. Cinnost CRL -
GMFF jsou provadény v souladu s nafizenim (ES) ¢. 641/ 2004 o podrobnych provadécich
pravidlech k nafizeni Rady (ES) ¢. 1829/2003.

Referencni laborator provadi védecké posouzeni dokumentace predlozené Zadatelem
o povoleni, posuzuje jeho Uplnost a soulad s evropskou legislativou. Pokud predlozené
dokumenty, tykajici se detekénich metod, a referencni vzorky spliuji kritéria stanovena
Evropskou siti laboratofi pro GMO (pro ENGL - "Definovani minimalnich poZadavkd na
parametry analytickych metod testovani GMQ"), RL zahaji proces validace metody detekce, s
vyuzitim kontrolnich vzorkd a vzorkd potravin a krmiv, které Zadatel poskytl. Proces validace
se provadi ve spolupraci s Cleny Evropské sité laboratofi pro GMO (ENGL) a musi byt
dokoncen ve |hité Sesti mésici po schvaleni aplikace Evropskym Uradem pro bezpecnost a
ochranu potravin (EFSA).

Prehled kroki v procesu validace

Krok 1. Pfijem dokumentace a materialG poskytnutych Zadatelem

Prvni krok zahrnuje ptijem, kontrolu a evidenci vzorkd a pfislusné dokumentace.
Prijaté polozky jsou pred zahdjenim védeckého posouzeni kontrolovany z hlediska
Uplnosti a vizudlIni integrity.

Krok 2: Védecké vyhodnoceni dokumentace a dat

Druhy krok zahrnuje védecké posouzeni dokumentace vztahujici se k metodé a
poskytnuté vzorky. CRL ovéfi, zda metody a vzorky spliuji pozadavky provadécich
opatfeni na zakladé védeckych dikazi poskytnutych Zadatelem. Pokud navrhovana
metoda jiz byla ovéfena pomoci spolecné studie, nemusi tato metoda podstoupit
Uplny validacni proces (tj. nahrazuje kroky 3 a 4).

Krok 3: Experimentalni testovani vzorkli a metody

Tretim krokem v tomto procesu je experimentalni testovani metody, za pouZiti
predanych vzorkl. BEéhem experimentalni testovani CRL provadi nasledujici kroky:

Navrh spolecné studie, v pfipadé, Ze metoda musi projit uplnou validaci;

Kontrola mnoZstvi a kvality kontrolnich vzorkl pfedanych Zadatelem v souladu
s pozadavky na validaci metody;

Priprava vzorku a ¢inidel pro plnou validaci nebo in-house metody ovérovani;

Testovani metody detekce, které Zadatel poskytl;

Testovani extrakéni metody poskytnutych Zadatelem.
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Vysledky pokusného ovérovani jsou zaméreny na ovéreni toho, zda metoda spliuje
kritéria stanovena Evropskou siti laboratofi pro GMO (ENGL), a zda metoda a
kontrolni vzorky jsou vhodné pro aplikaci celého procesu validace, a to
prostrednictvim spolecné studie (v pripadé pIné validace).

V pfipadé, kdy se jednd pouze o ovéreni metody, jsou experimentdlni zkousky

provadény referencni laboratofi Spolecenstvi, i kdyz byla metoda predem validovana
— jedna se o ovéreni, zda metoda je funk¢ni a to spolu s dodanymi vzorky. V
pripadeé, Ze vysledky zkousSek nespliuji kritéria pfijatelnosti, jsou pred
jakymkoliv dalSim rozhodnutim vysledky potvrzovany dalsi laboratofi ENGL.

Krok 4: Mezilaboratorni studie

Mezilaboratorni porovnavaci zkousky, pro validaci metod, jsou organizovany CRL-
GMFF v souladu s pozadavky definovanymi v "Protokolu IUPAC pro koncepci,
provadéni a interpretaci studii ucinnosti metod" (Horwitz, W. 1995. Pure and Appl.
Chem, 67, 331-343), a na mezinarodni normy (ISO) 5725 "Pfesnost (spravnost a
shodnost) metod a vysledkd méreni.". Mezilaboratorni porovnavaci zkousky provadi
napf. dvanact nebo vice evropskych laboratofi, clent ENGL.

Krok 5: Pfedani zpravy Evropskému uradu pro bezpecnost potravin (EFSA)

Po radném statistickém zpracovani Udaji shromazdénych béhem mezilaboratornich
zkousek, provedeném CRL-GFMFF, jsou vysledky predlozeny Evropskému uradu pro
bezpecnost potravin (EFSA) a zverejnény spolu s ovéfenymi protokoly, na webovych
strankach CRL-GMFF. CRL-GMFF pripravuje zejména nasledujici typ dokument(:

Ovérovaci zpravu, predlozeni vysledkl validacni studie;

Ovérené protokoly obsahujici podrobny popis validované metody.

Kromé toho, CRL-GMFF zpracovava technickou zpravu, ktera obsahuje vSechny
informace zaznamenané béhem experimentalniho testovani vzorkd a metod.

Jednim z hlavnich Ukold EU-RL GMFF je validace metod detekce GMO jako soucast
schvalovaciho procesu v ramci Nafizeni EU. GMO metody jsou ovérovany s podporou EURL a
rozsah téchto aktivit je Uzce spojen spoltem zadosti o registraci GMO.

Databaze EU referencnich metod pro analyzu GMO
Databdze EU referencnich metod pro analyzu GMO byla vytvorena v ramci Spole¢ného

vyzkumného strediska Referencni laboratoii Evropské unie pro geneticky modifikované
potraviny a krmiva (EU-RL GMFF) ve spolupraci s Evropskou siti laboratoii pro GMO (ENGL).
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Cilem je poskytnout seznam referencnich metod pro analyzu geneticky modifikovanych
organisma, které byly:

- Validovany mezilaboratorni zkouskou, v souladu se zasadami a poZzadavky normy ISO 5725
a / nebo protokolu IUPAC nebo

- Ovéreny EU-RL GMFF v kontextu dodrzovani legislativniho ramce EU.

Databaze je dostupna na webové adrese:
http://gmo-crl.jrc.ec.europa.eu/gmomethods/

Postupy jsou rozdéleny na metody:
¢ Kvantitativni detekce GMO metodou PCR
» GMO specifické
= specifické pro individualni inzertni udalosti (¢lenény jsou podle jednotlivych
plodin) specifické pro pouzity konstrukt
= specifické pro element
» Taxon specifické

+» Kvalitativni detekce GMO metody PCR
» GMO specifické
= specifické pro individualni inzertni udalosti (Clenény jsou podle jednotlivych
plodin)
=  specifické pro pouzity konstrukt
* Element specifické (puzivané predevsim pro rychlé vyhleddvani GMO)
> Taxon specifické

. Ovérené nezdvisle
. Ovérena v kombinaci s jinou metodou
. Druhové specifické

Kromé téchto postupll stanoveni GMO jsou pro potieby laboratori dostupné i dalsi metody
detekce, véetné skreeningovych. Jejich prehled je uveden v publikaci a jsou zaroven i
dostupné na webovych strankach EU-RL GMFF.
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5 Prehled moznych mist vyskytu nepovolenych GMO

Z hlediska mozného vyskytu nepovolenych GM rostlin je mozné rozd¢lit zdroje nasledovné:

1) Unik nepovolené GM rostliny do Zivotniho prosti-edi v diisledku selhdni kontrolnich opat¥eni p¥i vyvoji GM
plodiny

a) Priklad: kukutice BT10

Ptiblizn¢ 8 kilogramil neschvalené kukutice Bt10 bylo dovezeno ze Spojenych statd v letech 2001 a 2004 pro vyzkumné ucely dovezeno
do Francie a dva kilogramy do Spanélska. Doglo k ziméné se schvalenou variantou kukufice Bt11 a doslo ke kontaminaci partif osiv BT11.

b) Piiklad: GM lilek brambor odrida Amflora firmy BASF

Pii mnoZeni vrané fazi Slechtitelského cyklu doSlo u GM odridy Amflora k zdméné s rostlinami s nepovolenou GM. Piim¢s byla
zaznamenana na mnoZzitelskych plochach ve Svédsku, piedevsim diky odlisSné barve kvétu.

Predpokladany vyskyt:
Nizké urovné kontaminace prostfednictvim jen nékterych partii osiv nebo sadby.
Vyskyt lokalni

* v zeméd¢lskych provozech, které pouzily k vysevu osivo s kontaminaci
* v provozech Slechtitelskych a semenéaiskych podnika
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2) Unik do Zivotniho prostiedi osivem neb sadbou konvenénich odrid, které bylo kontaminovano GM pro péstovani
nepovolenymi

Ptiklady plodin: kukufice, s6ja, fepka

Piiklad detekce nepovolené GM fepky Oxy-235 (ACS-BN@11-5) v partii osiv konvenéni fepky puvodem z Francie ve VB.
Ptredpokladany vyskyt:
Nizké urovné¢ kontaminace prostfednictvim jen nékterych partii osiv (ptiblizné do 1%).
Vyskyt lokalni

* v zemédélskych provozech, které pouZzily k vysevu osivo s kontaminaci
* v provozech Slechtitelskych a semenaiskych podnika

Zvysené riziko je v ptipadé firemnich pokusti, kdy pouZiti osiv nespada pod kontrolu UKZUZ.

3) Unik do Zivotniho prostiedi z mist polnich pokusii s GM rostlinami
Piehled povoleni pro polni experimenty s GM rostlinami je dostupny na strankach MZP

(Osoby s opravnénim nakladat s geneticky modifikovanymi vys$simi rostlinami (GMVR) v rezimu uvadéni do Zivotniho prostiedi dle
zéakona 78/2004 Sb. v platném znéni). http://www.mzp.cz/cz/registr povolenych geneticky modifikovanych organismu

Ptipadné nebo na strankach JRC.

http://gmoinfo.jrc.ec.europa.eu/gmp browse.aspx

Predpokladany vyskyt:

Nizké urovné kontaminace prostfednictvim jen ojedinélych GM rostlin.
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V nékterych piipadech mozné Siteni prostrednictvim GM pylu.
Vyskyt lokalni

* v blizkosti polnich pokust

4) Unik do Zivotniho prostiedi z mist zpracovani surovin, predevSim pri vyrobé krmiv, véetné dopravnich cest

MoZnym zdrojem jsou vstupni suroviny, komponenty krmnych smési, zrno sdji, kukufice nebo fepky, které nebyly tepelné oSetteny pro
zabranéni kliceni semen. Kontrolni ¢innost spada v této oblasti do kompetence UKZUZ (Odbor kontroly zeméd¢€lskych vstupt).

Registr subjektii a provozil je dostupny v databazi http://eagri.cz/public/app/srs_pub/eul 83/index.php?search=advanced

Predpokladany vyskyt:

Nizké az stfedni (do 5%) urovné kontaminace prostfednictvim jen ojedinélych GM rostlin.
V nékterych piipadech mozné Siteni prostrednictvim GM pylu.

Vyskyt lokalni

* v blizkosti skladovacich a zpracovatelskych mist
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1. Instituce s evidovanymi polnimi pokusy s GM rostlinami (povoleni podle zakona €. 78/2004 Sb. v platném znéni)

Zamérné uvolnovani do Zivotniho prostiedi rostlin geneticky modifikovanych organismu pro jiné ucely nez uvadéni na trh (experimentalni

polni pokusy v Zivotnim prostredi)

Zdroj:

http://gmoinfo.jrc.ec.europa.eu/gmp_browse.aspx

Cislo oznameni Stat Zverejnéni | Nazev instituce Nazev projektu
B/CZ/16/01 Czech Republic 06.05.2016 | Institute of Notification for the release into the environment of
Experimental Botany genetically modified soya with gene LTB (2016-2021)
AS CR
B/CZ/14/01 Czech Republic | 22.01.2015 | Palacky University in Deliberate release of genetically modified CKX barley
Olomouc (PEXP:CKX1, pEXP:CKX2, bGLU:CKX1, CKX1:RNAI)
producing ectopically additional cytokinin dehydrogenase
in roots

B/CZ/13/01 Czech Republic | 28.01.2014 | Czech University of Deliberate release of NK603 maize for field trials -

Life Sciences continuation of the project B/CZ/06/04 on one site

B/CZ/11/4 Czech Republic | 08.02.2012 | Agritec, Research, Transformation of flax aimed at fatty acid desaturase 2

Breeding & Services, (FAD2) gene inactivation by RNA interference
Ltd.

B/Cz/11/3 Czech Republic | 06.12.2011 | Monsanto Europe, S.A. | Notification according to Directive 2001/18/EC, Part B,
for the deliberate release of H7-1 for the use in field trials
in the Czech Repubilic.

B/CZ/11/2 Czech Republic | 22.03.2011 | Institute of Deliberate release of genetically modified SCLW-GP-PHYA

Experimental Botany barley producing enzyme phytase
AS CR

TBO50MZP015 Priloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezadmérném vyskytu v Zivotnim prostredi

135


pouchova
Psací stroj
135

pouchova
Psací stroj


B/CZ/11/1 Czech Republic | 08.02.2011 | BASF (Czech) spol. s Application for the release into the environment of
r.o. potato line AV43-6-G7 with an altered starch composition
(2011 to 2016)
B/CZ/10/3 Czech Republic 11.01.2011 | Syngenta Field trials with Rhizomania resistant SBVR111 sugar
beet, glyphosate tolerant H7-1 sugar beet and stacked
SBVR111 x H7-1 sugar beet to be carried out between
2011 and 2014 in the Czech Republic
B/CZ/10/2 Czech Republic | 26.10.2010 | Zkusebni stanice Field evaluation of sugar beet (Beta vulgaris) lines and
Nechanice on behalf hybrids derived from transformation event H7-1 tolerant
of SESVanderHave to the herbicide glyphosate
International B.V.
B/CZ/10/1 Czech Republic 14.10.2010 | KWS Osiva s.r.o. Field trials with glyphosate tolerant H7-1 sugar beets in
the Czech Republic
B/CZ/09/05 Czech Republic | 01.03.2010 | Agritec, Research, Biotechnology Tools for Improving Disease Resistance
Breeding & Services, and Seed Quality in Legumes; Functional Genomics and
Ltd. Proteomics in Plant Breeding
B/CZ/09/04 Czech Republic 11.01.2010 | LIMAGRAIN CENTRAL Field trial of genetically modified maize tolerant to
EUROPE glyphosate
B/CzZ/09/03 Czech Republic 19.02.2009 | Monsanto CR Deliberate release of MON 89034 x NK603 and MON
89034 x MON 88017 for the use in field trials in the Czech
Republic.
B/CZ/08/04 Czech Republic 18.02.2009 | BASF Cz Release into the environment of genetically modified
potatoes with altered starch composition EH92-527-
1(2009 - 2010)
B/CZ/09/02 Czech Republic | 18.02.2009 | Vesa Velhartice Release into the environment of genetically modified
potatoes with the change of late blight resistance
B/CZ/09/01 Czech Republic | 04.02.2009 | Syngenta Czech, s.r.o. | Field trials with Syngenta’s Bt11 x MIR162 x MIR604 x
GA21 maize, Bt11 x MIR604 x GA21 maize, Bt11 x GA21
maize, MIR162 maize and MIR604 maize in the Czech
Republic (2009-2012).
B/Cz/08/03 Czech Republic 16.09.2008 | Monsanto Europe, S.A. | Notification according to Directive 2001/18/EC, Part B,
for the deliberate release of MON 88017 maize, for the
use in field trials in the Czech Repubilic.
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r.o.

B/CZ/08/02 Czech Republic | 24.04.2008 | Charles University in Experimental release of genetically modified tobacco into
Prague the environment
B/CZ/08/01 Czech Republic | 18.03.2008 | Pioneer Hi-Bred Deliberate release of genetically modified DP-@9814®-6
Northern Europe Sales | maize tolerant to herbicides
Division GmbH
B/CzZ/07/03 Czech Republic | 07.05.2007 | Agritec, Research, Evaluation of genetic modifications for use in flax
Breeding & Services, breeding
Ltd.
B/CZ/07/02 Czech Republic | 21.02.2007 | Czech University of Introduction of genetically modified maize NK603
Agriculture in Prague (tolerant to glyphosate herbicides) into the environment
B/CZ/07/01 Czech Republic | 29.01.2007 | BASF CZ Release into the environment of genetically modified
potatoes with improved resistance to Phytophthora
infestans
B/CZ/06/05 Czech Republic | 20.12.2006 | BASF CZ Release of genetically modified potatoes with an altered
starch composition
B/CZ/06/04 Czech Republic | 22.11.2006 | Monsanto Company Deliberate release of NK603 and NK603 x MON 810 maize
for the use in field trials in the Czech Republic
B/CZ/06/03 Czech Republic | 27.10.2006 | Research Institute of Release into the environment of genetically modified
Crop Production plum cv. Stanley clone C-5 containing the coat protein
gene of Plum pox virus
B/CZ/06/01 Czech Republic | 30.01.2006 | BASF (Czech) spol. s Release into the environment of genetically modified
r.o. potatoes with increased amylose content
B/CZ/06/02 Czech Republic | 30.01.2006 | BASF (Czech) spol. s Release into the environment of genetically modified
r.o. potatoes with increased amylopectin content
B/CZ/05/03 Czech Republic 16.01.2006 | Vesa Velhartice and Release into the environment of genetically modified
Institute of potatoes with the change of sugar content in tubers
Experimental Botany,
Czech Academy of
Sciences
B/CZ/05/02 Czech Republic | 12.12.2005 | Syngenta Czech, s.r.o. | Field trials of genetically modified herbicide tolerant
maize event GA21
B/CZ/05/642 Czech Republic | 31.03.2005 | BASF (Czech) spol. s Release into the environment of genetically modified

potatoes with an altered starch composition
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6 Prehled moznosti Sifreni GM do Zivotniho prostredi

Snaha o zlepSeni rostlin pouzivanych k produkci potravin je stard jako zeméd¢lstvi
samo. Po tisice let byl geneticky zdklad domestikovanych druht ménén vybérem nejlepsiho
potomstva pro zlepSeni poZzadované vlastnosti, jako je vynos a odolnost proti chorobdm, v
nasledujicich generacich. Od objevu Mendlovych zakond a pochopeni zakladnich principil
dédicnosti bylo zdkladem chovnych strategii zamérny vybér a kiiZzeni jedinci s poZadovanymi
vlastnostmi. S védeckym a technologickym rozvojem nachazely nové inovativni techniky,
jako je indukované mutageneze nebo tkanové kultury, stidle vEtsi uplatnéni v procesu
Slechténi. Od roku 1990 diky ptredchozimu objevu struktury a funkce DNA byly chovné
techniky doplnény postupy genetické modifikace, kdy jsou pro ziskdni poZadovaného
fenotypu (jako je rezistence vuci chorobdm nebo Skidctim) vloZeny rekombinantni geny
ziskané z jinych organismu a vzniké tak tzv. geneticky modifikované (GM) organismy. I pfes
nesporné vyhody GM rostlin ziskaly GM organismy zna¢n€ kontroverzni status a mnoZily se

obavy z negativniho tc¢inku nejen na lidské zdravi, ale i na Zivotni prostredi.

Do Zzivotniho prostfedi se GM rostliny mohou dostat ndhodn¢ jako nechtény odpad pii
transportu nebo pfi havariich. Dal$i moznosti je Siteni z existujici zamérné introdukce, napft. z
pokusnych kultivaci, pfip. ze standardniho péstovani na poli. Vyznamnym a problematickym
je 1 $ifeni pomoci pylovych zrn a v dvahu miiZe pfipadat i pfimy transfer transgenii pomoci

horizontdlni pfenosu geni.

V této kapitole jsou shrnuta vSechna vyznamna rizika pramenici z introdukce GM
rostlin do Zivotniho prostiedi, pfiCemz diiraz je kladen zejména na rostliny vyznamné v

evropském kontextu — na sdju, kukufici a fepku.

Transgenni rostliny jako plevele v zemédélskych a prirodnich ekosystémech

Riziko: GM rostliny uvolnéné do ZzZivotniho prostiedi se stanou plevelnymi nebo

invaznimi rostlinami a zhorsi uZ tak slozZitou regulaci plevelll v zemedélstvi.

Genetické modifikace se soustfeduji zejména na klasické hospodaiské rostliny

vvvvvv

semen, fenotypova plasticita, neukonceny rust, kontinudlni kveteni a produkce semen, rozptyl

semen) Slechténim odstranény jiZ na pocétku jejich domestikace. Je nepravdépodobné, Ze by
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se tyto atributy geneticky pfenesly zpét, at uz genetickou modifikaci nebo tradicnim
Slechténim, jelikoZ by vyznamné zhorSili agronomickou hodnotu téchto rostlin v modernim
zemé&délstvi. Tyto atributy navic nejsou dany jednim nebo nékolika malo geny, které je v
soucasné dob¢ pomoci genetickych modifikaci mozno do rostlinné DNA vkladat. Neni tedy o
nic vice pravdépodobné, Ze by se GM rostliny staly plevelnymi ve srovnani s rostlinami
ziskanymi tradicnim S$lechténim. Urcité riziko existuje pouze u relativné nedavno
domestikovanych druhti, kde existuje ur¢itd moznost tiniku mimo kultivacni plochy a reverze
k plevelnému typu. To je pfipad napft. fepky olejky, kterd byla domestikovana nejdiive na
pocatku sttedovéku [1-3], zatimco kukufice nebo s6ja byly domestikovany pied deviti [1,4],
resp. péti tisici lety [1,5]. U fepky pozorujeme vysoky pocet drobnych semen, Casty vyskyt
vydrolu zejména podél polnich cest, vysoky pocet planych odrid a indukovanou dormanci
semen [1,6]. Naopak semena s@ji nebo kukufice se naopak mohou Sifit téméi vyhradné
lidskou aktivitou a vydroly jsou spiSe vyjimecné; pokud uz vykli¢i, nepfedstavuji vyjimecnou
konkurenci nasledujici rostlind. Repka je tak &asto predmétem studii zabyvajici se
invazivnosti GM rostlin a pfedstavuje jakousi modelovou rostlinu a nejhorsi scénat. Nicméné
ani u této rostliny Zadna ze studii nepotvrdila zvySenou invazivnost GM kultivarti ve srovnani

s ne-GM kultivary [7-12].

Mezidruhové kiizeni

Riziko: GM rostliny budou hybridizovat s pfibuznymi druhy, transgeny se pfenesou do
plevelnych rostlin. Transgeny zajistujici resistenci vic¢i Skiidcim, chorobam a herbicidim

s s Vv

zvysi zdatnost vyslednych hydridi, usnadni jejich preZiti a Sifeni.

Potencial hybridizace pro dané druhy jsou zavislé na sexudlni kompatibilité¢ a
piibuznosti matetskych rostlin a jsou ovlivnény fadou pre- i pozygotnich faktort. Pokud jiz
néjaky hybrid vznikne, tdspéSnost jeho i jeho potomki dale zavisi na dalSich faktorech.
Vsechny tyto faktory jsou shrnuty v Tabulce 1. Introgrese danych genii pak vyzaduje
opakované zpétné kiizeni pro efektivni inkorporaci genti do pfijimajici populace rostlin.
Zasadnim prvkem je pak zdatnost vyslednych hybridl a jejich schopnost pfezit po nékolik

dalSich generaci. Tato zdatnost pak kumulativné zavisi na celé $kale vySe uminénych faktort,
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piicemZ nedostatek i v jediném muze zpusobit, Zze hybrid bud’ vibec nevznikne, nebo

nepiezije v dalSich generaci [1,6].

Transgen, ktery poskytuje urCitou miru ochrany proti nékterym biotickym nebo
abiotickym stresiim, miiZe poskytovat selektivni vyhodu ve volné piirod¢. Avsak je dulezité
mit na pameéti, Ze schopnost pieziti vZidy zéalezi na kontextu. Napiiklad transgen, ktery
poskytuje ochranu proti ur¢itému druhu Sktidce, bude v pfitomnosti tohoto Sktidce poskytovat
vyhodu. Nicméné v nepfitomnosti tohoto Skiidce takova vyhoda zmizi a syntéza latky hubici
daného skiidce navic predstavuje pro rostlinu urcitou zatéz. Bez ptfitomnosti Skiidce se tak
transgenni rostliny ve skutecnosti se nachazeji v relativni nevyhodé. Tento jev — v angli¢tiné
oznacovany jako "cost of resistance" — ukazuje, Ze pii posuzovani vlivu transgenu na plané

rostliny je vZdy nutné uvaZovat kontext dané rostlinné populace [13].

Mnoho kombinaci mezi hospodarskymi rostlinami a piibuznymi planymi rostlinami
jsou v piirodé¢ nepravdépodobné a etablovani transgenu v plan€ rostouci populaci tak
nenastane. Avsak v ptipad¢ sympatrickych populaci hospodaiskych a plané rostoucich rostlin
muze k pfirozené hybridizaci dojit. To je pfipad naptiklad sdji nebo kukufice, i kdyZ se jedna
jen o nekolik geograficky ohranicenych oblasti, odkud s6ja, resp. kukufice pochazi. Nicméné
pokusy s kiiZenim piibuznych druht s6ji s pouZitim netransgennich rostlin nebyly tspésné a
vysledné hydridy bud zdhy zahynuly, nebo produkovaly sterilni potomstvo [1]. Ponékud
sloZit&jsi je situace u fepky, ktera tvoii velké mnozstvi semen a pylovych zrn usnadnujicich
kiiZzeni, a navic existuje velké mnozstvi piibuznych druhii vhodnych k hybridizaci [14].
Zatimco mira prenosu transgenu je konzistentn€ uvadeéna jako niz§i nez 2 % [6], u zdatnosti
hydridl se studie rozchazi. Zatimco nékteré studie nezjistili Zadny vliv transgenu na fertilitu
pylu, produkci semen nebo pieziti u hybridi az tfeti generace [15-17], jiné studie uvadéji
snizenou produkci semen u prvni generace, kterd se ale vraci k normalnim hodnotam u
generaci nasledujicich [14,18]. Zdatnost hybrida pak ovliviiuji i ekologické faktory, jako napft.
(ne)ptitomnost byloZravcl nebo pesticidu ¢i choroby, k némZz ma dany transgen poskytovat
resistenci [19,20]. Rozdily existuji i mezi jednotlivymi pfibuznymi rostlinami (napt. B.
rapa, B. juncea, B. oleracea vs. B. nigra, H. incana, R. raphanistrum [14]). Nicmén¢ Zadna ze

studii doposud neprokazala odliSny vliv ve srovnani se souCasnymi geneticky

nemodifikovanymi plodinami.
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Tabulka 1. Faktory ovliviiujici pravdépodobnost vyskytu pieneseni genu z GM rostlin
do pribuznych druhi a droven rizika pro tfi nejvyznamnéjsi rostliny (podle Conner et
al. [6])
Pre-zygotické prekazky hybridizace
1. Prostorové izolace rodi¢ovskych populaci
2. Synchronizace kveteni
3. Smér kiizeni (pivod pylu a vajicka)
4. Genotypy rodict
5. Zpusob Siteni pylu a (ne)ptitomnost pylovych vektort
6. Konkurence pylu ze strany matetské populace
7. Podminky prosttedi
Post-zygotické prekazky hybridizace
8. Mitoticka kompatibilita obou rodicovskych genomt
9. Schopnost endospermu podporovat rozvoj hybridniho embrya
10. Smér kiizeni (vliv zdroje vajicka na Zivotaschopnost semene)
11. Pocet a Zivotaschopnost hybridnich semen
Riist hybridnich rostlin
12. Dormance semen
13. Smér ktizeni (vliv zdroje vajicka na Zivotaschopnost semenacku)
14. Rastova schopnost hybridni rostliny
15. Podminky prostiedi (pfirodni, ruderélni, kulturni krajina)
16. Konkurence ze strany ostatnich rostlin
17. Vliv sktdcti, chorob, predatort
Sifeni hybridnich rostlin
18. Schopnost mnoZzit se vegetativné
19. Persistence, $ifeni a invazivnost vegetativné zmnoZenych rostlin
20. Plodnost produkovaného pylu a vajicka (meioticka stabilita a pArovani chromozomii)
21. Schopnost mnoZit se pohlavné (samoopyleni a zpé&tné kiiZeni)
22. Schopnost prezit v pritbé¢hu dalSich generaci
23. Pocet, Zivotaschopnost a dormance produkovanych semen
24. Podminky prostiedi, konkurence ostatnich rostlin, Sktidci, choroby a predatofi

Horizontalni pi‘enos gent

Ve

nebo v travicim traktu obratlovcl (zejm. skotu a ¢lovéka) pomoci horizontalniho pienosu
genl (HPG). S tim souvisi i zvySujici se resistence bakterii vii¢i antibiotikiim, kterou by HPG

mohl podporit.

Horizontalni pfenos gent (HPG) je definovan jako pfenos genetické informace mezi

dvéma organismy, které nejsou sexualn¢ kompatibilni. HPG je povaZzovén za zdroj genetické
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variability a béZnym evolu¢nim prvkem u bakterii [6]. Existuji obavy, Ze Doposud se ale
nepodafilo objevit mechanismus, kterym by HPG mezi rostlinou a bakterii mohl probihat [6].
Navic pro to, aby HPG mohl probihat, je nutné, aby bylo k dispozici dostate¢né mnoZstvi
volné DNA v dostatecné kvalité, coz je v podminkach panujicich v padé ¢i travicim traktu
nepravdépodobné [6,21,22]. Byly provedeny studie pro ovéieni moznosti HPG mezi GM
rostlinami a bakteriemi nebo savci v redlnych podminkich, ale Zadnd tuto moZnost
nepotvrdila [23-29]. Bezpecnost GM rostlin z pohledu HPG byla uznéana i Evropskym tfadem
pro bezpecnost potravin [30]. Celkové¢ lIze fici, pravdépodobnost a dopad HGT transgenni
DNA je zcela shodny ve srovnani s konvenéni DNA. HGT si tak zaslouzi méné pozornosti

regula¢niho procesu ve srovnani s jinymi problémy.

Sekundarni vlivy na Zivotni prostredi

Riziko: GM rostliny mohou mit takzvané sekundarni neboli nepiimé vlivy na Zivotni
prostredi. Jednd se zejména o negativni vlivy na necilovy nebo prospé$ny hmyz, potravni

fetézce a pudni organismy.

Vyzkum se zamétuje zejména na GM rostliny odolné vici hmyzu, které obsahuji toxin
bakterii Bacillus thuringiensis (Bt). Potencialni efekty Bt rostlin jsou zejména piimy vliv na
necilovy hmyz a nepfimy vliv pies potravni fetézce. I kdyZ ma Bt pomérné velkou specificitu,
jeho toxicita mifi na celé fady, jako napt. fdd Motyli, neZ na konkrétni druhy hmyzu. Pokud
se tedy necilovy organismus Zivi ¢asti rostliny nebo napt. jejim pylem, miZe byt ohroZen.
Velky rozruch vyvolala studie zabyvajici se toxicitou pylu Bt kukufice rozptyleného na
rostliny rodu Klejicha pro larvy motyla Monacha sté¢hovavého [31]. Nicméné dalsi studie
pouzivajici vice ekologicky relevantni mnoZstvi pylu vyznamné efekty vyvratily [32-37].
Navic mnozZstvi Bt toxinu v pylu je obecné niz§i, nez v jinych Castech rostliny, kveteni
kukufice a vyskyt larev motyla se vyrazné nepiekryva a soubézny rust kukufice a klejichy je
spiSe vyjimecny. Tento piiklad ukazuje dileZitost ekologické relevance provadénych studii.
N&kolik studif se zabyvalo vlivem GM rostlin na opylovade. Zadny efekt GM rostlin na v&ely
nebo &melaky nebyl potvrzen [38-41]. Zadny vyznamny efekt Bt toxinu nebyl pozorovan ani

u dal$ich druhti hmyzu [16,42-44].

Predétofi a parazité Zivici se hmyzem Zijicim na GM rostlinaich mohou byt ovlivnény

pies potravni fetézce. Piimé vlivy nebyly doposud potvrzeny [6,45]. V dvahu tak piipadaji
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nepiimé efekty, kdy v disledku snizeného mnozstvi i velikosti hmyzu na GM rostlinach hrozi
predatorim nedostatek potravy [46,47]. Péstovani Bt rostlin ale mize mit i efekty pozitivni.
Diky omezené nutnosti pouZzivat insekticidy se zvySuje mnoZstvi prospéSného hmyzu Zijiciho
na GM rostlinach [48-51]. Byl pozorovan i snizeny vyskyt houbové infekce na Bt kukufici ve
srovnani s kukufici konvenc¢ni [52], coZz miiZe také implikovat sniZzenou nutnost pouZivani

agrochemikalii.

Pldni organismy jsou vétSinou vystaveny intenzivnimu kontaktu s GM rostlinami pies
spad listli, vylucovani latek kotfeny a rozklad rostlinnych ¢asti. Potencidlni toxicity zavisi na
piimé toxicité latky produkované GM rostlinou, jejim polo¢asem rozkladu v padé a
pravdépodobnosti, Ze se dané latky budou v pud¢ vyskytovat [6]. Zavisi i na sloZeni dané

v

pudy. Jilové Castice ireverzibiln¢ vazi Bt toxiny, proto v pudach s vétsim podilem jilu budou

potencidlni efekty Bt toxinti obecné niz$i [53]. Vyznamny efekt Bt kukufice nebyl pozorovin

vliv na zZizaly [54-56] ani na padni hmyz [54,57-61].

Pldni mikroorganismy zajistuji v padé¢ dulezité procesy rozklad organické hmoty,
mineralizace nebo zlepSovani piidni struktury [62]. VétSina doposud publikovanych studii

nezaznamenala vyznamny efekt GM rostlin na ptidni mikroorganismy [63].

Vzhledem k soucasnému stavu poznani neni mozné s jistotou urcit, zda GM plodiny
budou mit sekundarni vlivy v mife, kterd bude zplsobovat nezadouci $kody, vzhledem ke
sloZitosti vztahli v zemé&délskych a piirodnich ekosystémech. Negativni vlivy GM plodin jsou
stejné pravdépodobné, jako jakékoli jiné lidské cCinnosti souvisejici se zemédélstvim a
tradicnim Slechténi rostlin, pficemz kazda zména zemédé€lské praxe ma potenciadl zpusobit
ekologicky dopad. Jakykoliv efekt GM plodin je tfeba posuzovat v kontextu ostatnich

zemé&d€lskych ¢innosti. V této perspektivé nejsou GM plodiny méné "neptirozené".

Vliv na biodiverzitu

Riziko: Introdukce GM rostliny by mohla ovlivnit az ohrozit biodiverzitu nebo az zcela

nahradit lokalni fl6ru.

V obecné rovin€ je nutné uvazovat introdukci GM rostlin v rdmci celkového rozvoje
moderniho zemédélstvi, které je zaloZeno na tzkych populacich uniformnich hybridi, a samo

0 sob¢ predstavuje ohrozeni biodiverzity [6,64]. Slechténi zaméfené zejména na vynos
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zpusobilo vyznamné zizZeni genetického zédkladu modernich rostlin. Vice nez 700 rostlin bylo
v minulosti pouZivani jako lidsk potrava [65], nicméné v soucasnosti jich pouze dvacet tvoii
pies 90 % rostlin péstovanych pro lidskou potiebu [66]. Z téchto dvaceti rostlin pfedstavuje
pSenice, kukufice, ryZe a brambory vice nez polovinu svétové produkce [67]. Agresivni
péstovani GM rostlin, zejména téch zaméfenych na vysSsi vynosy, tak muZe jesté zhorsit

pestrost péstovanych rostlin.

A¢ to miife znit paradoxné, ve vice lokdlnim ramci miiZe péstovani GM rostlin piili$
ucinné eliminovat Skidce a plevele, coZ bude mit za nésledek zjednodusovani a ochuzovani
jednotlivych ekosystému [6]. GM rostliny také mohou ovlivnit druhovou bohatost organismt

v pude.

Naproti tomu GM rostliny mohou naopak biodiverzitu i zvySovat. Péstovani GM rostlin
sniZuje nutnost pouZzivani pesticidi, zejména insekticidi, coz pozitivné ovliviiuje biodiverzitu.
Odhaduje se, Ze miZe jit aZ o 37 %, coZ jen v USA predstavuje desitky milionti tun [68].
Genetickd modifikace jako rozsifeni moZnosti Slechténi muze takto pomoci ke konzervaci,
vyuziti a znovu zavedeni genotypi, které byly v rdmci tradi¢niho Slechténi vyfazeny [6,69].
Spousta minoritnich rostlin tak miiZe najit nové uplatnéni [69]. Genetické modifikace také
zavadéji nové geny do genofondu kulturnich rostlin, proto mohou byt v kontextu biodiverzity

vnimany jako jeji obohacovani [6,69].

Antropogenni aktivity, jako je zemé&délstvi a primysl, jsou hlavni pfiinou ztraty
biologické rozmanitosti. Stile se zvysujici spotifeba a produkce odpadu v bohatych zemich a
tlaku populace v chudych zemich zptisobuje obrovsky tlak na ekosystémy. V této souvislosti

nejsou GM plodiny o nic vice Skodlivé, nez jiné lidské aktivity v zemedélstvi.

Cistota osiva a genetickych zdroji

Riziko: Konvencni ne-GM rostliny pfijmou transgeny od GM rostlin, pfip. dojde ke

kontaminaci konvencénich osiv GM rostlinami.

Tyto obavy se poprvé objevily na pocatku nultych let, kdy bylo publikovano nékolik
studii, z nichZ nékteré ale vykazovaly znaky Spatného védeckého pfistupu a pokusi o
manipulaci. Napftiklad studie Quist & Chapela [70] poukazovala na vyskyt transgenu v nativni

krajové odrud¢ kukufice v Mexiku, kde transgenni kukufice nebyla diive péstovana. Tato

TBO50MZP015 Priloha Metodiky vzorkovani GM rostlin pfi jejich nezadmérném vyskytu v Zivotnim prostredi 144


pouchova
Psací stroj
144


studie pak byla pouZivana organizaci Greenpeace jako diikaz, Ze GM rostliny nejsou bezpecné
[71]. V navaznosti na kritiku technik pouzivanych pro detekci transgenu (napt. Metz &
Futterer [72]) byla tato priace nakonec zataZena. Naslednd analyza vice nez 150.000
kukuficnych zrn z téze oblasti neprokéizala piitomnost transgenu [73]. Druhy ptiklad se tyka
pritomnosti transgenu ze Starlink kukufice (schvélena pouze jako krmivo pro zvifata) ve
vyrobcich kukufice urcenych k lidské spotiebé [74,75]. I kdyZ oba druhy kontaminace nejsou
Zaddouci a jsou divodem ke zvySené opatrnosti, zlUstdvd nejasné, zda jsou zplsobené
hybridizaci mezi GM a ne-GM rostlinami na poli, nebo zda doslo ke kontaminaci SarZi ne-

GM osiva modifikovanym osivem pied vysadbou nebo po sklizni.

Genetickd modifikace sama o sob& neovliviiuje frekvenci, se kterou tato kontaminace
genetického materidlu probihd. Je to zejména zvySenad citlivost detekce modernich
molekuldrné biologickych technik, kterd umoznuje odhalovani nizké urovné kontaminace
osiva a genetickych zdroja. K této kontaminace dochazi i u souc¢asného konvencniho osiva au
potravinovych vyrobkll. Udrzovani kvality osiva je dilezitym zakladem moderniho
zem&d@lstvi. Nicméné ziskdni 100% geneticky cCistého osiva je neproveditelné a
neekonomické. Mezinarodni certifikaéni normy vyzZaduji genetickou cCistotu na urovni 98-
99% cistoty [76]. Vzhledem k témto normdm je kontaminace komeréniho osiva konvencnich
rostlin GM-semeny nevyhnutelnd, s vyjimkou uplného zédkazu péstovani GM rostlin. Zatimco
pouziti piisnéjSich piistupti miiZze pomoci minimalizovat moznost neimyslného smichani GM
a ne-GM osiva, otdzka pfenosu transgenu rozptylem pylu predstavuje sloZit&jSi problém.
Omezeni pohybu pylu mezi rostlinami ovSem neni novym problémem a tvoii vyznamny

zéklad vSech systému zajistovani kvality semen.

Pii produkci certifikovaného osiva urcitych rostlin je potieba zachovat minimalni
izolani vzdalenosti. Existuji mezinarodn€¢ uznavané izola¢ni vzdalenosti, které se 1isi v
zavislosti na dané rostling€ a jejich reprodukénich charakteristikach [77]. JelikoZ nelze redlné
doséhnout zcela Cistého osiva, musi byt stanovena limitni hodnota Cistoty, aby mohli vyrobci
osiva poskytovat kvalitni osivo za pfijatelnou cenu. Limitni hodnota musi vychazet z
prumérné urovné kontaminace a musi rovnéZ brat v tvahu citlivost a pfesnost dostupnych
analytickych technik, které jsou v soucasné dobé stanoveny na 0,1 % v piipad¢ testii
zaloZzenych na polymerazové tet€zové reakci (PCR). Tyto limitni hodnoty by mély byt
zaloZeny na charakteristikdch rostlin, podobn¢ jako je tomu u mezinarodnich standardi

Cistoty osiva [6].
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